T.C.
ERCIYES UNIVERSITESI
FEN BIiLIMLERI ENSTITUSU
BAHCE BITKILERiI ANABILIM DALI

CESITLIi KADEMELERDEKI CEREZLIK KABAKLARDA
(Cucurbita pepo L.) MORFOLOJIiK KARAKTERIZASYON

Hazirlayan
Gizem KAYA

Danisman
Prof. Dr. Osman GULSEN

Yiiksek Lisans Tezi

Mart 2018
KAYSERI



T.C
ERCIYES UNIVERSITESI
FEN BIiLIMLERI ENSTITUSU
BAHCE BITKILERiI ANABILIM DALI

CESITLI KADEMELERDEKI CEREZLIK KABAKLARDA
(Cucurbita pepo L.) MORFOLOJIiK KARAKTERIZASYON

(Yiiksek Lisans Tezi)

Hazirlayan
Gizem KAYA

Danisman
Prof. Dr. Osman GULSEN

Bu calisma Erciyes Universitesi Bilimsel Arastirma Birimi
Tarafindan FYL-2016-6495 numaral proje ile desteklenmistir

MART 2018
KAYSERI



BILIMSEL ETiGE UYGUNLUK

Bu ¢alismadaki tiim bilgilerin, akademik ve etik kurallara uygun bir sekilde elde
edildigini beyan ederim. Ayni zamanda bu kural ve davraniglarin gerektirdigi gibi, bu
calismanin 6ziinde olmayan tim materyal ve sonuglari tam olarak aktardigimi ve

referans gosterdigimi belirtirim.

Gizem KAYA




YONERGEYE UYGUNLUK SAYFASI

“Cesitli kademelerdeki cerezlik kabaklarda (Cucurbita pepo L.) morfolojik s
karakterizasyon” adli Yiiksek Lisans tezi, Erciyes Universitesi Lisanstistii Tez Onerisi

ve Tez Yazma Yonergesi'ne uygun olarak hazirlanmigtir.

Tezi Hazirlayan Danisman

—

Gi KAY Prof. D4. Osman

Bahge Bitkileri ABD Baskani
e




Prof. Dr. Osman GULSEN danismanhgmmda Gizem KAYA tarafindan hazirlanan
“Cesitli kademelerdeki ¢erezlik kabaklarda (Cucurbita pepo L.) morfolojik
karakterizasyon™ adli bu galisma, jiirimiz tarafindan Erciyes Universitesi Fen Bilimleri

Enstitiisiic Bahce Bitkileri Anabilim Dalinda Yiiksek Lisans tezi olarak kabul

edilmistir.
gO /.5/2018
JURI :
Danisman : Prof. Dr. Osman GI:JLSEN
Uye : Prof. Dr. Ahmet KORKMAZ
Uye : Dr. Og. Uy. Hasan PINAR ...
ONAY:

Bu tezin kabulii Enstiti Y6netim Kurulunun Iﬂ/ﬂ? .

sayih karari ile onaylanmistir.

Prof. Dr. Mehmet AKKURT

Enstitti Miidirii



TESEKKUR

Tez konusu belirlenmesinde, arastirma agamasinda, yon tayininde destek olan bilgi
birikimi ve tecriibelerinden yararlandigim, maddi manevi siirekli destegini arkamda
hissettigim ve bu giinlere gelmemde en biiyiik katki sahibi degerli hocamiz ve tez

danmismanim Sayin Prof. Dr. Osman GULSEN e tesekkiirii bir borg bilirim.

Tezimin istatistik analiz kisminda yogun ¢aligma sartlarinda dahi bana vakit ayirip
istatistik analizinde bana yol gosterip yardimlarini benden esirgemeyen Sayin Prof. Dr.

Mehmet ARSLAN’a tesekkiir ederim.

Calismanin her asamasinda yardimlarin1 benden esirgemeyen Ars. Gor. Akife DALDA
SEKERCI ve Ars. Gor. Mehmet YAMAN’a ve biitiin bdliimdeki 6gretim elemanlarina
ayrica seminer ve tez Onerisi yazma asamasinda yardimlarin1 benden esirgemeyen ve
manevi olarak destegini hep hissettisim Saym Ogr. Gor. Zeynel Abidin KUS’a

tesekkiirlerimi sunarim.

Tezimin arazi ve laboratuvar ¢alisma doneminde bana yardimci olan bolimiimiiz
doktora dgrencilerinden Omer FARUK’ a, béliimiimiiz yiiksek lisans &grencilerinden
Emrah UYSAL ve Alim AYDIN’a, boliimiimiiz lisans 6grencilerinden Bilge SAHIN,
Hayrettin KIRAC, Mustafa PEKMEZCI, Neslihan ASLAN ve Recep KAYA’ya

tesekkiir ederim.

Tezimizin proje ayaginda Kayseri Seker Fabrikasinda proje ekibinde yer alan Arzu
KOCA, Hatice ESSIZ ve Veli KOROGLU’na ¢alismalarim boyunca farkli bakis acilar
deneysel c¢alismalarim sirasinda karsilastigim zorluklart agsmamdaki yardimlarindan

dolay1 ¢ok tesekkiir ederim.

Bu tez c¢alismasma maddi destek veren Erciyes Universitesi Bilimsel Arastirma

Projeleri Birimi’ne (Proje No: FYL-2016-6495) tesekkiir ederim.

Ayrica; tez ¢alisma donemi boyunca destekleri ve anlayislart i¢in aileme sonsuz saygi

ve sevgilerimi sunarim.
Gizem KAYA

Mart 2018, Kayseri


http://aves.erciyes.edu.tr/SorguKimlikBilgileri.aspx?Sorgu=9287
http://aves.erciyes.edu.tr/SorguKimlikBilgileri.aspx?Sorgu=9287
http://aves.erciyes.edu.tr/SorguKimlikBilgileri.aspx?Sorgu=9262
http://aves.erciyes.edu.tr/SorguKimlikBilgileri.aspx?Sorgu=9041

CESITLI KADEMELERDEKI CEREZLIiK KABAKLARDA (Cucurbita pepo L.)
MORFOLOJIK KARAKTERIZASYONU

Gizem KAYA

Erciyes Universitesi, Fen Bilimleri Enstitiisii
Yiiksek Lisans Tezi, Mart 2918
Damsman: Prof. Dr. Osman GULSEN

OZET

Tiirkiye’de cerezlik kabak (Cucurbita pepo L.) tiretimi 2005’te 11.500 tondan 2016’da
42.000 tona cikarak hizli bir artig gostermistir ve besin degeri oldukca yiiksektir. Ancak
birim alan basina verimi son derece diisiiktiir (30-50 kg/da kuru kosullar altinda). Bu
calismanin amaci SO ve S1 kademelerindeki gerezlik kabaklarda bazi belirlenen
morfolojik karakterler yoniinden UPOV kriterlerine gore Kkarakterizasyon/seleksiyon
yapmaktir. Calisma 2016 yilinda Erciyes Universitesi Tarimsal Arastirma Merkezi
(ERUTAM), Kayseri, Tiirkiye’de yiiriitiilmiistiir. Calismada bitkisel materyal olarak
Kayseri Bolgesinde cerezlik kabak iiretim potansiyeli yiiksek olan Tomarza ve Develi
ilgelerinden 130 farkli genotip kullanilmistir. Genetik materyallerde S1 ve S2
kademesinde c¢ekirdek kabagi hatlarinda kendileme ve secilen bazi UPOV
parametrelerine gore; ilk ¢iceklenme siiresi, polen canlilik testi, tohum sekli, tohum
rengi, 1000 tohum agirligi, tohum/meyve verimi, tohum/bitki verimi, ¢itlama kolayligi,
tohum indeksi, ¢ikis orani-¢ikis hizi, SPAD analizi, kiilleme simptomu, parametreleri
incelenmistir. Ayrica 1000 tohum agirligi, tohum/meyve verimi, tohum/bitki verimi,
tohum sekli, tohum rengi, tohum indeksi, ¢itlama kolayligi performanlar tartili

derecelendirmede kullanilmistir.

Aragtirma sonuglarina gore; polen canlilik 6zellikleri bakimindan S1 kademesindeki
Tomarza genotiplerinde %98 canlilik oraniyla T42-S1-9, %97,8 canlilik orantyla T25-
S1-5; S2 kademesindeki Develi genotiplerinden %96 canlilik oramiyla D25-1-S2, %94
polen canlilik orantyla D2-4-S2 en iyi degerleri vermis ve 6n plana ¢ikmistir. Tohum
sayist Ozellikleri bakimindan S1 kademesindeki Tomarza genotiplerinde 599
tohum/meyve sayisiyla T2-S1-3, 563 tohum/meyve sayisiyla T24-S1-10; S2
kademesindeki Develi genotiplerinden 565 tohum/meyve sayisiyla D30-3-S2, 555

tohum/meyve sayistyla D33-S2-8 genotipleri en iyi degerleri vermis ve on plana
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cikmigtir. Tartili derecelendirme sonucunda 500 tam puan iizerinden 400 ve iizerinde
puan alan genotipler timitvar olarak tanimlanmistir. Bu genotipler; 385 puan ile D16-6-
S2, 380 puan ile D20-2-S2, 375 puan ile D29-5-S2, D16-1-S2 ve D24-3-S2 numarali
430 puan ile D16-1-S2, 420 puan ile D19-6-S2 ve D9-2-S2, 410 puan ile D23-1-S2,
D24-3-S2, D26-3-S2, D3-2-S2, D9-3-S2, 405 puan ile D19-3-S2 ve D20-2-S2, 400
puan ile D18-4-S2, D2-1-S2, D22-3-S2, D26-4-S2 ve D4-1-S2 genotipler bulunmustur.
Tomarza genotiplerinde ise; 455 puan ile T47-S1-4, 445 puan ile T36-S1-3, 430 puan
ile T1-S1-1 ve T5-S1-6, 425 puan ile T18-S1-6 ve T53-S1-3 genotipleri {imitvar

bulunmustur.

Bu caligma incelenen biitiin ¢erezlik kabaklarda 6nemli varyasyon bulundugunu,
genetik olarak iyilestirmeyle incelenen verim ve kaliteyle gibi 6nemli parametreler

acisindan yeni standart ve hibrit cesitler gelistirilebilcegini gostermistir.

Anahtar Kelimeler: Cerezlik kabak, morfolojik karakterizasyon, polen canliligi, saf

hat, 1slah, seleksiyon
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MORPHOLOGICAL CHARACTERIZATION OF S0-S1 LINES OF SEED
PUMPKINS (Cucurbita pepo L.)

Gizem KAYA

Erciyes University, Graduate School of Natural and Applied Sciences
M.Sc. Thesis, March 2018
Advisor: Prof. Dr. Osman GULSEN

ABSTRACT

Seed pumpkin production indicates rapid increase in Turkey, 11500 tons in 2005 to
42000 tons in 2016, and its nutritional value is remarkable. However, its yield very low,
30-50 kg/da under non-irrigated conditions. This study was performed to
characterize/select S0-S1 seed pumpkin lines for some selected morphological
characters in the Agricultural Research Center (ERUTAM) located at Erciyes
University in Kayseri, Turkey in 2016. The 130 samples were collected from Develi and
Tomarza cities of Kayseri prominent producers of seed pumpkins in Turkey with the
elevations from 1050 to 2000 m from the sea level and included cross-pollinating
Cucurbita pepo genotypes. Genetic materials collected were selfed to S1 and S2, and
characterized for some selected parameters such as first flowering, pollen viability,
SPAD analysis, powdery mildew, seed shape, seed color, weigth of 1000 seeds, seed
yield per fruit, seed yield per plant, seed index, germination ratio besides some other
plant characteristics based on some UPOV definitions. By using some selected
important characteristics such as weigth of 1000 seeds, seed yield per fruit, seed yield
per plant, seed index and seed shape, weighted rating was performed to detect
outperformed lines for improving seed pumpkins. According to the results of the
research; in terms of pollen viability characteristics, T42-S1-9 with 98% viability and
T25-S1-5 with 97.8% viability in the Tomarza genotypes of S1; D25-1-S2 with 96%
viability and D2-4-S2 with 94% pollen viability from the Develi genotypes at S2 level
gave the best values and came to the forefront. In terms of number of seeds, T2-S1-3 in
number of 599 seeds / fruit, T24-S1-10 in number of 563 seeds / fruit in Tomarza
genotypes of S1; D30-3-S2 with 565 seeds / fruit counts and D33-S2-8 genotypes with
555 seed / fruit counts from the Develi genotypes at S2 level gave the best values and
came to the forefront. Genotypes that score over 400 points on 500 full points as a result

of the graded rating are defined as hopeful. These genotypes are; D16-6-S2 with 385
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points, D20-2-S2 with 380 points, D16-1-S2 with 420 points with D27-5-S2, D16-1-S2
and D24-3-S2 with 375 points and 420 points D19-6-S2 and D9-2-S2 with 410 points,
D23-1-S2, D24-3-S2, D26-3-S2, D3-2-S2, -3-S2 and D20-2-S2, and D18-4-S2, D2-1-
S2, D22-3-S2, D26-4-S2 and D4-1-S2 genotypes were found with 400 points. In
Tomarza genotypes; T45-S1-4 with 455 points, T36-S1-3 with 445 points, T1-S1-1 and
T5-S1-6 with 430 points and T18-S1-6 and T53-S1-3 genotypes with 425 points were
found hopeful.

Overall, this study indicated that there were considerable morphological variation
among lines/genotypes sampled and were potential for genetic improvement such as

yield and quality.

Keywords: Seed pumpkin, morphological characterization, pollen vitality, pure line,

breeding, selection.
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% : Yiizde
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da : Dekar

g : Gram

ha : Hektar
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m? : Metrekare
mg : Miligram

mm  : Milimetre

t : Ton
°C : Derece Santigrat
Kisaltmalar

ERUTAM : Erciyes Universitesi Tarimsal Arastirma ve Uygulama Merkezi

FAO : (Food and Agriculture Organization) Gida ve Tarim Orgiitii

TTC : Triphenyl Tetrazolium Chlorid

TUIK : Tiirkiye Istatistik Kurumu

UPOQV : (International Union for the Protection of New Varieties of Plants)

(Yeni Bitki Cesitlerinin Korunmasi Uluslararasi Birligi)
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1. BOLUM
GENEL BIiLGILER
1.1. Giris

Pumpkin, squash ve bazi kabak gruplar1 Cucurbita L.’nin diger tyeleri gibi
Cucurbitaceae’ya aittir. Kabak; otsu, donmaya karsi hassas, siiriiniicii, tirtilli asma
yapragina benzeyen, biiylik yaprakli énemli bir sebzedir. Cucurbita tiiriiniin ¢ogu
mezofit, lifli kok sistemleri, monoik, genis lirlin verme, yogun turuncu-sari, nektar
tireten ve arilar tarafindan agik tozlanan bir sebzedir. Cucurbita meyve tiirleri i¢inde

ekonomik agidan dnemli bir yere sahiptir ve 3 tanesi yaygin olarak yetistirilir.

Cucurbita pepo L; en yaygin sekilde yetistirilen ve polimorfik olan kabak tiirtidiir.
Meyvesi silindirik, beyazimtirak olup etli kisim beyazimsi renktedir. Anadolu'da yaygin
olan, sakiz kabaklar1 bu tiire aittir. Cekirdekler beyaz ve sert kabuklu, oval bigimli

tanelerdir (Giinay, 2005; Anonim, 2014a).

Cucurbita maxima; biiyiik ve orta boy igermektedir. Kirmzi-turuncu, pembe-turuncu,
mavi-yesil-gri ve koyu yesil renkli kabaklari icerir. Ulkemizde yaygm olarak
yetistirilmektedir ve genellikle tatli yapiminda kullanilmaktadir (Giinay, 200S5;
Anonim, 2014c).

Cucurbita moschata: Kabuk rengi ve meyve eti turuncudur. Meyve kabugu yumusaktir.
Meyve etinin kuru madde miktar1 yiiksektir. Bu nedenle iilkemizde ¢ogunlukla tath
yapiminda kullanilir. Bal kabagi meyveleri, tatlhi yapiminin yaninda gorba ve yemek
yapiminda da kullanilmaktadir. Ayrica erkek c¢icekler yemek yapiminda, fazla iri

tohumlu olmayanlar da gerez olarak kullanilmaktadir (Anonim, 2014Db).



1.2. Kabak Diinya Uretimi

2014 FAO verilerine gore diinyada 57.273 114 ha alanda 1.106.133.866 ton sebze
uretilmektedir. Bu tiretimin 1.788.773 hektar alanda 22.5000.000 tonluk kismini kabak
olusturmaktadir (FAO, 2014).

1.3. Cerezlik Kabak Tiirkiye Uretimi

Diinya tizerinde ¢ok farkli ekolojilerde yetisme alani bulan kabak bitkisi, iilkemizde
oldukca fazla genotipik varyasyon gosteren populasyonlara sahiptir. Tirkiye’de
cekirdek kabag yetistiriciligi, Orta Anadolu’nun Dogu kesimlerinde Nevsehir, Aksaray
ve Kayseri’de; Ankara’nin Polath Ilgesi civarinda ve Trakya’da yogunlasmustir.
Buralardaki iiretimin ¢ogu kabuklu materyaldir ve genetik yapist heterojen (agik
tozlanan) popiilasyonlar halindedir. Kabuklu olanlarin yaninda az miktarda kabuksuz
olanlar da iiretilmektedir (Inan, 2008).

2017 TUIK verilerine gore Tiirkiye'de 650.557 da alanda 580.624 ton kabak
tiretilmektedir. Bunun 93.692 dekarinda 449.561 ton sakiz kabagi, 649.643 dekarinda
41.326 ton ¢erezlik kabak ve 41.057 dekarinda ise 89.737 ton ile bal kabag1 ve kestane
kabagi yer almaktadir. Sakiz kabaginda Antalya 61.024 ton, Mersin 51.820 ton ve
Ankara 26.312 ton; gerezlik kabakta Kayseri 12.665 ton (%31), Nevsehir 14.270 ton (%
35) ve Aksaray 3.977 ton (% 10); bal kabagi ve kestane kabaginda ise Ankara 11.498
ton, Sakarya 9.378 ton ve Diizce 8.081 ton ile en fazla iiretim yapan sehirlerdir (TUIK,
2017).

Cizelge 1.1. En 6nemli gerezlik kabak fireticisi iller ile Tiirkiye nin ekim yapilan alan
ve tlretim miktarlarinin 2015, 2016 ve 2017 yillarindaki degisimleri
(TUIK, 2017).

2015 2016 2017
Ekilen Uretim Ekilen Uretim Ekilen Uretim
alan miktari alan miktari alan miktari
(dekar) (ton) (dekar) (ton) (dekar) (ton)
Aksaray 44.150 3.676 45.960 4.028 44.950 3.977
Kayseri 308.756 | 15.669 | 313.101 | 15.053 | 315.896 | 12.665
Konya 29.195 3.804 30.620 3.928 37.259 4.600
Nevsehir 167.426 | 12.746 | 172969 | 13.513 | 187.158 | 14.270
TOPLAM 615.119 | 41.612 | 628.441 | 42.181 | 649.643 | 41.326




1.4. Cerezlik Kabak Simiflandirilmasi

Kabagin Bilimsel Siniflandirmasi
Alem: Plantae

Boliim: Magnoliophyta

Sinif: Magnoliopsida

Takim: Cucurbitales

Familya: Cucurbitaceae

Cins: Cucurbita L.

Tiirler:

Cucurbita pepo (Yazlik Kabaklar)
Cucurbita moschata (Bal Kabaklart)
Cucurbita mixta (Kislik Kabaklar)
Cucurbita maxima (Kestane Kabag)
Luffa cylindrica (Lif Kabaklar1)
Lagenaria sicareria (Su Kabaklar1)
Momordica charantia

Sechium edule

Benincasa hispida

Cucurbita turban formis

1.5. Besin Degerleri

Kabak besin icerigi bakimindan insan beslenmesinde énemli bir yere sahiptir. Kabagin,
kuru madde orant %6-10 ve su oram1 %90-94 civarindadir. Kuru maddenin biiyiik
cogunlugunu sekerler olusturur ve seker oran1 %2-4 civarindadir. Azotlu maddeler %2-
4, kil orant %0.09°dur. Kiil i¢inde %0.03 potasyum, %0.02 Kkalsiyum, %0.1
magnezyum ve %0.01 fosfor bulunmaktadir. Yag oram1 meyvede olduk¢a azdir ve
%0.4-1 civarindadir. Kabaklarda bol miktarda A, B, ve C vitamini bulunur. Nitekim 100



gr kabakta 1 000-16 000 1.U A vitamini, 0.18-0.16 mg B1, 0.2-0.3 mg B2, 5.0-2.0 mg
Niacin, 28-75 mg C vitaminin vardir (Anonim, 2014d).

1.6. Kabuk Durumuna Gore Tohum Tipleri

Ulkemizde iiretimi yapilmakta olan gerezlik kabaklar, ¢ogunlukla C. pepo L. tiiriine
girmektedir. Az miktarda C. moschata tiirline giren bal kabagi tohumlari da
kullanilmaktadir. Tiirkiye'de iiretimi yapilan cerezlik kabaklar tohum kabuklarinin

yapisina gore 2’ye ayrilmaktadir:

a) Kabuklu tipler: Kabuklu tohumlarin iiretimi daha yaygindir. Bu tohumlarin verimleri
kabuksuz tiplere oranla daha yiiksektir. Bu tiplerde hem ¢ekirdek sekli, iriligi ve meyve

yapis1 bakimindan farkliliklar gériilmektedir.

b) Kabuksuz veya zar gibi kabuklu tipler: Halk arasinda kabuksuz tipler olarak
bilinirler. Ancak kabuksuzlugu kontrol eden genlerin 6zelligi nedeniyle bu kabaklardan
tohum alinsa bile ertesi y1l liretimde arazide kabuksuz tiplerin yaninda kabuklu tipler de
goriilmektedir. Yapilan c¢alismalarda, kabuksuzluk o6zelliginin resesif allel gen
tarafindan kontrol edildigi ortaya ¢ikmustir (Stuart, 1983). Meyve ve tohum sekli
yoniinden, kabuklu tiplerde oldugu gibi farkli tiplere rastlanilmaktadir. Tiirkiye'nin
farkli yorelerinde, farkli tipte kabak c¢ekirdeklerine talep olmaktadir. Ornegin; I¢
Anadolu Bolgesi’nde kabak ¢ekirdegi olarak iri ve uzun tip tohumlar tercih edilirken,
Edirne ve Sakarya yorelerinde yuvarlak ve dolgun tip tohumlar, Ege Bolgesi'nde ise
cogunlukla yuvarlak¢a olan bal kabagi cekirdekleri tercih edilmektedir. Giliniimiizde
cekirdek kabagi yetistiriciliginde karsilasilan en Onemli sorun c¢esit sorunudur ve
piyasada satilan istiin 6zellikli hibrit ve standat gesit bulunmamaktadir (Yanmaz ve
Diizeltir, 2003).

1.7. Onceki Cahsmalar

Kabaklar monoik c¢icek yapisina sahip oldugu icin yabanci déllenme orani oldukca
yiiksektir. Ureticilerin bu konu hakkinda bilgi birikiminin az olmasindan dolay1 yeterli
izolasyon mesafesini dikkate almamaktadirlar. Bundan dolay1 baslangigtaki

tohumlardan farkli tohumlarin ortaya ¢ikmasi s6z konusudur. Bu nedenle ¢erezlik kabak



tiretiminde karsilasilan en biiyiik sorunlardan birisi de c¢esit problemidir

(Toprakkanistiran, 1997)

Ulkemizde yapilan bir cerezlik kabak seleksiyon calismasinda birinci dol kendilemesi
yapilmis ve bitkisel 6zellikleri, ¢icek, meyve ve tohum 6zellikleri belirlenmistir. 1994-
1995 yillar1 arasinda yapilan bu ¢alismada 6nceki yillarda iizerinde ¢alisilmis olan 6 kez
kendilenmis hat ile Nevsehir’in Avanos ilgesinden toplanan toplam 28 hatla
calisilmigtir. Denemede ortaya konulan bitki 6zellikleri ve meyve 6zelliklerine sonucu
Av/4, 20/2, 24/3, 20/5, 20/6, 20/3, 24/5 ve Av/2 hatlar1 timitvar olarak bulunmustur
(Toprakkanstiran, 1997).

Paris ve Nerson (1998), C. pepo L. alt tiirleri igerisinde bulunan 64 tipin tohum
ozelliklerini belirlemek amaciyla yaptiklari calismada tohumlar1 en, boy ve kalinlik
bakimindan incelemislerdir. Arastirmacilar, ac1t ve kiiclik meyveli cesitleri igeren C.
pepo ssp. ovifera alt tiiriine ait tohumlarin, kiiltiiri yapilan ve meyveleri yenen C. pepo
SSp. pepo alt tirline ait tohumlara oranla tohum eninin daha dar oldugunu
belirlemislerdir. Uzun meyve yapisina sahip ¢esitlerin ise, yuvarlak ve diiz meyve

yapisina sahip cesitlere oranla tohumlarinin daha kisa oldugunu belirtmislerdir.

Nerson ve ark. (2000), israil’de yiiriittiikleri calismada 42 adet farkli sekil ve renge
sahip kabag1 (C. pepo ssp. pepo) c¢igeklenmeden 42 giin sonra meyve sekli, iriligi ve
tohum verimi bakimindan incelemislerdir. Calisma sonucunda, kii¢iik meyvelere sahip
olan kabaklarda, meyve basina diisen tohum sayisinin az ve tohumlarinin kii¢iik oldugu,
tohum agirligi/meyve agirhigr oranimin ise yiiksek oldugu saptanmustir. Yuvarlak
meyvelere sahip olan kabaklarda tohum bosluk hacmi/meyve hacmi oraninin fazla
oldugu ve meyve boyunun uzamasiyla bu oranin azaldigi, cok uzun meyveli kabaklarda
ise bu oranin diisiik oldugu belirlenmistir. Uzun meyveli kabaklarla yuvarlak meyveli
kabaklarda, meyve basina tohum verimi ve tohum verimi indeksi (meyve agirligi/meyve
basina tohum verimi) oraninin yiiksek oldugu tespit edilmistir. Elde edilen bu sonuglar

meyve seklinin tohum indeksi ile iligkili oldugunu ortaya koymustur.



Marcio ve ark. (2002), yaptiklar: ¢alismada bitki yogunlugu ve polen Kkalitesinin kabak
cekirdegi verimi ve Kkalitesi lizerine etkisini incelemislerdir. Calismada 3 farkli bitki
yogunlugu (0.8 X 0.3 — 0.8 X 0.6 ve 0.8 X 0.9 m mesafe) denenmistir. Ayrica polen
kalitesine bakmak i¢in de anterlerin %50’sinin agildig1 donemde ve tamaminim agildigi
devrede elle ve dogal yolla olmak iizere iki farkli sekilde tozlama gergeklestirilmistir.
Sonuglara gore, bitki yogunlugu azalinca, bitki basina olgunlasmis meyve sayisinda ve
bunlarin tohum veriminde artis saglanmistir. Birim alandan elde edilen tohum verimi
ise, bitki yogunlugundan etkilenmemis, ancak polen miktarindaki artisla dogru orantil
olarak artmistir. Elle veya dogal yolla tozlanan bitkilerde tohum verimi ve kalitesi

yoniinden herhangi bir fark goriilmemistir.

Kabak polenlerinin canliliklarinin belirlenmesi i¢in yapilan bir ¢aligmada sabah 7°de
%92 canlilik gdsteren polenler ¢igekler kapandiginda %75’e diistiigii ve 6gleden sonra
canlilif1 daha da azalarak %10’lara diistiigii belirtilmektedir (Sensoy ve ark., 2003).

Kabak polenlerinin canliliklarinin belirlenmesi i¢in yapilan bir ¢aligmada sabah saat
7°de %92 canlilik gosteren polenlerin canliliginin ¢igekler kapandiginda %75’e diistigii
ve 0gleden sonra canliligi daha da azalarak %10’lara diistiigli belirtilmektedir (Sensoy

ve ark., 2003).

Paris ve Nerson (2003), C. pepo'ya ait kabaklarin tohum 6zelliklerini belirlemislerdir.
174 farkli genotipte calisan bu arastirmacilar, 8.8-23.3 mm arasinda degisen tohum

uzunlugu, 5.0-12.5 mm tohum genisligi, 1.2-3.8 mm tohum kalinlig1 rapor etmislerdir.

Cerezlik kabak yetistiriciliginin yemeklik kabak tarimina gore bazi avantajlar1 vardir.
Bunlar; sulamanin sik yapilmasina gerek olmamasi veya tamamen kira¢ kosullarda da
cerezlik kabak tariminin yapilabilmesi, ekim ndbeti i¢in uygun bir tiir olabilmesi, hasat
kolayligi, kiiltiirel islemlerin biiylik oranda makine ile yapilabilmesi, hastalik ve
zararlilar acisindan fazla sikintiya yol agmamasi gibi nedenler sayilabilir. Ozellikle i¢
bolgelerimizde yemeklik kabak yetistiriciliginin ekonomik olmamasi, ¢erezlik kabakta
depolama ve pazarlamada sikintiyla karsilagilmamasi, kira¢ kosullarda da cerezlik
kabak tariminin yayginlagmasinin ana nedenleri arasindadir. Giliniimiizde cekirdek
kabag: yetistiriciliginde karsilagilan en Onemli sorun ¢esit sorunudur. Bu nedenle

yorelere uygun, cekirdek verimi ve kalitesi yiiksek c¢esitlerin gelistirilerek iistiin



performansli ¢esitlerin sunulmasi gerekmektedir (Yanmaz ve Diizeltir, 2003; Diizeltir,

2004).

Diizeltir (2004), tarafindan cerezlik kabak (C. pepo L.) hatlarinda morfolojik 6zelliklere
gore tanimlama ve seleksiyon amaciyla yapilan ¢alismada, birinci yil 20, ikinci yil ise 9
hat olmak iizere toplam 29 kendilenmis cekirdek kabagi hatti verim denemelerine
almmig ve hatlar arasindaki bitkisel ozellikler UPOV ¢esit 6zellik belgesine gore
yeniden modifiye edilerek, bitki, yaprak, ¢igek, geng meyve, olgun meyve, tohumluk
meyve ve tohum o&zellikleri incelenmistir. Arastirma sonucunda 2. yil denemelerine
alman 9 hattan 4 hat (3/1, 9/1, 19/1 ve 20/1) g¢ekirdek kabaklarinda istenen 6zellikler
yoniinden umitvar bulunmus ve ileri yillarda yapilacak olan caligmalarda bu hatlarla

seleksiyona devam edilmesinin yararli olacag belirtilmistir.

Odiaka (2005), Nijerya’da yerel populasyonlardan toplamis oldugu 7 kabak
genotipinde (Telfairia occidentalis Hook F.) morfolojik 6zellikleri (yaprak alani, yaprak
sayisi, slirgiin sayisi, bogum sayisi, bogum arasi uzunlugu, ¢iceklenme tarihi, meyve
agirlig, meyve sap1 uzunlugu, meyve eti kalinligi, meyve boyu, meyve capi, tohum
boyu, tohum ¢api, tohum agirligi, tohum kalinligl) incelemistir. Calisma sonunda
ozellikleri incelenen hatlar1 3 gruba ayirmis ve 1. grubu olusturan 3 adet hatta meyve
agirlig, tohum agirligl, meyve eti kalinligi ve yaprak alani bakimindan diger gruplardan
onemli farkliliklar gosterdigini tespit etmistir. Arastirici, incelenen ozellikler arasinda

yaprak ve siirgiin sayilarinin gesitler arasinda fark yaratmadigini saptamustir.

Ulusal gen kaynaklarini toplamada yetkili otorite olan Ege Tarimsal Arastirma
Enstitiisii biinyesinde bulunan gen bankasinda, Cucurbitaceae familyasindaki tiirlere ait
2223 materyal bulunmaktadir. Bu genetik materyalin %25.7’sini kavun, %16.1°in1
karpuz, %13.4’linii hiyar, %7.7’ini su kabagi, %7.2’sini yazlik kabak, %4.2’sini kestane
kabagi, %3.3’linli acur, %1.3’iinii bal kabaklari, %0.2’sini esek hiyar1 ve %0.3’{inii
diger kabakgil tiirleri olusturmaktadir. S6z konusu enstitli disinda {iniversiteler
tarafindan da kabakgil familyasina ait genetik materyal toplanmistir. Cukurova
Universitesi tarafindan yaklasik olarak 400 kavun ve 355 karpuz, Ankara Universitesi
ile On dokuz Mayis Universitesi tarafindan 128 kislik kabak, 40 yazlik kabak, 20
cerezlik kabak ve 62 acur, Mustafa Kemal Universitesi tarafindan 188 su kabag

materyali toplanmistir. Toplanan genotiplerin morfolojik ve molekiiler diizeyde



karakterizasyonlar1 tamamlanmis olup, halen yiiriitilen 1slah programlarinda

degerlendirilmektedir (Sar1 ve ark., 2008).

Balkaya ve ark. (2008), Karadeniz Bolgesi’nden toplanan kestane kabagi (C. maxima)
ve bal kabagi (C. moschata) populasyonu igerisinden gekirdek tiiketimine uygun olan
genotipleri belirlemek amaciyla yaptiklar1 ¢alismada, 73 genotipte tohum sekli, tohum
rengi, tohum iriligi (1000 tane agirligi), bitki basina meyve sayisi, meyve basina tohum
verimi, bitki bagina tohum verimi, ¢itlama kolayligi, tohum eni, boyu, kalinlig1 ve iriligi
gibi 6zellikleri incelemislerdir. Elde ettikleri bulgular 15181nda, 14 genotipin ¢ekirdeklik

kabak yoniinden umitvar 6zellikler tagidigini belirtmislerdir.

Yanmaz ve ark. (2008), 45 kendilenmis g¢ekirdek kabagi hattinin meyve ve tohum
ozelliklerini incelemek amaciyla yapmis olduklar1 calismada, meyve sekli ve agirligr ile
tohum verimi arasindaki iligkiyi arastirmislardir. Arastirma sonuglarima gore
meyvelerde boy 21-41 cm, ¢ap 13-18 cm, boy/cap 1.4-2.7, agirlik 2-4.5 kg, bitki basina
meyve sayisi 2-5 adet, bitki basina tohum verimi 54-450 g, bitki basina tohum verimi
27-94 g, 1000 dane agirhigr 140-253 g, tohum indeksi degeri ise (meyve agirligl/ meyve
basina tohum verimi) 28-127 olarak belirlenmistir. Arastiricilar meyve sekli ve agirligi
ile tohum indeksi arasinda pozitif meyve sekli ile meyve ve bitki bagina tohum verimi

arasinda ise negatif korelasyon oldugunu saptamiglardir.

inan (2008), Kabaklarda morfolojik ve molekiiler karakterizasyon iizerinde
gerceklestirilen ¢alismada bitki materyali olarak C. pepo, C. moschata ve C. maxima'ya
giren 24 genotip kullanmistir. ISSR analizlerinde genetik benzerlik katsayis1 0.07 ile
0.96 arasinda, SRAP analizlerinde genetik benzerlik katsayis1 0.13 ile 1.0 arasinda
bulmustur. Morfolojik ve molekiiler c¢alismalar sonucunda her iki yontemde de
benzerlik agisindan C. maxima ve C. moschata tiirleri birbirlerine daha yakin bulmus;
C. pepo ise farkli bir grup halinde ayrildigimni belirtmis ve ayrica C. pepo tiirli i¢inde

farkli gruplarin da olustugu kanisina varmistir.

Balkaya ve ark. (2009), Tirkiye’de bulunan kestane kabaklarmin (C. maxima) tohum
ozelliklerinin  belirlenmesi amaciyla yaptiklari ¢aligmada, Tiirkiye’nin farkli
bolgelerinden toplamis olduklari 160 kabak populasyonunda tohum sekli, rengi,

parlakligi, eni, boyu, kalinhig ve agirliklarini incelemislerdir. Calisma sonunda



populasyonlara ait tohumlarin genis eliptik (9%62.5) ve krem (%46.9) oldugunu, tohum
uzunlugunun 15-25.7 mm, genisliginin 7.6-15.5 mm, kalinliginin 1.4-6.1 mm ve 100

tohum agirliginin 20.1-66.4 g arasinda degerler aldigini belirtmislerdir.

Seymen (2010) , Cerezlik kabak ¢esidi gelistirme ¢alismalarinin bir boliimii olarak 124
genotipin cicek, meyve ve tohum Ozelliklerini belirlemek amaciyla 2008 ve 2009
yillarinda calisma yiirlitmiistiir. Genotiplerin kendilenmesi sonucu olusan meyveler
tizerinden yiritiilen bu ¢alismada; ortalama meyve agirligmin 2.805 g/meyve, bitki
basina ortalama meyve sayisit 0.84 adet/bitki, bitki basina ortalama 41.85 g tohum
verimi, ortalama meyve boyunu 20.07 cm meyve ¢ap1 ise 17.31 cm ve ortalama 1000
tane agirhigini 223 g olarak bildirmistir. Meyve basina tohum veriminin ise 30-100 gram
oldugunu rapor etmistir.Seker (2012), Ulkemizde iiretilen, C. pepo tiiriine ait 10 adet
cekirdeklik kabak cekirdegi genotipinin kalite 6zelliklerini ve genotipler arasindaki
farklilig1 belirlemek amaciyla molekiiler karakterizasyon yaptigi calismada; 1000 tane
agirlig, tohum biiytikliigii, kabuk kalinligi ve kabuk/i¢ oran1 6zelliklerinin yani sira, raf
omrii, tadi ve aromasina etki eden faktorlerden yag tayini, yag asitleri tayini, protein
tayini ve mineral tayini analizleri yapmistir. Arastirma sonuglarina gore parametrelerin
degerleri; 1000 tane agirligi 162.05-270.75 g, tohumlarin nem igerigini %5.67-6.81,
tohum eni 8.08-10.76 mm, tohum boyu 17.54-26.13 mm, tohum kalinlig1 2.06 —2.73
mm, Kkabuk i¢ orami 77.90-82.21 mm, protein miktar1 %21.88-25.50, yag miktar1
%36.94-%40.63 olarak belirlemistir.

Sensoy (2012), Cucurbita cinsine ait, C. pepo, C. moschata ve C. maxima tiirleri
arasinda melezleme yaparak bu melezlemelerden hangilerinin ¢imlenme kabiliyetine
sahip tohum olusturabilecegini arastirmigtir. Arastirma sonucunda C. moschata’nin C.
maxima ve C. pepo ile melezlerinden tohum elde ederken, C. maxima ve C. pepo ile
yapilan her iki yonlii melezlemede fertil tohum edememistir. Yapilan incelemede tohum
elde edilemeyen C. maxima ve C.pepo melezlerinde stigma ya da stil i¢indeki polen

tiipli gelisimi ile ilgili uyumsuzluktan kaynaklandigini bildirmistir.

Dekar basina verim kirag kosullarda 20-40 kg/da, sulama yapilan kosullarda 100-150
kg/da civarindadir. Herhangi bir rapor olmamakla birlikte arazi gézlemlerimizde hasat
sonucu elde edilen tohumlarin yaklasik 1/3’1 bostur ve nedenle kurutmadan sonraki

eleme asamasinda bunlar atilmaktadir. Bu bir verimi diisiiriicii unsur olarak kabul
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edilebilir. Bu ok yiiksek bir orandir ve sebeplerinin arastirilmasi gerekir. Ilk
tahminlerimiz bitkinin beslenme diizeyi, bitkinin genetik yapisi ile iklim faktorleri
nedenler arasinda olabilir. Bu ¢alisma SO ve S1 kademelerindeki ¢erezlik kabaklarda
baz1 belirlenen morfolojik karakterler yoniinden UPOV  kriterlerine  gore

karakterizasyon/seleksiyon yapmaktir.



2. BOLUM

MATERYAL VE YONTEM

2.1. Deneme Yeri Hakkinda Genel Bilgiler
2.1.1. Cografi Konum

Denem yerinin cografi konumu Kayseri ilinin 37°45' ve 38°18' kuzey enlemleri ile
34°56' ve 36°58' dogu boylamlari arasinda yer alir. il merkezinin deniz seviyesinden
yiiksekligi (rakim) 1.054 m’dir.

2.2. Deneme Yerinin iklim Ozellikleri

Kayseri Ilinde denemenin yapildigi 2015 ve 2016 yilinda iklim verileri Cizelge 2.1°deki
gibidir. Denemenin yapildigi Mayis-Agustos aylarinda en yiiksek sicaklik rekoru
Temmuz aymda 40.7 °C olurken en diisiik sicaklik rekoru Mayis ayinda -6.9 °C olarak

Ol¢iilmiistiir. Ayrica ortalama yagis 52.4 mm yagisla Mayis ayinda ol¢tilmiistiir.

Cizelge 2.1. Deneme alanin kuruldugu Kayseri ilinin iklim verileri.

Kayseri Iklimi

Aylar N M H T A E Yil

En Yiiksek Sicaklik Rekoru °C 31.2 336 368 40.7 406 36.0 407
Ortalama En Yiiksek Sicaklik °C 178 224 26.7 30.6 308 26.7 18.0
Ortalama Sicaklik °C 10.8 151 19.2 227 222 174 106
Ortalama En Diistik Sicaklik °C 3.3 6.7 9.7 119 114 7.3 2.8
En Diisiik Sicaklik Rekoru °C -116 -69 -06 29 14 -3.8 -314
Ortalama Yagis (mm) 524 524 409 100 59 13.7 3886

1981-2010
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2.3. Bitkisel Materyal

Denemede bitkisel materyal olarak Kayseri ilinde gerezlik kabak iiretiminin yogun
olarak yapildigi Tomarza-Develi ilgcelerinden ¢iftgi tecriibeleri de dikkate alinarak
saglikli meyve gelisimini tamamlamis olan genotipler segilerek 73 adet tip ile 2015 yili
igerisinde rakim 1050 ile 2080 m arasinda yetistirilen ve gorsel olarak tespit edilen 57
adet tip bu ¢aligmada kullanilmigtir. Temin edilen 130 tip kabak ¢ekirdegi (C. pepo L.)
kullanilmistir. Bir genotip kabuksuz tohum yapisina olup digerleri kabuklu tipte
tohumlara sahiptir. Develi’den toplanan ornekler daha 6nce bir kez kendilenmis (S1),
diger ornekler ise So kademesindedir. Sulama, giibreleme ve zirai miicadele rutin
uygulamalar kullanilmistir. Bitkilerin yetistirilmesi amaciyla Nisan-2016’da tohumlar

ekilmistir.

Cizelge 2.2. Develi’den temin edilen ve calisma kapsaminda kullanilan genotiplerin
adi, temin edildigi yer ve rakim.

Genotip Adi Temin Edildigi Yer Rakim (m)

D1-1-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D1-3-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D2-1-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D2-3-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D2-4-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D3-1-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D3-2-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D3-5-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D4-1-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D5-1-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D5-2-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D5-4-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D6-2-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D6-3-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D6-5-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D7-1-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D7-2-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D7-3-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D7-4-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D8-2-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D9-2-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D9-3-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D10-1-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D10-2-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D10-3-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D11-1-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
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D12-1-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D13-3-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D13-4-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D13-5-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D14-3-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D14-5-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D15-1-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D15-2-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D15-4-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D16-1-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D17-1-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D17-2-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D18-4-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D19-2-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D19-3-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D19-4-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D19-5-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D19-6-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D20-1-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D21-3-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D22-2-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D22-3-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D23-1-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D23-3-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D24-1-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D24-2-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D24-3-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D24-4-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D25-1-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D25-2-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D25-4-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D25-5-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D25-7-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D26-3-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D26-4-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D26-7-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D26-8-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D27-3-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D28-2-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D29-3-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D29-4-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D29-5-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D30-3-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D31-5-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D32-1-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D33-2-S2 Develi/Kayseri 1200-1350
D33-S2 1200-1350
Toplam 73 Genotip
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Cizelge 2.3. Tomarza’dan temin edilen ve ¢alisma kapsaminda kullanilan genotiplerin
adi, temin edildigi yer ve rakim.

Genotip Adi Temin Edildigi Yer Rakim (m)
T1-S1-1 Tomarza/Kayseri 2080
T2-S1-1 Tomarza/Kayseri 2080
T3-S1-1 Tomarza/Kayseri 2080
T4-S1-1 Tomarza/Kayseri 2080
T5-S1-1 Tomarza/Kayseri 2080
T6-S1-1 Tomarza/Kayseri 2080
T7-S1-1 Tomarza/Kayseri 2080
T8-S1-1 Tomarza/Kayseri 1950
T9-S1-1 Tomarza/Kayseri 1950
T10-S1-1 Tomarza/Kayseri 1950
T11-S1-1 Tomarza/Kayseri 1950
T12-S1-1 Tomarza/Kayseri 1850
T13-S1-1 Tomarza/Kayseri 1850
T14-S1-1 Tomarza/Kayseri 1850
T15-S1-1 Tomarza/Kayseri 1850
T16-S1-1 Tomarza/Kayseri 1850
T17-S1-1 Tomarza/Kayseri 1850
T18-S1-1 Tomarza/Kayseri 1850
T19-S1-1 Tomarza/Kayseri 1850
T20-S1-1 Tomarza/Kayseri 1775
T21-S1-1 Tomarza/Kayseri 1775
T22-S1-1 Tomarza/Kayseri 1775
T23-S1-1 Tomarza/Kayseri 1775
T24-S1-1 Tomarza/Kayseri 1775
T25-S1-1 Tomarza/Kayseri 1692
T26-S1-1 Tomarza/Kayseri 1692
T27-S1-1 Tomarza/Kayseri 1692
T28-S1-1 Tomarza/Kayseri 1692
T29-S1-1 Tomarza/Kayseri 1692
T30-S1-1 Tomarza/Kayseri 1643
T31-S1-1 Tomarza/Kayseri -
T32-S1-1 Tomarza/Kayseri 1643
T33-S1-1 Tomarza/Kayseri 1643
T34-S1-1 Tomarza/Kayseri 1643
T35-S1-1 Tomarza/Kayseri 1643
T36-S1-1 Tomarza/Kayseri 1522
T37-S1-1 Tomarza/Kayseri 1522
T38-S1-1 Tomarza/Kayseri 1522
T39-S1-1 Tomarza/Kayseri 1522
T40-S1-1 Tomarza/Kayseri 1522
T41-S1-1 Tomarza/Kayseri 1479
T42-S1-1 Tomarza/Kayseri 1479
T43-S1-1 Tomarza/Kayseri 1479
T44-S1-1 Tomarza/Kayseri 1479
T45-S1-1 Tomarza/Kayseri 1486

T46-S1-1 Tomarza/Kayseri 1486
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T47-S1-1 Tomarza/Kayseri 1486
T48-S1-1 Tomarza/Kayseri 1486
T49-S1-1 Tomarza/Kayseri 1486
T50-S1-1 Tomarza/Kayseri 1364
T51-S1-1 Tomarza/Kayseri 1364
T52-S1-1 Tomarza/Kayseri 1364
T53-S1-1 Tomarza/Kayseri 1364
T54-S1-1 Tomarza/Kayseri 1364
T55-S1-1 Tomarza/Kayseri 1364
T56-S1-1 Tomarza/Kayseri 1364
T57-S1-1 Tomarza/Kayseri 1364
Toplam 57 Genotip
2.4. Yontem

2.4.1. Toprak Hazirhg:

Deneme arazisi 25-27.04.2016 tarihinde 30 cm derinlikte toprak islenmistir. Sulama

sistemi olarak damla sulama sistemi kullaniimistir.
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Sekil 2.1. Toprak hazirlig1 yapilmis deneme arazisi.
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2.4.2. Tohum Ekimi

Tohum ekimi 2015 yilinda 30.06.2015 tarihinde yapilirken 2016 yilinda 30.04.2016-
01.05.2016 tarihlerinde 1x2 m sira {izeri ve sira arasi ocaklara 3 tohum olacak sekilde
ekim yapilmistir. Tohum ekimiyle birlikte dekara 8-12 kg azotlu giibre, 10-15 kg fosfor,
10-12 kg potasyum verilmistir. Bitkilerde ilk c¢ikiglar 10 giin sonra baglamistir.
Tekrarlamali olarak yiiriitiilen denemede her genotipten 10 bitki yetistirilmistir.

Sekil 2.2.  Toprak hazirligi yapilmig ve damlama sulama sistemi tamamlanmis deneme

arazisi.

2.4.3. Kiiltiirel Islemler

Fideler 3-5 yaprakli donemde iken ¢apalama ve bogaz doldurma yapilmistir. Yabanci ot
miicadelesi mekanik olarak yapilmstir. Cizelge 2.4.” de hem 2015 yilinda hem de 2016

yillarinda yapilan kiiltiirel islemler tarihleriyle birlikte verilmistir.
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Cizelge 2.4. 2015-2016 yillarinda deneme arazisinde yapilan Kkiiltiirel islemlerin

tarihleri.
YIL 2015 2016
Damlama Sulama Yagmurlama 27 Nisan
Ekim 30 Haziran 30 Nisan-01 Mayis
Seyreltme 29 Temmuz 30 Mayis
Kendileme 11 Agustos 30 Haziran
Polen Canlilik Testi 23 Agustos 30 Haziran
SPAD Analizi - 01 Temmuz
Hasat 09 Ekim 12 Agustos
Tohum Analizleri - 16 Eyliil
Kiiltiirel islemler 2015-2016

2.4.4. Kendileme

Bitkiler ¢igeklenme donemine gelince, ilk disi ¢igeklerden baglayarak kendileme
islemleri yapilmistir. Bu amagla, ertesi giin acacak konumdaki disi ¢igekler ile yine
antesisten 1 giin 6nceki erkek cicekler aksamiistii isaretlenerek, acilmasini1 onlemek i¢in
bir pens yardimiyla kapatilarak ve boylece yabanci ¢i¢ek tozlarinin girisi engellenmistir.
Ertesi sabah erken saatte kapatilan erkek cicekler koparilip ta¢ yapraklar
uzaklastirildiktan sonra, patlamis vaziyette ve polenleri yayilmak iizere olan anterler
erkek cicekten sapi ile birlikte alinmis ve ta¢ yapraklar1 tamamen ac¢ilmis olan disi
cicegin stigmasi tamamen polenler ile kaplanacak sekilde hafif hareketler ile tozlama
yapilmistir. Yabanci tozlanma ihtimaline karsin gigekler yine bir pens yardimiyla tekrar
kapatilmistir. Kendilemeden birkag gilin sonra tozlanip dollendigi kesinlesen ve
irilesmeye baslayan meyveler etiketlenerek kayit altina alinmis ve ciceklerin

kapatilmasinda kullanilan pensler alinmistir.
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Sekil 2.3. Kendileme isleminin yapilist:

a) pens yardimiyla kapatilmis disi ¢igek, b) lastik bant yardimiyla kapatilmis erkek ¢igek, c) tozlasmanin
yapilist ve d) tozlasmanin yapilisindan itibaren yaklasik 10 giinliik kabak meyvesi ve etiketi.

2.4.5. Tohumluk Meyvenin Hasad1
2.5. Yapilan Gozlem, Ol¢iim ve Analizler
Cikis Oram ve Cikis Hizi:

Arastirmada kullanilan tohum partilerinin ekim tarihinden itibaren 25 giin boyunca
giinliik olarak hipokotilin toprak yiizeyinde goriindiigii fideler sayilarak bu degerler
toplam ¢ikis orani olarak verilmistir. Cikis hiz1 Ellis ve Roberts’e (Ellis ve Roberts,

1980 ) gore hesaplanmustir.
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Yapilan denemeler sonunda elde edilen ¢imlenme degerlerinden yararlanilarak

asagidaki formiile gore ¢ikis hizlar1 hesaplanmaistir.

2n (Saymmin yapildig: giin ¢imlenen tohum s.) x d (Sayimmin
yapildig1 giin)

Cikis =

Hiz1 (giin) >n (Toplam ¢imlenmis tohum sayisi)

7 #}g y

ety

Sekil 2.4. Hipokotilin toprak ylizeyine goriindiigii ve ¢ikis hizinin sayildigi durum.
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Sekil 2.5. Ocaklara ekilmis gerezlik kabak tohumlarinin ¢ikig orani.



20

Ik ciceklenme siiresi:

Ekim tarihinden itibaren ilk ¢iceklenmeye (erkek ¢icek-disi ¢igcek) kadar gegen siire giin
olarak belirlenmistir. Erkencilik agisindan, vejetasyon siiresi bakimindan 6nemli olan bu

kriter ile ilgili genotipler arasinda ne kadarlik bir siire farkinin oldugu g¢alismamiz

acgisindan 6nem teskil etmektedir.

:;‘/! & .

Sekil 2.6. Cigeklenmenin bagladig1 deneme arazisi.

Gelisim Formu:

Deneme alaninda bitkilerin yapraklanma ve gelisim siirecleri gozlenmis ve bitkiler

genotipik farkliliklar ortaya koyarak dik ya da yayilici dzellikler gostermistir.

e 3 e K ey : S~

Sekil 2.7. Dik gelisim 6zelligi gosteren gerezlik kabak genotipi.
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Sekil 2.8. Yayilic1 gelisme 6zelligi gosteren gerezlik kabak genotipi.
Polen Canhilik Testi:

Bitkilerde ¢iceklenme basladiktan sonra polen canlilik testi icin erkek ¢icekler
toplanmistir. Polenler sabah 8.00-9.00 saatleri arasinda toplanmis oda sicaklifinda
golgede 2 saat bekletildikten sonra Stanley ve Linskens (1974)’e gore; %1°lik TTC
(Triphenyl Tetrazolium Chlorid) kullanilarak boyanmustir. Polen sayimi 4. saatte
yapilmigtir. Her petri kabindan Ug tekerriirlii 5 farkli bdlgeden okuma yapilip polen

canlilik yiizdesi belirlenmistir.
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Sekil 2.9. Polen canliligini belirlemek i¢in bir giin 6nceden kapatilmis
erkek c¢igek, ta¢ yapraklart koparilarak kurutulmaya
birakilan erkek c¢icekler, polen canlilik testi mikroskop
goruntust.
Afit Tepkisi:
Afit tepkisi Olgiiliirken Ozellikle testleme yapilmayip dogal seyrine birakilmis olup

bitkiler dogal yayilima birakilmigtir. Gozlemler tarafimizca gelistirilen 1-5 skalasina (1:

belirti yok, 5: ¢cok fazla belirti var) gore alinmstir.
Kiilleme simptomu:

Afit tepkisinde oldugu gibi kiilleme simptomlarida 6zellikle bir testleme yapilmayip
bitkiler dogal bulagsmaya birakilmistir. Go6zlemler tarafimizca gelistirilen 0 ve 1

skalasina (1, belirti yok, 0, belirti var) gore alinmistir.
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SPAD analizi:

Yapraktaki klorofil igerigi bir bitkinin fizyolojik durumunun gostergesidir. Yapraklar
klorofili klorofil a ve klorofil b olarak igerirler. Klorofil 151k enerjisini kimyasal enerjiye
dontisiimiinde zorunlu olmasi gereken pigmentlerdir. Giinesten emilen radyasyonun
miktart da yapraktaki klorofil miktarina baghdir. Bu nedenle klorofil miktari igerigi
fotosentetik aktivite ve birincil tretimle ilgilidir (Curran ve ark., 1990). Buna ek
olarak klorofil miktar1 tahmini olarak bitki besin elementlerinden azotun miktarinin
pigment oraninda bulundugu iligkisini verir (Filella ve ark., 1995). Yaprak klorofil
diizeyi bitki stresi ve yaslanma ile direkt ilgilidir (Hendry ve ark., 1987). Bu yiizden
kabak bitkisinde yaprak klorofil miktari ¢evresel ve bitki besin elementleri degisiminde
yonetici konumundadir. Yaprak klorofil miktari SPAD-502 metre (Minolta, Osaka,

Japonya) ile belirlenmistir. Gelismesini tamamlamis geng yapraklarda (her bitkide 2 kez

okuma) SPAD okumalar1 yapilmustir.

s - & - » S 0 ) A

Sekil 2.10. Deneme alaninda SPAD 6l¢iimii.

Tohum / meyve verimi:

Meyvelerden ¢ikarilan tohumlar golgede kurutulduktan sonra meyve icindeki

tohumlarin tamami sayilarak meyve basina tohum sayisi belirlenmistir.
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Cizelge 2.5. Tohum/meyve verimi bakilan kriterler ve puanlama.

Kriterler Puanlama
Kiigiik <250 (2)
Tohum / meyve verimi Orta 250-500 (4)
Iri > 500 (5)

Tohum indeksi (boy/ en):

Meyvelerden c¢ikarilan tohumlar kurutulduktan sonra, dijital kumpas yardimiyla her
bitkiden 10ar tane saglam (i¢ini doldurmus bir sonraki yil tohumluk olarak
kullanabilecegimiz ve gerezlik kabak olarak satis degeri olabilecek tohumlar) gekirdegin

en ve boy 6l¢iimleri alinip, birbirine oranlariyla tohum indeksi elde edilmistir.

Cizelge 2.6. Tohum indeksi (boy/en) bakilan kriterler ve puanlama.

Kriterler Puanlama

Yuvarlak <150 (1)

Tohum indeksi ( boy/ en) Eliptik 1.50-2.0 (3)
Uzun >2.0(5)

Tohum rengi:

Caligmada renk analizi gozleme dayali olarak tiim genotiplerin igerisinden 3 farkli ton

(agik krem, krem ve koyu krem) olarak gruplandirilmis ve puanlama sistemine dahil

edilmistir.
Cizelge 2.7. Tohum rengi bakilan kriterler ve puanlama.
Kriterler Puanlama
Acik Krem 4
Tohum rengi Krem 5
Koyu krem 3
1000 tohum agirhg:

Tohumlardan 8*100 adet sayillmis ve ayr1 ayr1 0.01 g duyarlhiliktaki hassas terazide
tartilmigtir. Daha sonra sekiz tartimin ortalamasi alinip 10’la ¢arpilarak tohumlarin 1000

tane agirlig1 g olarak hesaplanmistir (Sehirali, 1997)
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Cizelge 2.8. 1000 tohum agirlig1 bakilan kriterler ve puanlama.

Kriterler Puanlama
Kiiciik <2009 (1)

1000 tohum agirhg: Orta 200-300 g (3)
Iri > 300 g (5)

Tohum Sekli

Meyvelerden ¢ikarilan tohumlar kurutulduktan sonra, dijital kumpas yardimiyla her
bitkiden 10ar tane saglam cekirdegin en ve boy olgtimleri alinip, birbirine oranlari ile

tohum sekli belirlenmistir.

Cizelge 2.9. Tohum sekli bakilan kriterler ve puanlama.

Kriterler Puanlama
Dar Eliptik <1.50 (4)
Tohum Sekli Eliptik 1.50-2.0 (5)
Genis Eliptik >2.0(4)

Citlama kolayhgi:

Tarafimizca temin edilen bes testlemeciye, birbirinden bagimsiz olarak, 5 kolay 1 zor
olacak sekilde, 1-5 skalasina gore citlama testi yaptirilmistir. Testlemecilerin verdikleri
¢itlama puanlarinin (1-5 arasi) ortalamasi alinarak tartili derecelendirme igin ii¢ ve iizeri
puan alanlara kolay, tg¢iin altinda puan alanlara ¢itlamasi zor genotipler olarak

tanimlanmaistir.

Cizelge 2.10. Citlama kolayliginda bakilan kriterler ve puanlama.

Kriterler Puanlama
Zor 1
Citlama Kolayhg: Kolay 5




26

2.6. Tartih Derecelendirme Degerlendirmesi:

Genotip seciminde degerlendirme sekilleri belirtilen o6zellikler dikkate alinmis ve
belirlenen ozellikler asagidaki tabloda gosterildigi sekilde puanlamaya tabi tutularak,
genotiplerin toplam 100 puan iizerinden degerlendirilip puanlama sisteminde yiiksek
degerde ¢ikan popiilasyonlar 1slah amaciyla kullanilabilir. Tartili derecelendirmede
dikkate alinan karakterler, karakterlerin siniflari, puanlar ve goreceli puanlar Cizelge

2.11°de gosterilmistir.

Cizelge 2.11. Tartil1 derecelendirme kriterleri ve puanlari.

NO KRITER SINIF SINIF PUANI | GORECELI PUAN
<2009 1
1 |Bin Tohum Agirlig 200-250 g 3 15
>250¢ 5
<100 2
Tohum / Meyve
2 . 100-300 4 20
Verimi
> 300 5
L 100-200 g 2
Tohum / Bitki
3 . 200-400 g 4 20
Verimi
> 400 g 5
Dar eliptik 4
4 | Tohum Sekli Eliptik 5 15
Genis eliptik 4
Acik krem 4
5 | Tohum Rengi Krem 5 10
Koyu krem 3
. <1.50 1
Tohum Indeksi
6 1.50-1.80 3 10
(boy/en )
>1.80 5
Zor 1
7 | Citlatma Kolayligi 10
Kolay 5
TOPLAM 100
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2.7. Veri Analizi

Verilerin istatistiksel analizleri augmented deneme desenine goére SAS paket
programinda ANOVA prosediirii ile ger¢eklestirilmis olup, Duncan ¢oklu karsilastirma
testi uygulanmistir. Augmented deneme deseni ¢ok sayida genotipe sahip olan
caligmalarda ve tekerriir sayisinin az oldugu tohum sikintis1 olan denemelerde en az hata

veren deneme desenidir (Federer ve Crossa, 2012).



3. BOLUM

BULGULAR VE TARTISMA

Cerezlik kabakta Kayseri 12.665 ton ile toplam 41.326 tonluk iilke {iretiminin % 31’ini
tiretmektedir (TUIK, 2017). Bu nedenle bu bélge de yapilacak islah ¢alismas1 daha
verimli bir ¢erezlik kabak yetistiriciligi i¢cin 6nemli olacaktir. Bu ¢alisma kapsaminda
kullanilan genotipler denizden seviyesi 1150 — 2000 m arasinda olan bir bolgeden agik
tozlanan alanlardan toplanmistir. Bu calismadan elde edilen timitvar tiplerin adaptasyon
yeteneginin istiin olacagi, gece-giindiiz sicaklik farkinin yiiksek oldugu bolgede bu

strese daha tolerant olabilecegi ileri siiriilebilir.

3.1. Cikis Oram ve Cikis Hizi

Genelde arazi kosullarinda kabak ekim doneminde toprak sicakliklari disiiktiir (10-15
°C). Bu husus ¢imlenme performanslarinda diisiikliige yol agmaktadir (Coskun, 2015).
Ayrica tohum ¢ogu canli agisindan son derece kiymetli bir besin kaynagidir. Bu nedenle
¢imlenme hizi ve orani son derece Onemlidir. Aksi halde go6zlemlerimizden de
anlasilacag1 lizere mevcut yetistiricilik yapilan alanlarin yaklasik % 10-15’lik bir
boliimii ¢imlenme eksiklikleri nedeniyle tamamen bostur ve verim diisiikliigiine yol
acmaktadir. Bu nedenle gelistirilecek ¢esitlerin ¢imlenme hiz ve oranlarinin yiiksek

olmasi1 6nemli olacaktir.

Develi ve Tomarza menseli kabaklarin ¢imlenme siireleri ortalamasi sirasiyla 15 ve 17
giindiir. Aradaki farkliliklar kademe farkliligi kaynakli kendileme depresyonu veya
genetik farkliliklardan kaynaklanabilir.



Cizelge 3.1. Develi genotiplerine ait ¢ikis oranlar1 ve ¢ikis hizlar.

1ki

112/3|/4|5(6|7(8(9(10|11|12|13|14(15|16|17|18|19|20|21|22|23|24|25|26 | TOPLAM | Toplam Cikis Orani1 % (I:-Ilzf

(giin)

1| D1-3-S2 313[1(3|2 12 0.40 12.8
2 | D2-1-S2 1111 4 0.13 12.5
3 | D2-3-S2 1111 2 1 6 0.20 14.6
4 | D2-4-S2 311(2|5]|1]1 1 14 0.47 13.7
5| D3-1-S2 3 1 411 9 0.30 155
6 | D3-2-S2 1|1 1 20 23 0.77 19.3
7 | D3-5-S2 2124 1 9 0.30 12.6
8 | D4-1-S2 2 1 4 2 9 0.30 195
9 | D5-1-S2 11 2 |1 4 2 11 0.37 18.7
10| D5-2-S2 112 114 8 0.27 15.6
11| D5-4-S2 114 |2 111 10 0.33 14.2
12| D6-3-S2 1 1 2 2 6 0.20 19.3
13| D6-5-S2 2 1 1 1 5 0.17 14.8
14| D7-1-S2 2 |2 11 6 0.20 14.5
15| D7-2-S2 9 12 |1 1 2 15 0.50 12.8
16| D7-3-S2 1 2 3 0.10 13.0
17| D7-4-S2 11 2 0.07 115
18| D8-2-S2 2 1 1 11 11 8 0.27 20.0
19| D9-2-S2 2 |6 1 1 10 0.33 12.4
20| D9-3-S2 11 |1 1 1 5 0.17 14.4
21|D10-1-S2 1 1 2 0.07 18.0
22| D10-2-S2 2 1 3 0.10 16.0
23| D10-3-S2 2 |1 (1|1 2 1 8 0.27 155

6¢




Cikis

1011|12|13|14|15|16|17|18(19|20|21|22|23|24|25|26 | TOPLAM | Toplam Cikis Oram % | Hiza

(giin)

24 D11-1-S2 4 14 12 |1 3 14 0.47 12.8
25|D12-3-S2 4 |1 1 4 1 11 0.37 16.5
26 | D13-3-S2 1 1 2 0.07 20.5
27| D13-4-S2 1 1 0.03 13.0
28| D13-5-S2 1 1 2 0.07 19.5
29 | D14-3-S2 2 19 |2 2 15 0.50 12.5
30| D14-5-S2 3 13 3 1 10 0.33 13.6
31|D15-1-S2 3 1 4 0.13 14.0
32| D15-2-S2 112 1 4 0.13 12.7
33| D15-4-S2 1 1 2 0.07 21.0
34| D16-1-S2 2 |1 12 |1 1|2 |2 10 0.33 13.6
35|D17-1-S2 7 |2 9 0.30 11.2
36| D17-2-S2 1 2 3 0.10 13.3
37|D18-4-S2 111 |2 3 2 9 0.30 16.5
38|D19-2-S2 6 1 11 9 0.30 21.5
39|D19-3-S2 2 |4 |3 3 12 0.40 13.0
40| D19-4-S2 1414 |4 |1 23 0.77 11.6
41|D19-5-S2 4 11 |1 2 1 2 11 0.37 15.0
42| D19-6-S2 1 1 1 3 0.10 18.6
43| D20-2-S2 1 1 0.03 13.0
44| D21-3-S2 4 |17 12 |1 |1 |2 17 0.57 11.6
45| D22-2-S2 8 |1 (6 |1 16 0.53 12.0
46| D22-3-S2 3 (3|1 1 8 0.27 12.7
47| D23-1-S2 1 1 2 0.07 16.5
48| D23-3-S2 4 1 1 6 0.20 21.1
49 | D24-1-S2 2 |13 |1 1 7 0.23 12.2

0€




1ki
1 8(9(10|11|12|13|14|15|16|17|18|19|20|21|22|23|24 (25|26 | TOPLAM | Toplam Cikis Orani1 % (I:-Ilzf
(giin)
50| D24-2-S2 4 |4 |4 1 13 0.43 13.0
51| D24-3-S2 5 3 8 0.27 21.8
52| D24-4-S2 1 1 0.03 20.0
53| D25-1-S2 1 2 1 4 0.13 20.0
54| D25-2-S2 1 1 (2 1 5 0.17 13.6
55| D25-4-S2 3 |2 2 1 8 0.27 13.7
56 | D25-5-S2 1 1 0.03 14.0
57| D25-7-S2 1 1 0.03 16.0
58 | D26-3-S2 1 1 1 3 0.10 19.3
59| D26-4-S2 1|7 11 10 0.33 12.8
60 | D26-7-S2 2 11 1 5 0.17 18.0
61| D26-8-S2 1 1 0.03 13.0
62| D27-3-S2 1 1 2 0.07 23.0
63| D28-2-S2 1 1 11 1 (4 9 0.30 21.5
64 | D29-3-S2 2 11 2 |1 7 0.23 14.0
65| D29-4-S2 5 |2 11 2 11 0.37 15.2
66 | D29-5-S2 2 1 1 1 1 6 0.20 16.5
67| D30-3-S2 4 1 5 0.17 20.6
68 | D32-2-S2 3 2 2 |1 8 0.27 141
69 | D32-1-S2 1 1 2 0.07 18.5
70| D33-S2-1 1 11 3 0.10 15.6

R-Square Coeff Var Root MSE mean Pr>F

0.72 17.91 2.7 15.1 <.0001

1€
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B Develi Genotiplerinin Cikis Crani %

Sekil 3.1. Develi genotiplerine ait ¢ikis oranlari.

Develi genotiplerinin ¢ikig oranlarina bakildiginda D3-2-S2 ve D19-4-S2 genotipleri %77 ile ilk sirada yer alirken onu D21-3-S2 genotipi 0.57,
D22-2-S2 genotipi %53, D7-2-S2 ve D14-3-S2 genotipleri %50 ile takip etmistir. D13-4-S2, D24-4-S2,D25-5-S2, D25-7-S2 ve D26-8-S2
genotipleri %0.3 ile en diisiik ¢ikis oranina sahip genotipler olarak belirlenmistir. Cikis hizina bakildiginda ise D17-1-S2 genotipi 11.2 giin ile ilk
sirada gelirken onu D7-4-S2 genotipi 11.5 giin olarak takip etmektedir. Cikis hiz1 en diisiik olan genotip ise 23.0 giin ile D27-3-S2’dir.

ce
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B Develi Genotiplerinin Cikig Hizi {glin)

Sekil 3.2. Develi genotiplerine ait ¢ikis hizlar1.

Tomarza genotiplerinin ¢ikis oranlarina bakildiginda T44-S1 genotipi %40 ile ilk sirada yer alirken; T1-S1, T34-S1, T46-S1 ve T48-S1
genotipleri %30 ile takip etmistir. T3-S1, T6-S1, T9-S1, T10-S1, T13-S1, T22-S1, T23-S1, T25-S1, T27-S1, T30-S1, T38-S1 ve T49-S1
genotipleri %0.3 ile en diisiik ¢ikis oranina sahip genotipler olarak belirlenmistir. Cikis hizina bakildiginda ise T25-S1 genotipi 11.0 giin ile ilk
sirada yer alirken, T13-S1 genotipi 12.0 giin ile takip etmektedir. Cikis hiz1 en diisiik olan genotip ise 25.0 giin ile T10-S1 dir.

€e



Cizelge 3.2. Tomarza genotiplerinin ¢ikis orani ve ¢ikis hizlar.

Toplam Cikis

10 |11 |12 |13 |14 |15 |16 |17 |18 |19 |20 |21 (22 |23 |24 |25 |26 | TOPLAM Cikis Oram | Hiz

% (giin)

1| T1-S1 1 1 112 4 9 0.30 21.4
2 | T2-S1 1 1 1 1 4 0.13 19.0
3 | T3S1 1 1 0.03 16.0
4 | T4-S1 1)1 1 3 0.10 14.0
5| T5-S1 2 3 0.10 17.3
6 | T6-S1 1 0.03 20.0
7| T9-S1 1 1 0.03 16.0
8 | T10-S1 1 1 0.03 25.0
9 | T12-S1 1 1 2 0.07 23.0
10| T13-S1 1 0.03 12.0
11| T14-S1 2 0.07 14.0
12 | T16-S1 1 1 4 0.13 19.7
13| T17-S1 4 5 0.17 21.2
14 | T18-S1 1 2 0.07 12.5
15| T19-S1 1 1 3 0.10 16.6
16 | T20-S1 3 4 0.13 19.0
17 | T21-S1 3 111 6 0.20 21.1
18 | T22-S1 1 1 0.03 19.0
19| T23-S1 1 1 0.03 14.0
20 | T24-S1 11 1 3 0.10 15.0
21| T25-S1 1 1 0.03 11.0
22 | T27-S1 2 211 5 0.17 23.2

ve



Toplam

Cikis Cikis

10 |11 {12 |13 |14 |15 |16 |17 {18 |19 |20 |21 |22 |23 |24 |25 |26 | TOPLAM Orant H}Zl

or | (gim)

23| T29-S1 1 1 1 3 0.10 14.0
24 | T30-S1 1 1 0.03 14.0
25| T31-S1 1 111 3 0.10 23.6
26 | T32-S1 1 1 2 0.07 17.0
27| T33-S1 3|1 1 5 0.17 13.2
28 | T34-S1 2 1114 1 9 0.30 19.3
29| T35-S1 1 1 2 0.07 20.5
30 | T36-S1 1 1 1 1|4 8 0.27 22.2
31| T37-S1 2 3 5 0.17 17.2
32| T38-S1 1 1 0.03 16.0
33| T39-S1 2|2 1 5 0.17 14.8
34 | T40-S1 1 1 1 3 0.10 16.6
35| T41-S1 1)1 2 2 6 0.20 17.8
36 | T42-S1 1 2 1|1 5 0.17 21.0
37| T43-S1 1 1]2 2|1 7 0.23 13.8
38 | T44-S1 113 1 111]2 112 12 0.40 18.0
39 | T45-S1 2 2 0.07 14.0
40 | T46-S1 2 2|5 9 0.30 24.4
41 | T47-S1 1 1 3 5 0.17 17.2
42 | T48-S1 1 2 1|4 1 9 0.30 18.6
43| T49-S1 1 1 0.03 14.0
44| T51-S1 1 1 2 0.07 21.0
45| T52-S1 2 2 0.07 20.0
46 | T53-S1 213 1 1 7 0.23 14.0

13



Toplam

Cikis Cikis
112 89|10 (11|12 |13 |14 |15|16 |17 (18 |19 |20 (21 |22 |23 |24 |25 |26 | TOPLAM Orant H}u
v | i)
47 | T54-S1 1 1 1 3 0.10 18.6
48 | T55-S1 1|1 1 1 2 2 8 0.27 18.1
49 | T56-S1 1 1 4 2 8 0.27 20.2
50| T57-S1 113]1 1 6 0.20 14.1

R-Square Coeff Var Root MSE mean Pr>F

0.98 25.1 4.35 17.3 0.6198

9€



3.2. iIk Ciceklenme Siiresi
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Develi genotiplerinin ilk ¢igeklenme siirelerine bakildiginda (disi ¢igek-erkek ¢igek)
D20-2-S2 46 giinle ilk sirada olurken bunu 48 giinle D6-3-S2 genotipi, 49 giinle D29-4-

S2 ve D2-1-S2 genotipleri gelmektedir. En son ¢icek agan genotipler ise; 59 giinle D27-

3-S2 genotipi gelmektedir. Ilk ¢igeklenme siiresinin kisa olmasi erken hasat agisindan

onemlidir. Bu tarlanin daha kisa siirede bosaltilarak bir sonraki islemlere hazir hale

getirilmesi ag¢isindan ve diger avantajlar agisindan 1slah amaglarindan birisi olabilir.

Develi ve Tomarza menseli kabaklar arasinda c¢iceklenme siiresi bakimindan bir

farklilik goriinmemektedir (her ikiside 53 giin).

Cizelge 3.3. Develi genotiplerinin ilk ci¢ceklenme siirelerinin Duncan yontemine gore

karsilastirilmasi.
Duncan Ciceklenme . Duncan iceklenme .
Gruplamasi siiresi (giin) N Genotip Gruplamasi s(ii:fesi (giin) N Genotip
a 46.0 1 | D20-2-S2 ebdagcf 52.5 2 D24-3-S2
ba 48.0 1 D6-3-S2 ebdagcf 52.6 3 D3-2-S2
bac 49.0 2 | D29-4-S2 ebdagcf 53.0 2 D10-3-S2
bac 49.0 2 D2-1-S2 ebdagcf 53.0 1 D28-2-S2
bdac 49.3 3 | D19-4-S2 ebdagcf 53.0 2 D4-1-S2
bdac 49.3 3 | D24-2-S2 ebdagcf 53.0 3 D5-4-S2
bdac 49.6 3 | D29-5-S2 ebdagcf 53.0 3 D16-1-S2
ebdac 50.0 3 D1-3-S2 ebdagcf 53.0 1 D33-S2-1
ebdac 50.0 2 D9-2-S2 ebdagcf 53.3 3 D19-3-S2
ebdac 50.0 3 | D22-3-S2 ebdagcf 53.6 3 D26-3-S2
ebdac 50.0 2 | D24-1-S2 ebdagcf 53.6 3 D5-1-S2
ebdac 50.5 2 D2-3-S2 ebdagcf 54.0 3 D18-4-S2
ebdac 50.6 3 | D19-5-S2 ebdagcf 54.0 1 D29-3-S2
ebdac 50.6 3 | D14-5-S2 ebdagcf 54.0 1 D19-6-S2
ebdac 50.6 3 | D14-3-S2 ebdagcf 54.3 3 D32-2-S2
ebdacf 51.0 1 | D26-4-S2 ebdagcf 54.3 3 D2-4-S2
ebdacf 51.0 1 D6-5-S2 ebdagcf 55.0 1 D33-S2-9
ebdagcf 51.3 3 | D15-1-S2 ebdhgcf 55.5 2 D23-3-S2
ebdagcf 51.5 2 | D17-2-S2 ebdhgcf 56.0 2 D10-2-S2
ebdagcf 51.6 3 | D22-2-S2 edhgcf 56.3 3 D25-2-S2
ebdagcf 52.0 1 D7-2-S2 edhgcf 56.5 2 D5-2-S2
ebdagcf 52.0 3 | D21-3-S2 edhgf 57.0 3 D12-3-S2
ebdagcf 52.0 1 | D11-1-S2 edhgf 57.0 2 D8-2-S2
ebdagcf 52.0 1 | D25-5-S2 edhgf 57.0 1 D13-3-S2
ebdagcf 52.3 3 | D17-1-S2 ehgf 58.0 1 D33-S2-8
ebdagcf 52.3 3 D9-3-S2 hgf 58.5 2 D19-2-S2
ebdagcf 52.3 3 D3-5-S2 hg 59.0 1 D27-3-S2
ebdagcf 52.3 3 D7-1-S2
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.60 5.19 2.72 52.5 0.0085

Tomarza genotiplerinin ilk cigeklenme siirelerine bakildiginda en erken ¢icek acan

genotipler 49 giin sonra ayni anda ¢igceklenme goézlenenler T47-S1-4, T33-S1-5, T33-
S1-4, T36-S1-3, T36-S1-5, T32-S1-9 ve T41-S1-9 genotipleridir (Cizelge 3.4). En geg
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ciceklenme gbzlemlenen genotipler ise; 60.glinde T41-S1-7, T2-S1-10, T55-S1-7, T31-
S1-2 ve T1-S1-7’dir.

Cizelge 3.4. Tomarza genotiplerinin ilk ¢igeklenme stireleri.

Duncan Ciceklenme . Duncan Ciceklenme .
Gruplamas1 | siiresi (giin) N Genotip Gruplamas1 | siiresi (giin) N| Genotip
a 49.0 1 T47-S1-4 ejbidhagef 53.3 3| T4-S1-1
a 49.0 1 T33-S1-5 ejbidhagef 54.0 1| T41-S1-8
a 49.0 1 T33-S1-4 ejbidhagef 54.0 1] T29-S1-5
a 49.0 1 T36-S1-3 ejbidhagef 54.0 1| T44-81-3
a 49.0 1 T36-S1-5 ejbidhagef 54.0 1] T14-81-6
a 49.0 1 T32-S1-9 ejbidhagef 54.0 1| T27-81-7
a 49.0 1 T41-S1-9 ejbidhagef 54.0 1] T54-81-3
ab 50.0 1 T57-S1-1 ejbidhagef 54.0 1] T17-S1-6
ab 50.0 1 T1-81-1 ejbidhagef 54.0 1| T43-S1-4
ab 50.0 1 T45-S1-2 ejbidhagef 54.0 1| T1-S1-6
ab 50.0 1 T55-S1-1 ejbidhagef 54.0 1| T53-81-2
ab 50.0 1 T44-S1-6 ejbidhagef 54.0 1] T56-S1-9
ab 50.0 1 T33-S1-7 ejbidhagef 55.0 1] T1-81-10
ab 50.0 1 T56-S1-8 ejbidhagef 55.0 1| T43-S1-8
ab 50.0 1 T43-S1-7 ejbidhagef 55.0 1| T47-81-1
ab 50.0 1 T33-S1-8 ejbidhagef 55.0 1| T43-81-3
bac 51.0 1 T47-S1-6 ejbidhagef 55.0 1] T14-81-5
bac 51.0 1 T43-S1-5 ejbidhagef 55.0 1| T46-S1-9
bac 51.0 1 T20-S1-2 ejbidhagef 55.0 1] T5-81-1
bac 51.0 1 T5-51-6 ¢jidhgcef 56.0 1| T48-S1-6
bac 51.0 1 T16-S1-5 ¢jidhgcef 56.0 1] T21-81-1
bac 51.0 1 T45-S1-1 ¢jidhgcef 56.0 1| T1-S1-3
bac 51.0 1 T57-S1-7 ¢jidhgcef 56.0 1| T48-S1-4
bac 51.0 1 T29-S1-7 ejidhgcef 57.0 1] T25-81-5
bdac 52.0 1 T1-51-8 ejidhgcef 57.0 1| T27-S1-4
bdac 52.0 1 T41-S1-1 ejidhgcef 57.0 1| T2-81-5
bdac 52.0 1 T16-S1-4 ejidhgcef 57.0 1] T17-81-2
bdac 52.0 1 T53-S1-3 ejidhgcef 57.0 1| T2-S81-3
bdac 52.0 1 T57-S1-6 ejidhgcef 57.0 1] T34-S1-1
bdac 52.0 1 T18-S1-6 ejidhgcef 57.0 1] T20-S1-7
bdac 52.0 1 T57-S1-9 ejidhgcef 57.0 1] T32-S1-8
bdac 53.0 1 T39-S1-9 ejidhgcef 57.0 1] T24-81-1
bdac 53.0 1 T34-S1-7 ejidhgf 58.0 1| T44-81-2
bdac 53.0 1 T54-S1-5 ejidhgf 58.0 1| T36-S1-8
ebdac 53.0 1 T29-S1-4 ejidhgf 58.0 1| T34-S1-6
ebdac 53.0 1 T55-S1-6 ejthgf 59.0 1] T53-81-1
ebdac 53.0 1 T20-S1-1 ejthgf 59.0 1| T55-81-5
ebdac 53.0 1 T55-S1-3 ejthgf 59.0 1| T48-81-1
ebdac 53.0 1 T39-S1-8 ejthgf 59.0 1] T56-S1-7
ebdac 53.0 1 T5-51-2 ejthgf 59.0 1] T34-S1-2
ebdac 53.0 1 T44-S1-5 jihg 60.0 1| T41-S1-7
ebdacf 53.0 1 T39-S1-5 jihgf 60.0 1] T2-S1-10
ebdagcf 53.0 1 T38-S1-4 jih 60.0 1| T55-81-7
ebdhagcf 53.0 1 T55-S1-9 jt 60.0 1] T31-81-2
ebidhagcef 53.0 1 T35-S1-1 j 60.0 1| T1-S1-7

ejbidhagef 53.0 1 T47-S1-8
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.99 4.72 2.51 53.2 0.1459
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3.3. Gelisim Formu

Yayilic1 tipler 5 m mesafeye kadar yayilabilmektedir. Bu hem yetistiricilik sirasinda
kilttirel islemleri zorlastirmakta hem de birim alandaki bitki siklifin1 azaltmaktadir.
Demet tipi gelisim formuna sahip kabaklar tercih sebebi olabilir. Develi ve Tomarza
genotiplerinin gelisim formlar1 gézlemlenerek dik (D) veya yayilici(Y) olma
ozelliklerine gore Cizelge 3.5. ve Cizelge 3.6°da belirtilmistir. Buna gore her iki grupta
da yatay ve demet tipi gelisme gosteren tipler mevcuttur. Seymen (2010) yaptiklar
calismada yatay ve demet tipi gelisme gosteren formlarin inceledikleri populasyondaki
dagilimini yaklasik yari yartya bulmuslardir. Tarfimizca yiiriitiilen ¢alismada da Develi
genotipleri 82 tanesi dik (D) gelisim gosterirken 110 bitki ise yayilict (Y) gelisim
gostermistir. Tomarza genotiplerine baktigimizda ise 29 genotip dik (D) gelisim

gosterirken 123 genotip yayilici (Y) gelisim gostermistir.

Cizelge 3.5. Develi genotiplerinin gelisim formlari.

Genotip Gelisim Formu Genotip Gelisim Formu
D1-3-S2-1 D D17-2-S2-1 Y
D1-3-S2-3 Y D17-2-S2-4 D
D1-3-S2-4 D D17-2-S2-7 Y
D2-1-S2-5 - D18-4-S2-1 Y
D2-1-52-8 Y D18-4-S2-4 Y
D2-1-S2-9 D D18-4-S2-5 Y
D2-3-S2-2 D D19-2-S2-1 D
D2-3-S2-3 D D19-2-S2-4 D
D2-3-S2-4 D D19-2-S2-8 D
D2-4-S2-1 D D19-3-S2-2 D
D2-4-S2-2 D D19-3-S2-3 D
D2-4-S2-3 D D19-3-S2-4 D
D3-1-52-1 Y D19-4-S2-1 D
D3-1-S2-2 Y D19-4-S2-2 Y
D3-1-S2-7 Y D19-4-S2-3 D
D3-2-S2-1 Y D19-5-S2-1 D
D3-2-S2-2 Y D19-5-S2-2 D
D3-2-S2-3 Y D19-5-S2-3 D
D3-5-S2-1 Y D19-6-S2-2 D
D3-5-S2-7 Y D19-6-S2-5 D
D3-5-S2-8 Y D19-6-S2-7 D
D4-1-S2-3 Y D20-2-S2-1 D
D4-1-S2-5 D D20-2-S2-8 Y
D4-1-S2-7 Y D20-2-S2-10 D
D5-1-S2-1 Y D21-3-S2-1 Y
D5-1-S2-2 Y D21-3-S2-2 Y
D5-1-S2-6 D D21-3-S2-3 D
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Genotip Gelisim Formu Genotip Gelisim Formu
D5-2-S2-1 D D22-2-S2-1 D
D5-2-S2-3 Y D22-2-S2-2 Y
D5-2-S2-4 D D22-2-S2-3 D
D5-4-S2-2 Y D22-3-S2-1 Y
D5-4-S2-3 Y D22-3-S2-2 D
D5-4-S2-4 Y D22-3-S2-4 Y
D6-2-S2-1 Y D23-1-S2-2 D
D6-2-S2-2 Y D23-1-S2-4 D
D6-2-S2-7 Y D23-1-S2-9 Y
D6-3-S2-1 Y D23-3-52-2 Y
D6-3-52-2 Y D23-3-S2-6 D
D6-3-S2-3 Y D23-3-S2-7 D
D6-5-S2-2 Y D24-1-S2-1 D
D6-5-S2-4 Y D24-1-S2-2 D
D6-5-S2-7 Y D24-1-S2-4 D
D7-1-S2-1 Y D24-2-S2-2 Y
D7-1-S2-2 Y D24-2-S2-3 Y

D7-1-S2-10 D D24-2-S2-4 Y
D7-2-S2-1 - D24-3-S2-1 Y
D7-2-S2-2 Y D24-3-52-2 Y
D7-2-S2-3 Y D24-3-S2-6 Y
D7-4-S2-1 D D25-1-S2-4 Y
D7-4-S2-2 Y D25-1-S2-5 Y
D7-4-S2-3 D D25-1-S2-6 Y
D8-2-52-3 Y D25-2-S2-3 D
D8-2-S2-4 Y D25-2-S2-4 D
D8-2-S2-5 Y D25-2-S2-7 Y
D9-2-52-1 Y D25-4-S2-8 Y
D9-2-S2-4 Y D25-4-52-9 D
D9-2-S2-5 - D25-4-S2-10 Y
D9-3-S2-2 Y D25-5-S2-3 Y
D9-3-S2-5 D D25-5-S2-5 Y
D9-3-S2-7 Y D25-5-S2-6 -

D10-1-S2-1 D D26-3-S2-4 Y

D10-1-S2-4 D D26-3-S2-8 Y

D10-1-S2-9 D D26-3-S2-9 Y

D10-2-S2-4 Y D26-4-S2-3 D

D10-2-S2-5 Y D26-4-S2-4 D

D10-2-S2-8 Y D26-4-S2-5 D

D10-3-S2-6 Y D26-7-S2-2 D

D10-3-S2-9 Y D26-7-S2-3 D

D10-3-S2-10 Y D26-7-S2-7 D

D11-1-S2-3 Y D26-8-S2-3 Y

D11-1-S2-4 D D26-8-S2-4 D

D11-1-S2-5 D D26-8-S2-5 Y

D12-3-S2-2 Y D27-3-S2-1 Y

D12-3-S2-3 D D27-3-S2-4 Y

D12-3-S2-4 D D27-3-S2-5 -

D13-3-S2-1 D D28-2-S2-1 D

D13-3-S2-6 Y D28-2-S2-4 D

D13-3-S2-8 Y D28-2-S2-6 D
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Genotip Gelisim Formu Genotip Gelisim Formu
D13-5-52-8 Y D29-3-S2-1 Y
D13-5-S2-9 Y D29-3-S2-2 Y
D13-5-S2-10 Y D29-3-S2-3 Y
D14-3-S2-4 D D29-4-S2-1 Y
D14-3-S2-5 D D29-4-S2-2 Y
D14-3-S2-6 D D29-4-S2-3 Y
D14-5-S2-2 Y D29-5-S2-2 Y
D14-5-S2-3 D D29-5-52-3 Y
D14-5-S2-5 Y D29-5-S2-5 Y
D15-1-S2-1 D D30-3-52-3 D
D15-1-S2-3 D D30-3-S2-7 D
D15-1-S2-6 D D30-3-S2-8 D
D15-2-S2-5 Y D31-5-S2-1 D
D15-2-S2-6 Y D31-5-S2-2 Y
D15-2-S2-7 D D31-5-S2-4 Y
D16-1-S2-4 Y D32-2-S2-1 Y
D16-1-S2-5 D D32-2-S2-5 Y
D16-1-S2-8 Y D32-2-S2-7 Y
D17-1-S2-2 D D33-S2-1 Y
D17-1-S2-3 D D33-S2-8 Y
D17-1-S2-4 D D33-S2-9 -

Cizelge 3.6. Tomarza genotiplerinin gelisim formlari.
Genotip Gelisim Formu Genotip Gelisim Formu
T1-S1-1 Y T34-S1-7 Y
T1-S1-2 Y T36-S1-3 Y
T1-S1-3 Y T36-S1-5 Y
T1-S1-6 Y T36-S1-6 D
T1-S1-7 D T36-S1-8 D
T1-S1-8 Y T38-S1-1 Y
T1-S1-10 D T38-S1-3 Y
T2-S1-3 Y T38-S1-4 Y
T2-S1-5 Y T38-S1-7 Y
T2-S1-10 Y T38-S1-9 Y
T4-S1-1-2 Y T39-S1-1 Y
T4-S1-1-6 Y T39-S1-2 Y
T4-S1-1-7 Y T39-S1-4 Y
T4-S1-1-8 Y T39-S1-5 Y
T5-S1-1 Y T39-S1-6 Y
T5-S1-2 Y T39-S1-8 Y
T5-S1-6 Y T39-S1-9 Y
T8-S1-2 Y T41-S1-1 Y
T8-S1-5 Y T41-S1-2 D
T8-S1-9 Y T41-S1-5 D
T10-S1-3 Y T41-S1-7 Y
T10-S1-5 D T41-S1-8 Y
T10-S1-9 Y T41-S1-9 D
T11-S1-1 D T41-S1-10 Y
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Genotip Gelisim Formu Genotip Gelisim Formu
T11-S1-2 Y T42-S1-3 Y
T11-S1-5 D T42-S1-6 D
T14-S1-5 Y T42-S1-9 D
T14-S1-6 Y T43-S1-3 Y
T14-S1-10 Y T43-S1-4 Y
T16-S1-2 D T43-S1-5 Y
T16-S1-4 Y T43-S1-7 Y
T16-S1-5 Y T43-S1-8 Y
T16-S1-9 - T44-S1-2 Y
T17-S1-1 D T44-S1-3 Y
T17-S1-2 D T44-S1-5 Y
T17-S1-4 D T44-S1-6 Y
T17-S1-6 D T45-S1-2 Y
T17-S1-10 D T45-S1-5 Y
T18-S1-4 Y T45-S1-10 Y
T18-S1-6 Y T46-S1-1 Y
T18-S1-9 Y T46-S1-2 -
T20-S1-2 Y T46-S1-3 Y
T20-S1-7 - T46-S1-5 Y
T20-S1-10 Y T46-S1-7 D
T21-S1-2 Y T46-S1-8 Y
T21-S1-4 Y T46-S1-9 Y
T21-S1-8 Y T47-S1-2 Y
T21-S1-9 D T47-S1-4 Y
T21-S1-10 Y T47-S1-6 Y
T24-S1-4 Y T47-S1-8 Y
T24-S1-5 Y T47-S1-9 Y
T24-S1-7 Y T47-S1-10 Y
T24-S1-8 - T48-S1-1 Y
T24-S1-10 Y T48-S1-3 Y
T25-S1-3 Y T48-S1-4 -
T25-S1-5 Y T48-S1-6 Y
T25-S1-8 Y T48-S1-8 Y
T27-S1-1 Y T53-S1-2 D
T27-S1-4 Y T53-S1-3 Y
T27-S1-6 D T53-S1-5 D
T27-S1-7 Y T53-S1-7 Y
T29-S1-4 Y T53-S1-10 Y
T29-S1-5 Y T54-S1-3 Y
T29-S1-7 Y T54-S1-5 Y
T31-S1-2 Y T54-S1-7 Y
T31-S1-3 Y T54-S1-8 D
T31-S1-6 Y T55-S1-1 D
T32-S1-2 - T55-51-3 Y
T32-S1-5 Y T55-S1-5 Y
T32-S1-8 Y T55-S1-6 Y
T32-S1-9 Y T55-S1-7 Y
T32-S1-10 D T55-S1-9 Y
T33-S1-4 Y T55-S1-10 Y
T33-S1-5 Y T57-S1-1 Y
T33-S1-7 Y T57-S1-4 D
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Genotip Gelisim Formu Genotip Gelisim Formu
T33-S1-8 Y T57-S1-5 D
T34-S1-1 Y T57-S1-6 D
T34-S1-2 Y T57-S1-7 Y
T34-S1-3 Y T57-S1-9 -
T34-S1-6 Y

3.4. Kendilenme Zamani

Kendileme zamani disi ve erkek cigcegin ayn1 anda agma ihtimalinin yiiksek oldugu
genotiplerde daha kisa siirede yapilirken baz1 genotiplerde sadece disi ¢igek veya sadece
erkek cicek agma egilimi oldugundan dolayr daha uzun siirede meydana gelmistir.
Develi genotiplerinde kendilenme zamani kisa siirede olan genotipleri siralayacak
olursak; D33-S2-8 genotipi 1 giinde, D19-2-S2 genotipi 1.5 giinde D19-6-S2 genotipi 2
giinde kendileme iglemi yapilirken D3-5-S2 genotipinde 13 giinde kendileme islemi
gerceklestirilmistir. Kendileme zamanlari erkek ve disi ¢igcegin ayni anda bitki tizerinde
bulunma ve tozlasma/dollenme basaris1 ile ilgilidir. Ancak normal yetistiricilik
zamanlarinda genelde karisik tozlanma beklendigi i¢in erkek ve disi ¢igeklerin ayni
anda bir bitki ilizerinde bulunmamasi sorun teskil etmez. Islah ve yetistiricilik a¢isindan
bu siirenin kisa olmast arzu edilebilir. Ancak tiretim sirasinda olum ¢evre kosullarindan

sakinimla ytiiksek verimi siirdiirebilmek icin bu siirenin uzun olmasi istenebilir.

Cizelge 3.7. Develi genotiplerinin kendilenme zamanlari.

Duncan Kendilenrpe N| Genotip Duncan Kendilenrpe N| Genotip
Gruplamas1 | zamani (giin) Gruplamasi zamani (giin)
a 1.0 1| D33-S2-8 bdac 5.6 3| D7-1-S2
ba 15 2 | D19-2-S2 bdac 5.6 3| D5-2-S2
bac 2.0 1| D19-6-S2 bdac 6.0 2 | D23-3-S2
bac 2.3 3| D25-2-S2 bdac 6.0 3| D29-5-S2
bac 2.6 3| D18-4-S2 bdac 6.0 3| D19-3-S2
bac 3.0 1| D27-3-S2 bdac 6.3 3| D6-3-S2
bac 3.0 2| D7-2-S2 bdac 6.3 3| D16-1-S2
bac 3.0 1| D25-5-S2 bdac 6.3 3| D14-5-S2
bac 3.0 1| D6-5-S2 bdac 6.5 2| D9-2-S2
bac 3.5 2| D8-2-S2 bdac 6.6 3| D11-1-S2
bac 3.6 3| D29-4-S2 bdac 6.6 3| D24-1-S2
bac 3.6 3| D26-4-S2 bdac 6.6 3| D22-2-S2
bdac 4.0 2 | D10-2-S2 bdac 6.6 3| D9-3-S2
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Duncan Kendilenrpe N| Genotip Duncan Kendilenme N| Genotip

Gruplamas1 | zamani (giin) Gruplamasi zamani (giin)
bdac 4.0 3| D32-2-S2 bdac 7.0 1| D23-1-S2
bdac 4.0 1| D33-S2-1 bdac 7.0 3| D3-2-S2
bdac 4.3 3| D21-3-S2 bdac 7.0 1| D13-3-S2
bdac 4.3 3| D5-4-S2 bdac 7.0 2 | D24-3-S2
bdac 4.6 3| D19-5-S2 bdac 7.3 3| D24-2-S2
bdac 4.6 3| D2-4-S2 bdac 7.3 3| D26-3-S2
bdac 4.6 3| D15-1-S2 bdac 8.0 2| D17-2-S2
bdac 5.0 1| D33-S2-9 bdac 8.3 3| D22-3-S2
bdac 5.0 2 | D10-3-S2 bdac 9.0 1| D20-2-S2
bdac 5.3 3| D12-3-S2 bdac 9.0 2| D4-1-S2
bdac 5.3 3| D29-3-S2 bdac 9.5 2| D2-1-S2
bdac 5.3 3| D14-3-S2 bdac 9.6 3| D1-3-S2
bdac 5.5 2 | D28-2-S2 bdc 10.6 3| D5-1-S2
bdac 5.5 2| D2-3-S2 dc 11.0 3| D19-4-S2
bdac 5.6 3| D17-1-S2 d 13.0 3| D3-5-S2

R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.40 62.7 3.73 5.95 0.5587

Tomarza genotiplerinin kendilenme zamanlarina baktigimizda ise; T24-S1-5, T48-S1-1,

T43-S1-4 genotipleri 1 giin iken, T20-S1-7 genotipi 33 giin olarak belirlenmistir.



Cizelge 3.8. Tomarza genotiplerinin kendilenme zamanlari.
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Duncan Kendilenme _ Duncan Kendilenme .
Gruplamasi zamanl N | Genotip Gruplamas: zamani N | Genotip
(giin) (giin)

a 1.0 1 | T24-51-5 gfekdijh 5.0 1| T36-S1-5
ba 1.0 1 |T48-S1-1 gfekdijh 5.0 1| T54-S1-7
bac 1.0 1 | T43-51-4 gfekdijh 5.0 1| T55-51-6
bdc 2.0 1 |T27-S1-4 gfekdijh 5.0 1|T16-S1-4
bdc 2.0 1 |T2-S1-3 gfekdijh 5.0 1|T33-S1-8
bdc 2.0 1 | T43-51-8 gfekdijh 5.0 1|T34-S1-7

bedc 2.0 1 |T57-81-9 gfekdijh 5.0 1|T54-S1-3
fedc 2.0 1 | T34-51-2 gflekdijh 6.0 1| T53-81-5
gfedc 2.0 1 |T44-S1-5 gflekdijh 6.0 1| T39-S1-8
gfedch 2.0 1 |T55-81-5 gflekdijh 6.0 1| T43-S1-7
gfedch 2.0 1 |T31-81-2 gflekdijh 6.0 1| T34-S1-3
gfedch 2.0 1 |T5-S81-1 gflekdijh 6.0 1| T34-S1-1
gfedich 3.0 1 | T56-S1-7 gflekdijh 6.0 1| T1-S1-8
gfedich 3.0 1 |T2-S1-5 gflekdijh 6.0 1| T27-S1-7
gfedich 3.0 1 | T20-S1-1 gflekdijh 6.0 1| T33-S1-5
gfedich 3.0 1 |T21-81-1 gflekdijh 6.0 1| T47-S1-6
gfedich 3.0 1 |T29-S1-7 gflekdijh 6.0 1| T53-S1-7
gfedich 3.0 1 |T5-S1-2 gflekdijh 6.0 1| T17-S1-6
gfedich 3.0 1 | T28-S1-3 gflekdijh 6.0 1| T39-S1-4
gfedich 3.0 1 |T1-S1-6 gmflekdijh 7.0 1] T32-S1-9
gfedijh 4.0 1 | T55-81-9 ngmflekdijh 7.0 1| T54-S1-8
gfedijh 4.0 1 |T41-81-1 ngmflekdijho 7.0 1| T39-S1-9
gfedijh 4.0 1 |T57-S1-6 ngmflekdijpho 7.0 1| T24-S1-1
gfedijh 4.0 1 | T55-81-3 ngmflekdigjpho 7.0 1| T38-S1-1
gfedijh 4.0 1 |T1-S81-3 ngmflekdrigjpho 7.0 1| T47-S1-2
gfedijh 4.0 1 |T35-S1-1 ngmflekdigjpho 7.0 1| T25-81-5
gfedijh 4.0 1 |T5-S1-6 ngmflekdigjpho 7.3 3| T4-S1-1
gfedijh 4.0 1 | T43-81-5 | ngmfleksdrigjpho 8.0 1| T47-51-8
gfedijh 4.0 1 | T53-S1-2 ngmflekstriqjpho 8.0 1| T38-S1-4
gfedijh 4.0 1 | T53-S1-3 ngmflekstriqjpho 8.0 1| T56-S1-9
gfedijh 4.0 1 |T17-81-2 ngmlkstrigjpho 8.0 1| T20-S1-2
gfedijh 4.0 1 |T45-81-2 nmlkstrigjpho 9.0 1| T18-S1-9
gfedijh 4.0 1 |T55-81-1 nmlkstrigjpho 9.0 1| T47-S1-4
gfedijh 4.0 1 |T57-S1-1 nmlkstrigjpho 9.0 1| T56-S1-8
gfedijh 4.0 1 | T34-51-6 nmlkstrigjpo 10.0 1| T1-S1-10
gfekdijh 5.0 1 | T2-S1-10 nmlkstrigjpo 10.0 1| T44-S1-2
Gfekdijh 5.0 1 | T36-S1-8 nmlkstrigjpo 10.0 1| T57-S1-7
gfekdijh 5.0 1 | T36-S1-3 nmlkstrigjpo 10.0 1| T44-S1-3
gfekdijh 5.0 1 | T16-S1-5 nmlkstrgpo 11.0 1| T33-S1-4
gfekdijh 5.0 1 | T39-S1-5 nmlstrgpo 12.0 1| T53-S1-1
gfekdijh 5.0 1 | T54-S1-5 nmstrgpo 13.0 1| T32-S1-5
gfekdijh 5.0 1 | T45-S1-1 nmstrgpo 13.0 1| T41-S1-8
gfekdijh 5.0 1 | T47-S1-1 nmstrgpo 13.0 1| T41-S1-9
gfekdijh 5.0 1| T1-S1-1 nstrgpo 15.0 1| T46-S1-9
gfekdijh 5.0 1 | T39-S1-6 strgpo 19.0 1| T18-S1-6
gfekdijh 5.0 1 | T33-S1-7 strgp 25.0 1| T41-S1-7
gfekdijh 5.0 1 | T44-S1-6 strq 33.0 1| T20-S1-7
gfekdijh 5.0 1 | T28-S1-6
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.99 44.0 251 5.71 0.2504
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3.5. Polen Canhlik Testi

Polen canlilik 6zellikleri bakimindan genotipler incelendiginde %96.0 polen canlilik
oraniyla D25-1-S2 genotipi ilk sirada olurken; onu % 94.0 polen canlilik oraniyla D2-4-
S2, %93.6 polen canlilik oramiyla %92.4 D9-2-S2 genotipleri izlemektedir. Polen
canlilik ylizdesi en diisiik genotip ise %64.3 polen canlilik orantyla D29-3-S2 genotipi
belirlenmistir (Cizelge 3.9). Sensoy ve ark. (2003) tarafindan yapilan bir ¢alismada
kabak polenlerinin canliliklarinin sabah saat 7°de %92 canlilik gosteren polenler
cicekler kapandiginda %75°e diistiigii ve 6gleden sonra canliligt daha da azalarak
%10’lara diistiigii belirtilmistir. Tarafimizca yiiriitiilen bu ¢calismada da canlilik oranlari
ortalamast Develi menseli havuzda % 86 ve Tomarza menseli havuzda %89
bulunmustur. Polen performanslar1 agisindan Tomarza grubu S0, Develi grubu ise Sl
generasyonuna aittir. Bu nedenle aradaki 3 puanlik fark biiyiik ihtimalle 1) kendileme

depresyonundan, 2) Tomarza grubu daha yiiksek canlilik oranlarina sahip veya 3)

tesadiifen gergeklesmistir.

Cizelge 3.9. Develi genotiplerinin polen canlilik testleri sonuglari.

Duncan Polen . Duncan Polen .
canhlik N Genotip canlilik N Genotip
Gruplamasi o Gruplamasi o
oram1 % orani %

a 96.0 3 D25-1-S2 ebidhagef 85.1 1 D33-S2-1
ba 94.0 1 D2-4-S2 ebidhagef 85.0 3 D20-2-S2
bac 93.6 3 D6-2-S2 ebidhagef 84.9 2 D16-1-S2

bdac 924 1 D9-2-S2 ebidhagef 84.9 2 D22-3-S2
ebdac 92.0 2 D15-1-S2 ebidhagef 84.5 3 D23-1-S2
ebdac 92.0 2 D25-5-S2 ebidhagef 84.4 1 D27-3-S2
ebdacf 90.7 2 D26-4-S2 ebidhagef 84.1 1 D31-5-S2
ebdacf 90.6 1 D19-3-S2 ebidhgef 83.9 1 D24-3-S2
ebdacf 90.4 3 D15-2-S2 ebidhgcf 83.2 1 D17-1-S2
ebdagcf 90.2 1 D19-6-S2 ebidhgcef 82.8 1 D4-1-S2
ebdagcf 90.2 2 D25-2-S2 ebidhgef 82.8 3 D26-7-S2
ebdagcf 89.9 1 D22-2-S2 eidhgef 82.3 3 D5-4-52
ebdagcf 89.4 2 D1-3-S2 eidhgef 82.1 1 D19-4-S2
ebdagcf 89.0 3 D5-1-S2 eidhgef 82.1 1 D6-5-S2
ebdhagcf 88.0 3 D25-4-S2 eidhgef 81.7 3 D7-4-S2
ebidhagef 875 3 D23-3-S2 eidhgf 80.4 1 D5-2-S2
ebidhagef 87.3 2 D2-1-S2 eidhgf 80.4 2 D18-4-S2
ebidhagef 87.0 3 D26-8-S2 ethgf 80.1 1 D12-3-S2
ebidhagef 86.7 2 D7-1-S2 thgf 79.3 1 D29-5-S2
ebidhagef 86.7 2 D30-3-S2 thgf 79.2 1 D33-52-8
ebidhagef 86.5 3 D2-3-S2 thgf 78.8 3 D3-1-S2
ebidhagef 86.4 1 D9-3-S2 thg 78.3 3 D10-1-S2
ebidhagef 86.2 3 D26-3-S2 th 76.7 1 D33-S2-9
ebidhagef 85.3 2 D3-2-S2 1 75.9 1 D17-2-S2
ebidhagef 85.3 1 D19-2-S2 j 64.3 1 D29-3-S2
ebidhagef 85.2 1 D3-5-S2
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.75 4.85 4.16 85.8 0.0004
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Tomarza genotiplerinin polen canlilik testi sonuglarina bakildiginda % 98.0 canlilik

oraniyla T42-S1-9 genotipi, % 97.8 polen canliigiyla T25-S1-5, % 97.3 polen

canliligiyla T18-S1-6 genotipleri ilk sirada yer alirken; % 67.1 polen canlilik oraniyla

T22-S1-7 genotipi en diisiik polen canlilik testine sahip genotip olmustur.

Cizelge 3.10. Tomarza genotiplerinin polen canlilik testleri sonuglari.

Duncan Polen . Duncan Polen .
canhhk N | Genotip canhhk N | Genotip
Gruplamasi o Gruplamas: o
oran1 % oran1 %

A 98.0 1 | T42-S1-9 bdac 90.1 1 | T30-S1-2
Ba 97.8 1 | T25-S1-5 bdac 90.1 1 | T30-S1-3
Ba 97.3 1 | T18-S1-6 bdac 90.0 1| T18-S1-4
Bac 96.6 1 | T31-S1-2 bdac 89.8 1| T37-S1-2
Bac 95.5 1 | T53-S1-3 bdac 89.8 1 | T37-S1-7
Bac 94.8 1 | T29-S1-5 bdac 89.8 1| T37-S1-1
Bac 94.7 1 | T18-S1-9 bdac 89.1 1 | T54-S1-7
Bac 94.1 1 | T45-S1-2 bdac 88.1 1 | T43-S1-5
Bac 94.0 1 | T39-S1-2 bdac 88.0 1 | T24-S1-5
Bac 94.0 1 | T36-S1-3 bdac 87.9 1 | T33-S1-7
Bac 93.8 1 | T22-S1-2 bdac 87.0 1| T2-S1-10
Bac 93.5 1 | T21-S1-2 bdac 86.8 1 | T42-S1-3
Bac 93.3 1 | T39-S1-4 bdac 86.2 1| T39-S1-1
Bac 93.2 1 | T32-S1-2 bdac 86.2 1 T5-S1-1
Bac 93.2 1 | T10-S1-3 bdac 86.1 1 T9-S1-8
bac 92.9 1 | T54-S1-5 bdac 86.1 1 T9-S1-9
bac 92.9 1 | T44-S1-2 bdac 86.1 1| T9-S1-10
bac 92.8 1| T1-S1-1 bdac 85.9 2 T4-S1-1
bac 92.7 1 | T48-S1-3 bdac 85.5 1| T21-S1-8
bac 92.6 1 | T5-S1-2 bdac 84.5 1 | T14-S1-6
bac 92.3 1 | T11-S1-2 bdac 84.5 1 | T29-S1-7
bac 92.0 1| T1-S1-3 bdac 84.4 1 | T32-S1-5
bac 91.9 1 | T47-S1-6 bdac 84.4 1 | T47-S1-4
bac 91.6 1 | T16-S1-2 bdac 84.0 1| T27-S1-1
bdac 91.1 1 | T25-S1-3 bdac 83.5 1 | T53-S1-2
bdac 91.1 1 | T8-S1-2 bdac 82.9 1| T22-S1-1
bdac 91.0 1 | T44-S1-5 bdac 82.5 1 | T51-S1-6
bdac 90.9 1 | T40-S1-2 bdac 82.5 1 | T51-S1-3
bdac 90.9 1 | T40-S1-4 bdac 82.5 1| T51-S1-2
bdac 90.9 1 | T40-S1-7 bdac 81.1 1 | T25-S1-8
bdac 90.7 1 | T20-S1-1 bdac 80.3 1| T31-S1-3
bdac 90.7 1 | T44-S1-3 bdac 79.4 1 T5-S1-6
bdac 90.6 1| T11-S1-1 bdac 78.5 1 | T20-S1-2
bdac 90.6 1 | T42-S1-6 bdc 77.9 1 | T10-S1-5
bdac 90.6 1 | T27-S1-6 dc 76.7 1 T8-S1-9
bdac 90.1 1 | T30-S1-1 d 67.1 1 | T22-S1-7

R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F

0.96 10.7 9.54 88.7 0.9099
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3.6. Afit Tepkisi

Afit tepkisi belirlenirken hig afit goriilmeyen genotiplere 1 puan verilirken 1-5 skalasi
kullanilarak ¢ok fazla afit goriilen gemotiplere 5 puan (10 bitkide %60-80 oraninda afit
goriilen) verilmistir. Cizelge 3.11°e bakildiginda en fazla afit goriilen genotipler 4
puanla (10 bitkide %40-60 oraninda afit goriilen), D25-1-S2 ve D2-4-S2- genotipleri
olurken hig afit goriilmeyen ve 1 puan (10 bitkide %10-20 oraninda afit goriilen) verilen
genotipler; D11-1-S2, D27-3-S2, D17-2-S2, D19-6-S2, D3-2-S2-, D3-5-S2-, D13-5-S2
ve D1-3-S2’dir. Cerezlik kabaklar 6zellikle bol yagis ve 1lik iklim kosullarinda ciddi
diizeyde afit zararina maruz kalmaktadir. Asir1 afit zarar1 olan yillarda verimi olumsuz
etkileyebilir. Yapilan bu tez ¢alismasinda bu 6zellik agisindan varyasyon tespit edilmis

olmakla birlikte bu ¢aligmanin tekrar edilmesi gereklidir.

Cizelge 3.11.Develi genotiplerinin 1-5 skalasina gore (1, belirti yok; 5, belirti ¢ok) afit

tepkileri.
Duncan Afit tepksi puan . Duncan Afit tepksi .
Gruplamasi (FZI).-S) i N Genotip Gruplamasi puan (?.—5) N Genotip
a 4.0 3 D25-1-S2 edfc 2.0 3 D7-4-S2
a 4.0 3 D2-4-S2 edfc 2.0 1 D33-S2-1
ba 3.6 3 D22-2-S2 edfc 2.0 3 D19-5-S2
bac 3.3 3 D8-2-S2 edfc 2.0 3 D26-7-S2
bac 3.3 3 D10-1-S2 edfc 2.0 3 D2-1-S2
bac 3.3 3 D18-4-S2 edfc 2.0 3 D6-5-S2
bac 3.3 3 D32-2-S2 edfc 2.0 2 D25-5-S2
bdac 3.0 3 D3-1-S2 edfc 2.0 3 D28-2-S2
bdac 3.0 3 D19-4-S2 edfc 2.0 1 D33-S2-8
bdac 3.0 2 D7-2-S2 edf 1.6 3 D19-2-S2
bdac 3.0 3 D24-2-52 edf 1.6 3 D9-3-S2
ebdac 2.6 3 D24-3-S2 edf 1.6 3 D6-2-S2
ebdac 2.6 3 D23-3-S2 edf 1.6 3 D17-1-S2
ebdac 2.6 3 D14-5-S2 edf 1.6 3 D5-2-S2
ebdfc 2.3 3 D22-3-S2 edf 1.6 3 D26-8-S2
ebdfc 2.3 3 D15-2-52 edf 1.6 3 D10-2-S2
ebdfc 2.3 3 D4-1-S2 edf 1.6 3 D6-3-S2
ebdfc 2.3 3 D12-3-S2 edf 1.6 3 D5-4-S2
ebdfc 2.3 3 D25-4-52 ef 15 2 D9-2-S2
ebdfc 2.3 3 D23-1-S2 ef 1.3 3 D31-5-S2
ebdfc 2.3 3 D13-3-52 ef 1.3 3 D15-1-S2
ebdfc 2.3 3 D24-1-S2 ef 1.3 3 D5-1-S2
ebdfc 2.3 3 D2-3-S2 ef 1.3 3 D19-3-S2
ebdfc 2.3 3 D29-5-52 ef 1.3 3 D7-1-S2
ebdfc 2.3 3 D26-4-52 f 1.0 3 D11-1-S2
ebdfc 2.3 3 D25-2-52 f 1.0 3 D27-3-S2
edfc 2.0 3 D14-3-S2 f 1.0 3 D17-2-S2
edfc 2.0 3 D21-3-S2 f 1.0 3 D19-6-S2
edfc 2.0 3 D26-3-52 f 1.0 3 D3-2-S2
edfc 2.0 3 D10-3-S2 f 1.0 3 D3-5-52
edfc 2.0 3 D29-4-S2 f 1.0 3 D13-5-S2
edfc 2.0 3 D30-3-S2 f 1.0 3 D1-3-S2
edfc 2.0 3 D16-1-S2
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.65 31.99 0.67 2.10 <.0001
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Tomarza genotiplerine bakildiginda ise en fazla afit goriilen genotip 5 puanla T34-S1-3
olurken, afit gériillmeyen genotipler ise; T22-S1-7, T11-S1-2, T11-S1-5, T21-S1-4, T11-
S1-1, T17-S1-1, T21-S1-2, T37-S1-2, T10-S1-5, T38-S1-1, T27-S1-1, T43-S1-5, T27-
S1-6, T8-S1-2, T8-S1-5, T8-S1-9, T42-S1-9, T22-S1-1 ve T22-S1-2 dir.

Cizelge 3.12.Tomarza genotiplerinin 1-5 skalasina gore (1, belirti yok; 5, belirti ¢ok)

afit tepkileri.
Duncan Afit tepksi . Duncan | Afit tepksi :
Gruplamasi| puan (FZ)L-S) N| Genotip Gruplamasi | puan (?-5) N'| Genotip
A 5.0 1| T34-S1-3 dc 2.0 1| T1-S1-1
ba 4.0 1| T55-S1-3 dc 2.0 1| T1-S1-2
ba 4.0 1| T44-S1-5 dc 2.0 1 | T37-S1-1
ba 4.0 1| T34-S1-2 dc 2.0 1 | T48-S1-3
ba 4.0 1| T55-S1-1 dc 2.0 1| T5-S1-1
ba 4.0 1| T16-S1-4 dc 2.0 1 | T25-S1-8
ba 4.0 1| T57-S1-1 dc 2.0 1 | T43-S1-4
ba 4.0 1| T54-S1-7 dc 2.0 1 | T51-S1-2
ba 4.0 1| T20-S1-1 dc 2.0 1 | T57-S1-5
ba 4.0 1| T28-S1-3 dc 2.0 1 | T39-S1-2
ba 4.0 1| T34-S1-1 dc 2.0 1 | T39-S1-4
ba 4.0 1| T46-S1-1 dc 2.0 1 | T14-S1-6
ba 4.0 1| T25-S1-5 dc 2.0 1 | T16-S1-2
ba 4.0 1| T44-S1-3 dc 2.0 1| T5-S1-2
bc 3.0 1| T16-S1-5 dc 2.0 1 | T35-S1-6
bc 3.0 1| T28-S1-6 dc 2.0 1 | T30-S1-1
bc 3.0 1| T36-S1-5 dc 2.0 1 | T41-S1-2
bc 3.0 1| T36-S1-3 dc 2.0 1 | T30-S1-3
bc 3.0 1| T42-S1-3 dc 2.0 1 | T18-S1-4
bc 3.0 1| T10-S1-9 dc 2.0 1 | T42-S1-6
bc 3.0 1 | T40-S1-2 dc 2.0 1 | T56-S1-8
bc 3.0 1| T36-S1-6 dc 2.0 1 | T43-S1-3
bc 3.0 1| T5-S1-6 dc 2.0 1 | T32-S1-8
bc 3.0 1| T2-S1-10 dc 2.0 1 | T57-S1-4
bc 3.0 1| T33-S1-5 dc 2.0 1 | T24-S1-4
bc 3.0 1| T47-S1-6 dc 2.0 1 | T20-S1-2
bc 3.0 1| T14-S1-5 dc 2.0 1 | T53-S1-2
bc 3.0 1| T32-S1-5 dc 2.0 1 | T53-S1-3
bc 3.0 1| T29-S1-4 dc 2.0 1 | T45-S1-5
bc 3.0 1| T29-S1-5 dc 2.0 1| T9-S1-8
bc 3.0 1| T46-S1-3 dc 2.0 1| T9-S1-9
bc 3.0 2 | T35-S1-1 dc 2.0 1 | T56-S1-7
bc 3.0 1| T47-S1-4 dc 2.0 1 | T30-S1-2
bc 3.0 1| T54-S1-3 dc 2.0 1 | T24-S1-5
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Duncan Afit tepksi . Duncan | Afit tepksi .
Gruplamasi| puan (FZJL-S) N| Genotip Gruplamasi | puan (FZ)L-S) N'| Genotip
bc 3.0 1| T2-S1-3 dc 2.0 1 | T48-S1-1
bc 3.0 1 | T44-S1-2 dc 2.0 1 | T56-S1-9
bc 3.0 1| T54-S1-5 dc 2.0 1 | T53-S1-5
bc 3.0 1 | T40-S1-7 dc 2.0 1 | T51-S1-6
c 2.3 3| T4-S1-1- dc 2.0 1 | T29-S1-7
dc 2.0 1| T38-S1-4 dc 2.0 1 | T40-S1-4
dc 2.0 1| T10-S1-3 dc 2.0 1 | T9-S1-10
dc 2.0 1| T2-S1-5 dc 2.0 1 | T55-S1-5
dc 2.0 1| T18-S1-9 d 1.0 1 | T22-S1-7
dc 2.0 1| T18-S1-6 d 1.0 1 | T11-S1-2
dc 2.0 1| T37-S1-7 d 1.0 1 | T11-S1-5
dc 2.0 1| T27-S1-4 d 1.0 1| T21-S1-4
dc 2.0 1| T1-S1-3 d 1.0 1| T11-S1-1
dc 2.0 1| T25-S1-3 d 1.0 1| T17-S1-1
dc 2.0 1| T17-S1-2 d 1.0 1 | T39-S1-1
dc 2.0 1| T41-S1-1 d 1.0 1| T17-S1-4
dc 2.0 1| T24-S1-7 d 1.0 1 | T21-S1-2
dc 2.0 1| T31-S1-3 d 1.0 1 | T37-S1-2
dc 2.0 1| T31-S1-6 d 1.0 1 | T10-S1-5
dc 2.0 1| T14-S1-1 d 1.0 1 | T38-S1-1
dc 2.0 1| T31-S1-2 d 1.0 1| T27-S1-1
dc 2.0 1| T33-S1-4 d 1.0 1 | T43-S1-5
dc 2.0 1| T51-S1-3 d 1.0 1 | T27-S1-6
dc 2.0 1| T41-S1-5 d 1.0 1| T8-S1-2
dc 2.0 1| T28-S1-5 d 1.0 1| T8-S1-5
dc 2.0 1 | T45-S1-2 d 1.0 1| T8-S1-9
dc 2.0 1| T21-S1-8 d 1.0 1 | T42-S1-9
dc 2.0 1| T33-S1-7 d 1.0 1 | T22-S1-1
dc 2.0 1| T38-S1-3 d 1.0 1 | T22-S1-2
dc 2.0 1| T47-S1-2
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.99 20.8 0.47 2.26 0.1634

3.7. Kiilleme Simptomu

Kiilleme simptomlar1 gézlemlenirken hi¢ kiilleme belirtileri gostermeyen genotipler 1

puan verilirken, kiilleme goriilen genotipler 0 puan verilmistir. Cizelge 3.13°e

bakildiginda bir¢ok genotipte kiillemeye rastlanmamisken, kiilleme goriilen genotipler;
D19-4-S2, D15-1-S2, D17-1-S2, D5-2-S2-, D22-2-S2, D26-7-S2, D3-1-S2-, D25-1-S2,
D10-1-S2 ve D25-4-S2’dir.
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Cizelge 3.13. Develi genotiplerinin (1, belirti yok; 0, belirti ¢ok) kiilleme simptomlari.

Duncan Kiilleme _ Kiilleme _
Gruplamasi simptomu | N | Genotip | simptomu | Ortalama | N | Genotip
(0-1) (0-1)
a 1.0 3 | D8-2-S2 a 1.0 3 | D6-5-S2
a 1.0 3 | D9-2-S2 a 1.0 3 | D6-3-S2
a 1.0 3 | D10-2-S2 a 1.0 3 | D5-1-S2
a 1.0 3 | D10-3-S2 ba 0.6 3 | D22-3-S2
a 1.0 3 | D26-3-S2 ba 0.6 3 | D2-3-S2
a 1.0 3 | D26-4-S2 ba 0.6 3 | D28-2-S2
a 1.0 3 | D13-3-S2 ba 0.6 3 | D24-2-S2
a 1.0 3 | D13-5-S2 ba 0.6 3 | D5-4-S2
a 1.0 3 | D27-3-S2 ba 0.6 3 | D7-2-S2
a 1.0 3 | D19-3-S2 ba 0.6 3 | D25-5-S2
a 1.0 3 | D29-3-S2 ba 0.6 3 | D14-3-S2
a 1.0 3 | D29-4-S2 ba 0.6 3 | D18-4-S2
a 1.0 3 | D16-1-S2 ba 0.6 3 | D11-1-S2
a 1.0 3 | D24-1-S2 ba 0.6 3 | D19-5-S2
a 1.0 3 | D17-2-S2 ba 0.6 3 | D19-6-S2
a 1.0 3 | D3-5-S2 ba 0.6 3 | D26-8-S2
a 1.0 3 | D19-2-S2 ba 0.6 3 | D15-2-S2
a 1.0 3 | D25-2-S2 ba 0.3 3 | D9-3-S2
a 1.0 3 | D32-2-S2 ba 0.3 3 | D6-2-S2
a 1.0 1 | D33-S2-1 ba 0.3 3 | D12-3-S2
a 1.0 1 | D33-S2-8 ba 0.3 3 | D1-3-S2
a 1.0 3 | D2-1-S2 ba 0.3 3 | D14-5-S2
a 1.0 3 | D4-1-S2 ba 0.3 3 | D24-3-S2
a 1.0 3 | D2-4-S2 b 0.0 3 | D19-4-S2
a 1.0 3 | D21-3-S2 b 0.0 3 | D15-1-S2
a 1.0 3 | D31-5-S2 b 0.0 3 | D17-1-S2
a 1.0 3 | D3-2-S2- b 0.0 3 | D5-2-S2
a 1.0 3 | D23-1-S2 b 0.0 3 | D22-2-S2
a 1.0 3 | D23-3-S2 b 0.0 3 | D26-7-S2
a 1.0 3 | D7-1-S2 b 0.0 3 | D3-1-S2
a 1.0 3 | D30-3-S2 b 0.0 3 | D25-1-S2
a 1.0 3 | D7-4-S2 b 0.0 3 | D10-1-S2
a 1.0 3 | D29-5-S2 b 0.0 3 | D25-4-S2
a 1.0 1 | D33-S2-9
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F

0.66 45.2 0.32 0.71 <.0001
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Tomarza genotiplerine bakildiginda, kiilleme simptomu goriilen genotipler; T22-S1-1,
T33-S1-5, T30-S1-2, T27-S1-4, T47-S1-6, T45-S1-2, T53-S1-2, T30-S1-1, T53-S1-5,
T30-S1-3 ve T14-S1-6’dur.

Cizelge 3.14. Tomarza genotiplerinin (1, belirti yok; 0, belirti cok) kiilleme simptomlari.

Duncan . Kiilleme . Duncan Kﬁ“eme .
simptomu (0- | N | Genotip simptomu | N | Genotip
Gruplamasi 1) Gruplamasi (0-1)

a 1.0 1] T1-S1-1 a 1.0 1 | T36-S1-5
a 1.0 1| T1-S1-2 a 1.0 1 | T36-S1-6
a 1.0 1] T1-S1-3 a 1.0 1 | T37-S1-1
a 1.0 1 | T10-S1-3 a 1.0 1 | T37-S1-2
a 1.0 1 | T10-S1-5 a 1.0 1 | T37-S1-7
a 1.0 1 | T10-S1-9 a 1.0 1 | T38-S1-1
a 1.0 1| T11-S1-1 a 1.0 1 | T38-S1-3
a 1.0 1 | T11-S1-2 a 1.0 1 | T38-S1-4
a 1.0 1| T11-S1-5 a 1.0 1 | T39-S1-1
a 1.0 1| T14-S1-1 a 1.0 1| T5-S1-6

a 1.0 1 | T14-S1-5 a 1.0 1 | T39-S1-4
a 1.0 1 | T39-S1-2 a 1.0 3 | T4-S1-1-
a 1.0 1 | T16-S1-2 a 1.0 1 | T40-S1-2
a 1.0 1 | T16-S1-4 a 1.0 1 | T40-S1-4
a 1.0 1 | T16-S1-5 a 1.0 1 | T40-S1-7
a 1.0 1| T17-S1-1 a 1.0 1 | T46-S1-2
a 1.0 1| T17-S1-2 a 1.0 1 | T41-S1-2
a 1.0 1 | T17-S1-4 a 1.0 1 | T41-S1-5
a 1.0 1 | T18-S1-4 a 1.0 1 | T42-S1-3
a 1.0 1 | T18-S1-6 a 1.0 1 | T42-S1-6
a 1.0 1 | T18-S1-9 a 1.0 1 | T42-S1-9
a 1.0 1 | T2-S1-10 a 1.0 1 | T43-S1-3
a 1.0 1| T2-S1-3 a 1.0 1 | T43-S1-4
a 1.0 1| T2-S1-5 a 1.0 1 | T43-S1-5
a 1.0 1 | T20-S1-1 a 1.0 1 | T44-S1-2
a 1.0 1 | T20-S1-2 a 1.0 1 | T44-S1-3
a 1.0 1 | T20-S1-7 a 1.0 1 | T44-S1-5
a 1.0 1| T21-S1-2 a 1.0 1 | T45-S1-1
a 1.0 1| T21-S1-4 a 1.0 1 | T51-S1-6
a 1.0 1 | T21-S1-8 a 1.0 1 | T45-S1-5
a 1.0 1 | T34-S1-3 a 1.0 1 | T46-S1-1
a 1.0 1 | T22-S1-2 a 1.0 1 | T9-S1-10
a 1.0 1 | T22-S1-7 a 1.0 1 | T46-S1-3
a 1.0 1 | T24-S1-4 a 1.0 1 | T47-S1-2
a 1.0 1 | T24-S1-5 a 1.0 1 | TA7-S1-4
a 1.0 1 | T24-S1-7 a 1.0 1 | T55-S1-1
a 1.0 1 | T25-S1-3 a 1.0 1 | T48-S1-1
a 1.0 1 | T25-S1-5 a 1.0 1 | T48-S1-3
a 1.0 1 | T25-S1-8 a 1.0 1 | T56-S1-7
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Duncan . Kiilleme . Duncan Kﬁ“eme .
simptomu (0- | N | Genotip simptomu | N | Genotip
Gruplamasi 1) Gruplamasi (0-1)
a 1.0 1| T27-S1-1 a 1.0 1| T5-S1-1
a 1.0 1 | T48-S1-4 a 1.0 1| T5-S1-2
a 1.0 1| T27-S1-6 a 1.0 1| T57-S1-1
a 1.0 1 | T28-S1-3 a 1.0 1 | T51-S1-2
a 1.0 1 | T28-S1-5 a 1.0 1 | T51-S1-3
a 1.0 1 | T28-S1-6 a 1.0 1 | T55-S1-3
a 1.0 1| T29-S1-4 a 1.0 1| T8-S1-5
a 1.0 1 | T29-S1-5 a 1.0 1| T8-S1-9
a 1.0 1 | T29-S1-7 a 1.0 1 | T56-S1-8
a 1.0 1 | T53-S1-3 a 1.0 1| T9-S1-8
a 1.0 1 | T41-S1-1 a 1.0 1 | T54-S1-5
a 1.0 1 | T54-S1-3 a 1.0 1 | T54-S1-7
a 1.0 1| T31-S1-2 a 1.0 1 | T57-S1-5
a 1.0 1| T31-S1-3 a 1.0 1 | T57-S1-4
a 1.0 1 | T31-S1-6 a 1.0 1 | T55-S1-5
a 1.0 1| T32-S1-2 a 1.0 1| T9-S1-9
a 1.0 1 | T32-S1-5 b 0.0 1| T22-S1-1
a 1.0 1 | T32-S1-8 b 0.0 1 | T33-S1-5
a 1.0 1| T33-S1-4 b 0.0 1 | T30-S1-2
a 1.0 1 | T56-S1-9 b 0.0 1| T27-S1-4
a 1.0 1 | T33-S1-7 b 0.0 1 | T47-S1-6
a 1.0 1| T34-S1-1 b 0.0 1 | T45-S1-2
a 1.0 1| T34-S1-2 b 0.0 1 | T53-S1-2
a 1.0 1| T8-S1-2 b 0.0 1 | T30-S1-1
a 1.0 2 | T35-S1-1 b 0.0 1 | T53-S1-5
a 1.0 1 | T35-S1-6 b 0.0 1 | T30-S1-3
a 1.0 1 | T36-S1-3 b 0.0 1 | T14-S1-6
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
1.0 0 0 0.91 <.0001

3.8. SPAD Analizi

Develi genotiplerinin en yiiksek klorofil miktarlarina SPAD-502 metre Sl¢iilmiis ve

degerler analiz edilmistir. Klorofil miktarlarina sirayla bakildiginda D19-6-S2, D7-2-
S2-, D25-1-S2, D26-7-S2, D30-3-S2 yiiksek ¢ikarken; D2-4-S2-, D20-2-S2 ve D2-3-

S2- genotiplerinin klorofil miktarlar1 diger genotiplere goe daha diisiik belirlenmistir

(Cizelge 3.15).
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Cizelge 3.15. Develi genotiplerinin SPAD Analizi sonuglari.

Duncan SPAD analizi | N | Genotip Duncan SPA.D. N | Genotip
Gruplamasi Gruplamasi analizi
a 48.7 3 | D19-6-S2 | kejbidhgef 39.5 3 | D17-1-S2
ba 46.5 1| D7-2-S2 kejbidhgef 39.3 3 | D29-5-S2
bac 44.4 3 | D25-1-S2 | kejbidhgef 39.2 3 | D28-2-S2
bac 44.4 3 | D26-7-S2 | kejbidhgcf 39.2 3 | D2-1-S2
bdac 44.2 3 | D30-3-S2 | kejbidhgef 39.1 3 | D26-3-S2
ebdac 43.9 3 | D25-4-S2 | kejbidhgef 39.1 3 | D26-8-S2
ebdac 43.7 3 | D14-3-S2 | kejbidhgef 38.9 3 | D5-4-S2
ebdac 43.7 3 | D15-2-S2 | kejbidhgef 38.9 2 | D9-2-S2
ebdacf 43.4 3 | D19-4-S2 | kejbidhgef 38.8 3 | D7-1-S2
ebdagcf 43.3 3 | D23-3-S2 kejidhgef 38.4 3 | D19-2-S2
ebdhagcf 43.2 3 | D29-4-S2 kejidhgef 38.0 3 | D3-1-S2
ebdhagcf 43.2 3| D3-2-S2 kejidhgef 38.0 3 | D10-2-S2
ebdhagcf 43.1 3 | D22-2-S2 kejidhgef 37.8 2 | D25-5-S2
ebidhagcf 43.1 3 | D26-4-S2 kejidhgcf 37.3 3 | D23-1-S2
ebidhagcef 43.0 3 | D24-2-S2 kejidhgcf 37.1 3 | D11-1-S2
ejbidhagef 42.7 3 | D13-3-S2 kejidhgef 36.9 3 | D12-3-S2
kejbidhagcf 42.1 3| D1-3-S2 kejidhgef 36.8 3 | D29-3-S2
kejbidhagcf 41.9 3| D7-4-S2 kejidhgcf 36.6 3 | D15-1-S2
kejbidhagcf 41.3 3 | D17-2-S2 kejidhgcf 36.6 3 | D21-3-S2
kejbidhagcf 41.3 2 | D18-4-S2 kejidhgcf 36.5 3 | D24-1-S2
kejbidhagef 41.3 3 | D14-5-S2 kejidhgf 36.5 3 | D24-3-S2
kejbidhgef 40.6 3| D5-2-S2 kejidhgf 36.4 3 | D10-3-S2
kejbidhgef 40.5 3| D6-2-S2 kejidhgf 36.4 3 | D4-1-S2
kejbidhgef 40.5 3 | D19-3-S2 kejithgf 36.3 1 | D33-S2-8
kejbidhgef 40.3 3 | D19-5-S2 kjihgf 35.7 3 | DB8-2-S2
kejbidhgef 40.3 2 | D27-3-S2 kjihgf 35.7 3 | D16-1-S2
kejbidhgef 40.2 3| D9-3-S2 kjihg 35.4 3 | D22-3-S2
kejbidhgef 40.2 1| D33-S2-1 kjih 35.4 3 | D10-1-S2
kejbidhgef 39.9 3 | D32-2-S2 kjih 35.4 3 | D3-5-S2
kejbidhgef 39.9 3| D6-3-S2 kj1 35.2 3 | D31-5-S2
kejbidhgef 39.7 3 | D25-2-S2 Kj 35.0 3 | D2-4-S2
kejbidhgcf 39.6 3| D5-1-S2 Kk 34.8 3 | D20-2-S2
kejbidhgef 39.5 3| D6-5-S2 k 34.5 3 | D2-3-S2
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.97 11.9 5.22 43.7 0.6342

3.9. Genel Meyve Goriintiisii

Genotiplerin  goriintiilerine bakilarak 1-5 kadar puanlama skalasi kullanilarak
degerlendirme yapilmistir. 1 puan olanlar ¢ok kotii olarak degerlendirilirken, 5 puan
olanlar ¢ok giizel olarak degerlendirilmistir. Goriintii olarak en giizel degerlendirilen
genotip D23-1-S2 olurken en kotii olarak degerlendirilen genotip D29-3-S2’dir. Nerson
ve ark. (2000), Israil’de vyiiriittiikleri bir calismada 42 adet farkli sekil ve renge sahip
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kabagi (C. pepo ssp. pepo) ciceklenmeden 42 giin sonra meyve iriligi ve tohum verimi
arasinda pozitif iligki bulmuslardir. Bizim ¢alismamizda gorsel olarak meyve goriintiisii
ile tohum verimi arasindaki iliski arastirilmistir. Ayrica meyve agirligi ile tohum verimi
arasindaki iligki arastirilmigtir. Bu sonuglar Nerson ve ark. (2000) taraindan elde edilen

bulgularla uyum igerisindedir.

Cizelge 3.16.Develi genotiplerinin 1-5 skalasina gore (1, ¢ok kotii; 5, ¢cok giizel) genel
gorintii verileri.

Duncan .. M eyvg . Duncan Me yv"e . .
Gruplamas: goriintiisii ort | N | Genotip Gruplamas: goriintiisii | N | Genotip
(1-5) ort (1-5)

a 4.3 3 | D23-1-S2 ebdac 3.0 3 | D19-3-S2
ba 4.0 3 | D30-3-S2 ebdac 3.0 3 | D3-1-S2
ba 4.0 3 | D25-4-S2 ebdac 3.0 3 | D5-2-S2
ba 4.0 3 | D28-2-S2 ebdac 3.0 3 | D9-3-S2
ba 4.0 1 | D33-9-S2 ebdac 3.0 3 | D24-3-S2
ba 4.0 3 | D26-8-S2 ebdac 3.0 3 | D31-5-S2
ba 4.0 3 | D24-2-S2 ebdac 3.0 3 | D8-2-S2
ba 4.0 3 | D19-5-S2 ebdac 3.0 3 | D6-3-S2
ba 4.0 3 | D15-1-S2 ebdac 3.0 3 | D15-2-S2
ba 4.0 1 | D33-1-S2 ebdac 3.0 3 | D2-3-S2
ba 4.0 3 | D32-2-S2 ebdac 3.0 2 | D25-5-S2
bac 3.6 3 | D17-1-S2 ebdac 3.0 3 | D19-4-S2
bac 3.6 3 | D21-3-S2 ebdac 3.0 3 | D6-5-S2
bac 3.6 3 | D6-2-S2 ebdac 3.0 3 | D17-2-S2
bac 3.6 3 | D16-1-S2 ebdac 3.0 3 | D27-3-S2
bac 3.6 3 | D3-5-S2 ebdac 3.0 3 | D5-1-S2
bac 3.6 3 | D1-3-S2 ebdac 3.0 3 | D25-1-S2
bac 3.6 3 | D29-4-S2 ebdac 3.0 3 | D11-1-S2
bac 3.6 3 | D13-3-S2 ebdc 2.6 3 | D12-3-S2
bac 3.6 3 | D26-3-S2 ebdc 2.6 3 | D26-4-S2
bac 3.6 3 | D19-2-S2 ebdc 2.6 3 | D14-5-S2
bac 3.6 3 | D19-6-S2 ebdc 2.6 3 | D4-1-S2

bdac 3.3 3 | D2-1-S2 ebdc 2.6 3 | D18-4-S2
bdac 3.3 3 | D24-1-S2 ebdc 2.6 3 | D3-2-S2
bdac 3.3 3 | D10-3-S2 ebdc 2.6 3 | D25-2-S2
bdac 3.3 3 | D26-7-S2 ebdc 2.6 3 | D14-3-S2
bdac 3.3 3 | D10-2-S2 ebdc 2.5 2 | D9-2-S2
bdac 3.3 3 | D7-4-S2 edc 2.3 3 | D13-5-S2
bdac 3.3 3 | D5-4-S2 edc 2.3 3 | D2-4-S2
bdac 3.3 3 | D23-3-S2 edc 2.3 3 | D22-3-S2
bdac 3.3 3 | D29-5-S2 ed 2.0 2 | D7-2-S2
bdac 3.3 3 | D7-1-S2 ed 2.0 3 | D22-2-S2
ebdac 3.0 3 | D10-1-S2 e 1.6 3 | D29-3-S2
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.47 22.6 0.72 3.20 0.0044

Tomarza genotiplerine bakildiginda ise 5 puanla en iyi goriintiisii olan genotipler; T30-

S1-1, T41-S1-1, T47-S1-4, T39-S1-2, T10-S1-5, T29-S1-4, T53-S1-3, T40-S1-4, T8-
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S1-2, T5-S1-6, T14-S1-5, T53-S1-5, T55-S1-3, T45-S1-2 olurken; T36-S1-5, T39-S1-1

ve T18-S1-4 genotipleri 2 puanla en kotii gedrintiiye sahip genotip olarak

belirlenmistir.

Cizelge 3.17.Tomarza genotiplerinin 1-5 skalasina gore (1, ¢ok kot

genel goriintii verileri.

5, ¢ok giizel)

Duncan Meyve Duncan Meyve

Gruplam | goriintiisii | N| Genotip | Gruplam goriintiisii N| Genotip
asl1 ort (1-5) as1 ort (1-5)
a 5.0 1|T30-S1-1 ba 4.0 1| T43-S1-3
a 5.0 1|T41-S1-1 ba 4.0 1| T9-S1-10
A 5.0 1| T47-S1-4 ba 3.5 2| T4-S1-1
A 5.0 1|T39-S1-2 ba 3.0 1| T16-S1-2
a 5.0 1|T10-S1-5 ba 3.0 1| T1-S1-3
a 5.0 1|T29-S1-4 ba 3.0 1| T32-S1-8
a 5.0 1| T53-S1-3 ba 3.0 1| T24-S1-5
a 5.0 1|T40-S1-4 ba 3.0 1| T18-S1-9
a 5.0 1| T8-S1-2 ba 3.0 1| T32-S1-2
a 5.0 1| T5-S1-6 ba 3.0 1| T11-S1-5
a 5.0 1|T14-S1-5 ba 3.0 1| T28-S1-3
a 5.0 1|T53-S1-5 ba 3.0 1| T28-S1-6
a 5.0 1| T55-S1-3 ba 3.0 1| T38-S1-4
a 5.0 1| T45-S1-2 ba 3.0 1| T11-S1-1
a 5.0 1]T30-S1-3 ba 3.0 1| T25-S1-5
a 5.0 1|T30-S1-2 ba 3.0 1| T22-S1-7
a 5.0 1| T54-S1-7 ba 3.0 1| T27-S1-6
a 5.0 1| T8-S1-5 ba 3.0 1| T41-S1-2
a 5.0 1| T54-S1-5 ba 3.0 1| T10-S1-3
ba 4.0 1|T27-S1-4 ba 3.0 1| T42-S1-3
ba 4.0 1| T1-S1-1 ba 3.0 1| T48-S1-3
ba 4.0 1|T24-S1-7 ba 3.0 1| T42-S1-9
ba 4.0 1|T37-S1-7 ba 3.0 1| T14-S1-6
ba 4.0 1|T18-S1-6 ba 3.0 1| T43-S1-5
ba 4.0 1|T20-S1-1 ba 3.0 1| T33-S1-4
ba 4.0 1|T38-S1-1 ba 3.0 1| T44-S1-3
ba 4.0 1| T2-S1-3 ba 3.0 1| T31-S1-2
ba 4.0 1|T21-S1-2 ba 3.0 1| T39-S1-4
ba 4.0 1|T45-S1-1 ba 3.0 1| T55-S1-5
ba 4.0 1|T10-S1-9 ba 3.0 1| T34-S1-3
ba 4.0 1|T22-S1-1 ba 3.0 1| T44-S1-5
ba 4.0 1| T2-S1-5 ba 3.0 1| T35-S1-6
ba 4.0 1| T9-S1-8 ba 3.0 1| T47-S1-2
ba 4.0 1|T20-S1-2 ba 3.0 1| T25-S1-8
ba 4.0 1|T20-S1-7 ba 3.0 1| T55-S1-1
ba 4.0 1| T47-S1-6 ba 3.0 1| T25-S1-3
ba 4.0 1|T48-S1-1 ba 3.0 1| T16-S1-4
ba 4.0 1|T2-S1-10 ba 3.0 1| T16-S1-5
Ba 4.0 1|T48-S1-4 ba 3.0 1| T11-S1-2
Ba 4.0 1|T27-S1-1 ba 3.0 1| T56-S1-9
Ba 4.0 1| T5-S1-2 ba 3.0 1| T17-S1-4
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Duncan Meyve Duncan Meyve goriintiisii ort
Gruplam | goriintiisii ort | N| Genotip | Gruplam y g(1-5) N| Genotip
asl1 (1-5) asl1
Ba 4.0 1|T57-S1-1 ba 3.0 1| T8-S1-9
Ba 4.0 1|T51-S1-2 ba 3.0 1| T57-S1-5
Ba 4.0 1|T51-S1-3 ba 3.0 1| T51-S1-6
Ba 4.0 1|T34-S1-1 ba 3.0 1| T21-S1-8
Ba 4.0 1|T31-S1-6 ba 3.0 1| T54-S1-3
Ba 4.0 1| T40-S1-2 ba 3.0 1| T17-S1-1
ba 4.0 1|T22-S1-2 ba 3.0 1| T31-S1-3
ba 4.0 1|T17-S1-2 ba 3.0 1| T1-S1-2
ba 4.0 1| T9-S1-9 ba 3.0 1| T56-S1-8
ba 4.0 1|T33-S1-5 ba 3.0 1| T46-S1-1
ba 4.0 1|T41-S1-5 b 2.0 1| T36-S1-5
ba 4.0 1|T37-S1-1 b 2.0 1| T39-S1-1
ba 4.0 1| T53-S1-2 b 2.0 1| T18-S1-4
ba 4.0 1|T45-S1-5 b 2.0 1| T37-S1-2
ba 4.0 1|T32-S1-5 b 2.0 1| T38-S1-3
ba 4.0 1| T40-S1-7 b 2.0 1| T14-S1-1
ba 4.0 1|T24-S1-4 b 2.0 1| T57-S1-4
ba 4.0 1|T29-S1-5 b 2.0 1| T36-S1-6
ba 4.0 1|T33-S1-7 b 2.0 1| T21-S1-4
ba 4.0 1|T34-S1-2 b 2.0 1| T42-S1-6
ba 4.0 2| T35-S1-1 b 2.0 1| T56-S1-7
ba 4.0 1]T36-S1-3 b 2.0 1| T28-S1-5
ba 4.0 1| T5-S1-1 b 2.0 1| T46-S1-3
ba 4.0 1|T29-S1-7 b 2.0 1| T44-S1-2
Coeff
R-Square Var Root MSE Mean Pr>F
0.97 31.4 1.11 3.56 0.8030

3.10. Meyvede Catlama

Genotiplerin ¢atlama durumlarina bakilirken; c¢atlama goriilmeyen genotiplere 1 puan

verilirken, ¢atlama goriilen genoriplere O puan verilmistir. Develi genotiplerinin ¢atlama

durumlarina bakildiginda bir¢ok genotipte catlama goriilmezken, D2-4-S2, D5-4-S2 ve

D4-1-S2 genotiplerinde ¢atlama goriilmiistiir.
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Cizelge 3.18. Develi genotiplerinin ¢atlama verileri (0, ¢catlama var; 1, catlama yok)

Duncan Meyvede . Duncan Meyvede .
Gruplamasi catlama ort | N | Genotip Gruplamasi catlama | N | Genotip
(0-1) ort (0-1)
a 1.0 3| D1-3-S2 a 1.0 3 | D25-4-S2
a 1.0 3| D10-1-S2 a 1.0 3 | D25-5-S2
a 1.0 3| D10-2-S2 a 1.0 3 | D26-3-S2
a 1.0 3| D10-3-S2 a 1.0 3 | D26-4-S2
a 1.0 3| D11-1-S2 a 1.0 3 | D26-7-S2
a 1.0 3 | D12-3-S2 a 1.0 3 | D26-8-S2
a 1.0 3 | D13-3-S2 a 1.0 3 | D27-3-S2
a 1.0 3 | D13-5-S2 a 1.0 3 | D28-2-S2
a 1.0 3 | D14-3-S2 a 1.0 3 | D29-3-S2
a 1.0 3 | D14-5-S2 a 1.0 3 | D29-4-S2
a 1.0 3| D15-1-S2 a 1.0 3 | D29-5-S2
a 1.0 3| D15-2-S2 a 1.0 3 | D3-1-S2
a 1.0 3| D16-1-S2 a 1.0 3 | D3-2-S2
a 1.0 3| D17-1-S2 a 1.0 3 | D3-5-S2
a 1.0 3| D17-2-S2 a 1.0 3 | D30-3-S2
a 1.0 3| D18-4-S2 a 1.0 3 | D9-2-S2
a 1.0 3 | D19-2-S2 a 1.0 3 | D32-2-S2
a 1.0 3 | D19-3-S2 a 1.0 1 | D33-S2-1
a 1.0 3 | D19-4-S2 a 1.0 3 | D6-5-S2
a 1.0 3 | D19-5-S2 a 1.0 3 | D33-52-9
a 1.0 1| D33-S2-8 a 1.0 3 | D7-2-S2
a 1.0 3| D2-1-S2 a 1.0 3 | D7-4-S2
a 1.0 3| D2-3-S2 a 1.0 3 | D5-2-S2
a 1.0 3| D5-1-S2 a 1.0 3 | D7-1-S2
a 1.0 3| D21-3-S2 a 1.0 3 | D6-2-S2
a 1.0 3| D22-2-S2 a 1.0 3 | D6-3-S2
a 1.0 3| D22-3-S2 a 1.0 3 | D8-2-S2
a 1.0 3| D23-1-S2 a 1.0 3 | D9-3-S2
a 1.0 3 | D23-3-S2 a 0.6 3 | D31-5-S2
a 1.0 3 | D24-1-S2 a 0.6 3 | D19-6-S2
a 1.0 3 | D24-2-S2 b 0.3 3 | D2-4-S2
a 1.0 3 | D24-3-S2 b 0.3 3 | D5-4-S2
a 1.0 3 | D25-1-S2 b 0.3 3 | D4-1-S2
a 1.0 3 | D25-2-S2
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F

0.56 16.8 0.16 0.95 <.0001

Tomarza genotiplerinde ise ¢atlama goriilen genotipler; T17-S1-1, T35-S1-6, T18-S1-4,
T18-S1-6, T8-S1-9, T40-S1-4, T24-S1-5 ve T41-S1-5'dir.
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Cizelge 3.19. Tomarza genotiplerinin ¢atlama verileri (0, catlama var; 1, ¢atlama yok).

Duncan Meyvede . Duncan Meyvede .
Gruplamasi catlama ort | N | Genotip Gruplamas: catlama | N | Genotip
(0-1) ort (0-1)

a 1.0 1| T1-S1-1 a 1.0 1 | T36-S1-5
a 1.0 1| T1-S1-2 a 1.0 1 | T36-S1-6
a 1.0 1| T1-S1-3 a 1.0 1 | T37-S1-1
a 1.0 1 | T10-S1-3 a 1.0 1 | T37-S1-2
a 1.0 1 | T10-S1-5 a 1.0 1 | T37-S1-7
a 1.0 1 | T10-S1-9 a 1.0 1 | T48-S1-3
a 1.0 1| T11-S1-1 a 1.0 1 | T38-S1-3
a 1.0 1 | T38-S1-1 a 1.0 1| T38-S1-4
a 1.0 1 | T11-S1-5 a 1.0 1 | T39-S1-1
a 1.0 1 | T14-S1-1 a 1.0 1 | T39-S1-2
a 1.0 1 | T14-S1-5 a 1.0 1| T39-S1-4
a 1.0 1 | T14-S1-6 a 1.0 3 | T4-S1-1
a 1.0 1 | T16-S1-2 a 1.0 1 | T40-S1-2
a 1.0 1 | T16-S1-4 a 1.0 1 | T45-S1-5
a 1.0 1 | T16-S1-5 a 1.0 1 | T40-S1-7
a 1.0 1 | T29-S1-7 a 1.0 1 | T41-S1-1
a 1.0 1| T17-S1-2 a 1.0 1 | T54-S1-3
a 1.0 1 | T17-S1-4 a 1.0 1 | T47-S1-2
a 1.0 1 | T41-S1-2 a 1.0 1 | T42-S1-3
a 1.0 1 | T31-S1-2 a 1.0 1 | T42-S1-6
a 1.0 1 | T18-S1-9 a 1.0 1 | T42-S1-9
a 1.0 1 | T2-S1-10 a 1.0 1 | T43-S1-3
a 1.0 1| T2-S1-3 a 1.0 1 | T43-S1-4
a 1.0 1| T2-S1-5 a 1.0 1 | T43-S1-5
a 1.0 1 | T20-S1-1 a 1.0 1 | T44-S1-2
a 1.0 1 | T20-S1-2 a 1.0 1 | T44-S1-3
a 1.0 1 | T20-S1-7 a 1.0 1 | T44-S1-5
a 1.0 1 | T21-S1-2 a 1.0 1 | T45-S1-1
a 1.0 1 | T21-S1-4 a 1.0 1 | T45-S1-2
a 1.0 1 | T21-S1-8 a 1.0 1| T8-S1-5
a 1.0 1 | T22-S1-1 a 1.0 1 | T53-S1-3
a 1.0 1 | T22-S1-2 a 1.0 1 | T46-S1-2
a 1.0 1 | T22-S1-7 a 1.0 1| T9-S1-8
a 1.0 1 | T24-S1-4 a 1.0 1| T9-S1-9
a 1.0 1 | T46-S1-3 a 1.0 1 | T47-S1-4
a 1.0 1 | T24-S1-7 a 1.0 1 | T47-S1-6
a 1.0 1 | T25-S1-3 a 1.0 1 | T48-S1-1
a 1.0 1 | T25-S1-5 a 1.0 1 | T55-S1-5
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Duncan Meyvede . Duncan Meyvede .
Gruplamasi catlama ort | N | Genotip Gruplamas: catlama | N | Genotip
(0-1) ort (0-1)
a 1.0 1 | T25-S1-8 a 1.0 1 | T48-S1-4
a 1.0 1| T27-S1-1 a 1.0 1| T5-S1-1
a 1.0 1| T27-S1-4 a 1.0 1| T5-S1-2
a 1.0 1| T27-S1-6 a 1.0 1| T5-S1-6
a 1.0 1 | T28-S1-3 a 1.0 1 | T51-S1-2
a 1.0 1 | T28-S1-5 a 1.0 1 | T51-S1-3
a 1.0 1 | T28-S1-6 a 1.0 1 | T51-S1-6
a 1.0 1 | T29-S1-4 a 1.0 1 | T57-S1-1
a 1.0 1 | T29-S1-5 a 1.0 1 | T56-S1-7
a 1.0 1 | T53-S1-2 a 1.0 1 | T53-S1-5
a 1.0 1 | T30-S1-1 a 1.0 1 | T56-S1-9
a 1.0 1 | T30-S1-2 a 1.0 1 | T55-S1-1
a 1.0 1 | T30-S1-3 a 1.0 1 | T54-S1-7
a 1.0 1 | T54-S1-5 a 1.0 1 | T56-S1-8
a 1.0 1 | T31-S1-3 a 1.0 1 | T55-S1-3
a 1.0 1 | T31-S1-6 a 1.0 1 | T57-S1-5
a 1.0 1 | T32-S1-2 a 1.0 1 | T57-S1-4
a 1.0 1 | T32-S1-5 a 1.0 1 | T9-S1-10
a 1.0 1 | T32-S1-8 a 1.0 1| T8-S1-2
a 1.0 1 | T33-S1-4 b 0.0 1| T17-S1-1
a 1.0 1 | T33-S1-5 b 0.0 1 | T35-S1-6
a 1.0 1 | T33-S1-7 b 0.0 1| T11-S1-2
a 1.0 1 | T34-S1-1 b 0.0 1 | T18-S1-4
a 1.0 1 | T34-S1-2 b 0.0 1 | T18-S1-6
a 1.0 1 | T34-S1-3 b 0.0 1| T8-S1-9
a 1.0 2 | T35-S1-1 b 0.0 1 | T40-S1-4
a 1.0 1 | T46-S1-1 b 0.0 1 | T24-S1-5
a 1.0 1 | T36-S1-3 b 0.0 1 | T41-S1-5
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F

1.0 0 0 0.93 <.0001

3.11. Ekimden Hasada Gegen Siire

Tiim genotiplerin ekim tarihinden hasat tarihine kadar gecen doneme giin olarak

bakildiginda ise; Develi genotiplerinden en erken hasat edilen 103 giinle genotipler;
D19-6-S2, D6-5-S2-, D19-5-S2, D2-3-S2-, D6-3-S2-, D20-2-S2 ve D25-5-S2°dir. En

geg¢ hasat edilen genotipler ise; 117 giinle D27-3-S2 ve D27-3-S2’dir. Vejetasyon siiresi

olarak da nitelendirdigimiz bu 6zellik bakimindan Develi genotipleri 103-117 giin
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arasinda bir farklilik gézlemlenirken, Tomarza genotiplerinde 102-122 giin olarak tespit
edilmistir. Ticari olarak ¢erezlik kabak yetistiriciligi yapilirken bitkinin tarlada kalma
stiresi iklime de bagli olarak ne kadar uzun olursa tohum olarak i¢ini doldurmasi olumlu
olarak artacagi icin bu calisma genotiplerle ilgili tohum elde etme ve genotipler

arasindaki farkliligr gérme agisindan 6nem teskil etmektedir.



Cizelge 3.20. Develi genotiplerinin ekimden hasada gegen siireleri.

Duncan Hasat"tarihi N | Genotip Duncan Hasat"tarihi N | Genotip Duncan Hasat“tarihi N | Genotip
Gruplamasi (giin) Gruplamasi (giin) Gruplamasi (giin)
P P P
a 117.0 1 | D27-3-S2 bac 111.0 2 | D24-3-S2 bac 106.6 3 | D5-4-S2
a 117.0 1 | D13-3-S2 bac 110.6 3 | D2-4-S2 bac 106.3 3 | D18-4-S2
a 116.3 3 | D5-1-S2 bac 110.0 2 | D5-2-S2 bac 106.0 3 | D24-2-S2
ba 116.0 3 | D12-3-S2 bac 110.0 1 | D33-S2-8 bac 106.0 2 | D29-4-S2
ba 1155 2 | D4-1-S2 bac 110.0 1 | D33-S2-1 bac 106.0 3 | D14-5-S2
ba 115.3 3 | D3-5-S2 bac 109.6 3 | D19-3-S2 bac 105.3 3 | D21-3-S2
bac 115.0 1 | D29-3-S2 bac 109.6 3 | D7-1-S2 bac 105.3 3 | D29-5-S2
bac 114.0 2 | D8-2-S2 bac 109.6 3 | D25-2-S2 bc 104.0 3 | D15-1-S2
bac 114.0 1 | D11-1-S2 bac 109.5 2 | D9-2-S2 bc 104.0 1| D7-2-S2
bac 1135 2 | D23-3-S2 bac 109.0 1 | D28-2-S2 bc 104.0 3 | D14-3-S2
bac 113.3 3 | D26-3-S2 bac 108.6 3 | D3-2-S2 bc 104.0 2 | D24-1-S2
bac 113.0 1 | D33-S2-9 bac 108.6 3 | D22-3-S2 C 103.0 1 | D19-6-S2
bac 111.6 3 | D19-4-S2 bac 108.6 3 | D9-3-S2 c 103.0 1 | D6-5-S2
bac 1115 2 | D2-1-S2 bac 108.5 2 | D10-3-S2 C 103.0 3 | D19-5-S2
bac 111.5 2 | D10-2-S2 bac 107.6 3 | D32-2-S2 C 103.0 2 | D2-3-S2
bac 1115 2 | D19-2-S2 bac 107.3 3 | D17-1-S2 C 103.0 1 | D6-3-S2
bac 1115 2 | D17-2-S2 bac 107.0 3 | D22-2-S2 C 103.0 1 | D20-2-S2
bac 111.3 3 | D1-3-S2 bac 107.0 2 | D16-1-S2 C 103.0 1 | D25-5-S2
bac 111.0 1 | D26-4-S2
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.56 4.25 4.63 109.0 0.0474
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Develi genotiplerinin ekimden hasada gegen siireleri (giin)
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B Develi ge notiplerinin ekimden hasad a gecen sireleri(gin)

Sekil 3.3. Develi genotiplerinin ekimden hasada gegen siireleri.

Tomarza genotiplerinden en erken hasat edilen 102 giinle T29-S1-7 ve T29-S1-4 genotiplerdir. En ge¢ hasat edilen genotipler ise; 110 giinle T5-
S1-1, T27-S1-4, T21-S1-1, T16-S1-4, T47-S1-6, T2-S1-3, T1-S1-6, T55-S1-3, T20-S1-2 ve T55-S1-9 genotipleridir.
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Cizelge 3.21. Tomarza genotiplerinin hasat tarihleri.

GEJL;)T;z]am Hasat tarihi (giin) N Genotip Gll‘?ll:)rl]:;nam Hasat tarihi (giin) N Genotip
a 122.0 1 T53-S1-1 kqjniphmgtosrl 110.0 1 T5-S1-1

a 122.0 1 T18-S1-6 kqjniphmugtosrl 110.0 1 T27-S1-4

a 122.0 1 T44-S1-2 kqjniphvmugtosrl 110.0 1 T21-S1-1

ba 121.0 1 T1-S1-10 kqjnipwhvmugtosrl 110.0 1 T16-S1-4

bac 121.0 1 T46-S1-9 kqjnixpwhvmugtosrl 110.0 1 T47-S1-6
bdac 121.0 1 T56-S1-8 kqjnixpwhvmuytosrl 110.0 1 T2-S1-3
ebdac 120.0 1 T2-S1-10 kqjnixpwvmuytosrl 110.0 1 T1-S1-6
ebdacf 117.0 1 T41-S1-8 kgjnxpwvmuytosrl 110.0 1 T55-S1-3
ebdagcf 115.0 1 T34-S1-2 kgnxpwvmuytosrl 110.0 1 T20-S1-2
ebdhagcf 115.0 1 T44-S1-3 gnxpwvmuytosrl 110.0 1 T55-S1-9
ebidhagef 115.0 1 T34-S1-1 gnxpwzvmuytosr 109.0 1 T14-S1-5
ejbidhagcf 115.0 1 T38-S1-4 gnxpwzvauytosr 108.0 1 T5-S1-6
kejbidhagcef 115.0 1 T34-S1-6 gnxpwzvauytosr 108.0 1 T32-S1-8
kejbidhagcfl 115.0 1 T24-S1-1 gnxpwzvauytosr 108.0 1 T5-S1-2
kejbidhmgcfl 114.0 1 T2-S1-5 gbxpwzvauytosr 104.0 1 T34-S1-7
kejbidhmgcfl 114.0 1 T31-S1-2 gbxpwzvauytosr 104.0 1 T14-S1-6
kejbidhmgcfl 114.0 1 T55-S1-5 gbxpwzvauytosr 104.0 1 T43-S1-5
kejidhmgcfl 114.0 1 T56-S1-9 qbxpwzvauytosr 104.0 1 T33-S1-7
kejidhmgfl 114.0 1 T20-S1-7 gbxpwzvauytosr 104.0 1 T43-S1-8
kejihmgfl 114.0 1 T56-S1-7 gbxpwzvauytsr 104.0 1 T48-S1-6
kejthmgfl 114.0 1 T47-S1-8 gbxwzvauytsr 104.0 1 T29-S1-5
kejthmgfl 114.0 1 T36-S1-8 bxwzvauytsr 104.0 1 T43-S1-4
kejihmgfl 114.0 1 T41-S1-9 bxwzvauyts 104.0 1 T33-S1-5
kejthmgfl 114.0 1 T55-S1-7 bxwzvauyt 104.0 1 T44-S1-5
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kejthmgfl 114.0 1 T57-S1-7 bxwzvauy 104.0 1 T33-S1-8
kejthmgfl 114.0 1 T1-S1-7 bxwzvay 104.0 1 T53-S1-3
Kjnithmgfl 113.0 1 T27-S1-7 bxwzay 104.0 1 T44-S1-6
kjnihmgfl 113.0 1 T17-S1-6 bxzay 104.0 1 T43-S1-7
kjnihmgfl 113.0 3 T4-S1-1- bzay 104.0 1 T43-S1-3
kjnithmgfl 113.0 1 T54-S1-3 bza 103.0 1 T41-S1-7
kjnithmgfl 113.0 1 T17-S1-2 bza 103.0 1 T32-S1-9
kjnihmgfl 113.0 1 T1-S1-3 bza 103.0 1 T1-S1-1
kjnithmgfl 112.0 1 T25-S1-5 bza 103.0 1 T45-S1-2
kjnihmgl 111.0 1 T39-S1-9 bza 103.0 1 T36-S1-5
kjnihmgl 111.0 1 T39-S1-8 ba 103.0 1 T36-S1-3
kjnihmgl 111.0 1 T48-S1-1 ba 103.0 1 T20-S1-1
kjnihmgl 111.0 1 T54-S1-5 ba 103.0 1 T16-S1-5
kjnihmgl 111.0 1 T53-S1-2 ba 103.0 1 T57-S1-1
kjnihmgl 111.0 1 T33-S1-4 ba 103.0 1 T41-S1-1
kjnihmgl 111.0 1 T39-S1-5 ba 103.0 1 T45-S1-1
kjnthmgol 110.0 1 T47-S1-4 ba 103.0 1 T55-S1-1
kjniphmgol 110.0 1 T1-S1-8 ba 103.0 1 T57-S1-6
kqjniphmgol 110.0 1 T35-S1-1 ba 103.0 1 T57-S1-9
kqjniphmgorl 110.0 1 T47-S1-1 b 102.0 1 T29-S1-7
kqjniphmgosrl 110.0 1 T55-S1-6 b 102.0 1 T29-S1-4
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.99 1.57 1.73 109.8 0.0929

99



Tomarza genotiplerinin ekimden hasada gegen siireleri (giin)
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B Tomarza genotiplerinin ekimden hasada gegen stireleri (giin)

Sekil 3.4. Tomarza genotiplerinin ekimden hasada gegen siireleri.
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3.12. Meyve Agirhg

Hasat islemi gergeklestirildikten sonra meyvelerin tohumlar c¢ikartilmadan 6nce
tartilmis ve bu da bir kriter olarak baz alinmistir. Develi genotiplerinin meyve
agirliklarina bakildiginda; D23-1-S2 genotipi 7300.0 g ile ilk sirada yer alirken onu
D25-4-S2 genotipi 6318.3 g ile takip etmektedir. Meyve agirligir bakimindan son sirada
ise; D22-2-S2 genotipi 1488.3 g ile yer almaktadir. Seymen (2010) cerezlik kabaklarla
ilgi yaptiklari bir ¢calismada ortalama meyve agirhigini 2.805 g/meyve olarak bulmustur.

Tarafimizca yiiriitiilen bu ¢alisamda ise Develi grubu 3.306 g/meyve, Tomarza grubu

ise 4.444 g/meyve ortalama agirligina sahip olmustur.

Cizelge 3.22. Develi genotiplerinin meyve agirliklar.

Duncan Meyve : Duncan Meyve .
agirhgiort | N Genotip agirhgiort | N Genotip
Gruplamasi @ Gruplamasi ©
a 7300.0 3 | D23-1-S2 | lfkjdiehocngm 3010.0 3 | D19-4-S2
ba 6318.3 3 | D25-4-S2 | lfkjdiehocngm 3001.7 3 | D10-1-S2
bac 5393.3 3 | D29-4-S2 | lfkjdiehocngm 2986.7 3 | D31-5-S2
bdc 5180.0 3 | D32-2-S2 | Ifkjdiechocngm 2980.0 3 | D6-2-S2
bdc 5109.0 2 | D25-5-S2 | Ifkjdichongm 2858.3 3 | D2-1-S2
bdec 5078.3 3 | D15-1-82 Ifkjdiehongm 2847.7 3 | D2-3-S2
bdec 5036.7 3 | D19-5-82 Ifkjdiehongm 2818.3 3 | D23-3-S2
fhdec 4830.0 3 | D26-8-S2 Ifkjdiehongm 2813.3 3 | D1-3-S2
fbdecg 4740.0 3 | D26-7-S2 I1fkjdiehongm 2786.7 3 | D21-3-S2
fbdehcg 4671.7 3 | D24-2-S2 1fkjiehongm 2603.3 3 | D17-2-S2
fhdehcg 4667.7 3 | D7-4-S2 1fkjthongm 2542.7 3 | D19-3-S2
fbdiehcg 4641.7 3 | D19-6-S2 1fkjthongm 2530.0 3 | D5-1-82
fbjdiehcg 4603.3 3 | D28-2-S2 1fkjthongm 2500.0 3 | D24-1-S2
fkbjdiehcg 4535.0 1 | D33-S2-9 1fkjthongm 2399.0 3 | D15-2-S2
1fkbjdiehcg 4391.3 3 | D29-5-S2 1fkjthongm 2346.7 3 | D9-2-S2
1fkbjdiehcgm 4338.3 3 | D13-3-S2 1fkjthongm 2333.3 3 | D25-2-S2
1fkbjdiehcgm 4300.0 3 | D30-3-S2 lkjithongm 2326.7 3 | D8-2-82
1fkbjdiehcgm 4260.0 3 | D24-3-S2 lkjithongm 2295.0 3 D5-2-S2
Ifkbjdiehcngm 4168.0 1 | D33-S2-1 lkjithongm 2256.7 3 | D26-4-S2
Ifkbjdiehcngm 4029.0 3 | D17-1-S2 lkjthonm 2216.7 3 | D12-3-S2
Ifkbjdiehocngm 3907.5 2 | D27-3-S2 lkjthonm 2175.7 3 | D14-5-S2
I1fkjdiehocngm 3868.3 3 | D3-5-S2 lkjionm 2160.0 3 | DB8-2-82
Ifkjdiehocngm 3797.3 3 D6-3-S2 lkjionm 21417 3 D6-5-S2
Ifkjdiehocngm 3628.3 3 | D26-3-S2 Ikjonm 2105.0 2 | D7-2-S2
I1fkjdiehocngm 3560.0 3 | D4-1-S2 Ikonm 2058.3 3 | D2-4-S2
I1fkjdiehocngm 3490.3 3 | D10-2-S2 lonm 1958.3 3 | D7-1-82
1fkjdiehocngm 3463.3 3 | D18-4-S2 lonm 1946.7 3 | D22-3-S2
1tkjdiehocngm 3410.0 1 | D33-S2-8 lonm 1923.3 3 | D14-3-S2
1tkjdiehocngm 3256.7 3 | D19-2-S2 lonm 1913.3 3 | D11-1-S2
1fkjdiehocngm 3216.7 3 | D5-4-S2 lonm 1895.0 3 | D25-1-S2
1fkjdiehocngm 3170.0 2 | D16-1-S2 onm 1875.0 3 | D29-3-S2
1fkjdiehocngm 3110.7 3 | D9-3-S2 on 1670.0 3 | D8-1-82
I1fkjdiechocngm 3046.7 3 | D20-2-S2 0 1488.3 3 | D22-2-S2
1fkjdiechocngm 3011.7 3 | D10-3-S2
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.63 34.6 1144.9 3305.5 <.0001
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Tomarza genotiplerinin meyve agiliklarina bakildiginda ise; T45-S1-2 genotipi 12000.0

g ile ilk sirada yer alirken, onu T9-S1-8 genotipi 11280.0 g ile takip etmektedir. Meyve
agirhi@r bakimindan son sirada ise; T37-S1-1, T37-S1-2 ve T37-S1-7 genotipleri 1050.0

g ile son sirada yer almistir.

Cizelge 3.23. Tomarza genotiplerinin meyve agirliklari.

Duncan Meyve . Duncan Meyve .
Gruplamasi agirhgt |N| Genotip Gruplamasi agirhgt | N| Genotip
ort (g) ort (9)

a 12000.0 |1 | T45-S1-2 | keujtsirdghpognmfl 3990.0 1| T31-S1-3
ba 112800 |1| T9-S1-8 | keujtsirdghpognmfl 3975.0 1] T17-S1-1
ba 11280.0 | 1| T9-S1-10 | keujtsirdghpognmfl 3935.0 1| T18-S1-9

bac 11280.0 |1 | T9-S1-9 | keujtsirdghpognmfl 3725.0 1| T24-S1-4

bdac 9400.0 1| T29-S1-7 | keujtsirdghpognmfl 3670.0 1| T44-S1-5

ebdac 8930.0 1| T5-S1-6 | keujtsirdghpognmfl 3640.0 1| T39-S1-4

ebdacf 8330.0 1| T53-S1-5 | keujtsirdghpognmfl 3640.0 1| T11-81-1
ebdagcf 8040.0 1| T40-S1-4 | keujtsirghpognmfl 3590.0 1| T11-S1-5
ebdhagcf 7825.0 1| T55-S1-3 | keujtsirghpognmfl 3585.0 1| T18-S1-4
ebdhagcf 7750.0 1| T29-S1-4 | Kkeujtsirghpognmfl 3575.0 1| T28-S1-6
ebidhagef 7580.0 1| T53-S1-3 | keujtsirghpognmfl 3550.0 1| T38-S1-4
ejbidhagef 7380.0 1| T36-S1-5 | keujtsirghpognmfl 3545.0 1| T57-S1-5
kejbidhagcf 7355.0 1| T54-S1-7 | keujtsirghpognmfl 3540.0 1| T22-S1-2
kejbidhagef 7300.0 1| T21-S1-2 | keujtsirghpognmfl 3535.0 1| T1-S1-2
kejbidhagcfl 6975.0 1| T47-S1-4 | keujtsirghpognmfl 3525.0 1| T16-S1-2
kejbidhagemfl 6925.0 1| T48-S1-4 | keujtsirghpognmfl 3480.0 1| T32-S1-5
kejbidhagnemfl 6915.0 1| T2-S1-3 keujtsirghpognmfl 3450.0 1| T27-S1-1
kejbidhaogncmfl 6735.0 1| T14-S1-5 | keujtsirghpognmfl 3415.0 1| T10-S1-3
kejbidhpaognemfl 6580.0 1| T41-S1-1 kujtsirghpognmfl 3380.0 1| T16-S1-5
kejbidghpaognemfl 6500.0 1| T43-S1-3 kujtsirghpognmfl 3370.0 1| T17-S1-2
kejbirdghpaognemfl 6370.0 1| T54-S1-5 kujtsirghpognmfl 3360.0 1| T14-S1-1
kejbirdghpaognemfl 6355.0 1| T8-S1-2 kujtsirghpognmfl 3320.0 1| T44-S1-3
kejbsirdghpaogncmfl 6230.0 1| T30-S1-1 kujtsirghpognmfl 3295.0 1| T48-S1-3
kejbsirdghpaognemfl 6230.0 1| T30-S1-3 kujtsirghpognmfl 3280.0 1] T32-S1-2
kejbsirdghpaognemfl 6230.0 1| T30-S1-2 kujtsirghpognmfl 3240.0 1| T2-S1-5
kejtbsirdghpaogncmfl 6130.0 1| T14-S1-6 kujtsirghpognmfl 3200.0 1| T25-S1-3
keujtbsirdghpaogncmfl 6090.0 1| T29-S1-5 kujtsirghpognmfl 3170.0 1| T21-S1-8
keujtbsirdghpaognemfl 6065.0 1] T5-S1-1 kujtsirghpognmfl 3160.0 1] T1-S1-3
keujtbsirdghpaognemfl 5920.0 1] T39-S1-2 kujtsirghpognmfl 3125.0 1| T34-S1-3
keujtbsirdghpaogncmfl 5900.0 1| T40-S1-7 kujtsirghpognmfl 3110.0 1| T25-S1-8
keujtbsirdghpaogncmfl 5900.0 1| T40-S1-2 kujtsirghpognmfl 3050.0 1| T43-S1-4
keujtbsirdghpaognemfl 5845.0 1| T53-81-2 kujtsirghpognml 3010.0 1| T32-S1-8
keujtbsirdghpaogncmfl 5840.0 1| T36-S1-3 kujtsirghpognml 3005.0 1| T28-S1-3
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Duncan Meyve . Duncan Meyve .
Gruplamasi agirhg@iort [N | Genotip Gruplamasi agirh@iort |N| Genotip
(@) (@)
keujtbsirdghpaogncmfl 5810.0 1| T5-S1-2 kujtsirghpognml 2950.0 1| T51-S1-6
keujtbsirdghpaogncmfl 5710.0 1| T10-S1-5 kujtsirghpognml 2875.0 1| T54-S1-3
keujtbsirdghpaogncmfl 5700.0 1| T24-S1-7 kujtsirghpognml 2870.0 1| T22-S1-7
keujtbsirdghpaognemfl 5585.0 1| T20-S1-2 kujtsirghpognml 2835.0 1] T46-S1-1
keujtbsirdghpaogncmfl 5530.0 1| T34-S1-2 kujtsirghponml 2745.0 1| T56-S1-8
keujtbsirdghpaognemfl 5520.0 1] T45-S1-1 kujtsirghponml 2700.0 1] T55-81-5
keujtbsirdghpaogncmfl 5500.0 1| T20-S1-1 kujtsirgponml 2520.0 1| T33-S1-4
keujtbsirdghpaogncmfl 5470.0 1| T43-S1-5 kujtsirgponml 2520.0 1| T47-S1-6
keujtbsirdghpaognemfl 5300.0 1| T33-S1-5 kujtsrgponml 2255.0 1] T55-S1-1
keujtbsirdghpognemfl 5150.0 1| T24-S1-5 kujtsrgponml 2235.0 1| T41-S1-2
keujtbsirdghpogncmfl 5040.0 1| T33-S1-7 kutsrgponml 2205.0 1| T28-S1-5
keujtbsirdghpogncmfl 4985.0 1| T27-S1-4 kutsrgponml 2200.0 1| T56-S1-9
keujtbsirdghpognemfl 4925.0 1| T11-S1-2 utsrgponml 2110.0 1| T41-S1-5
keujtbsirdghpogncmfl 4900.0 1| T35-S1-6 utsrgponml 2105.0 1| T47-S1-2
keujtbsirdghpogncmfl 4890.0 1| T18-S1-6 utsrgponml 2055.0 1| T57-S1-4
keujtbsirdghpogncmfl 4885.0 1| T48-S1-1 utsrgponml 1920.0 1| T42-S1-9
keujtbsirdghpogncmfl 4858.0 3| T4-S1-1- utsrgponm 1845.0 1| T56-S1-7
keujtsirdghpognemfl 4830.0 1| T31-S1-2 utsrgponm 1815.0 1| T16-S1-4
keujtsirdghpognmfl 4760.0 1| T57-S81-1 utsrgpon 1800.0 1| T39-S1-1
keujtsirdghpognmfl 4745.0 1| T34-S1-1 utsrgpo 1780.0 1| T17-S1-4
keujtsirdghpognmfl 4745.0 1] T10-S1-9 utsrgpo 1730.0 1| T42-S1-3
keujtsirdghpognmfl 4675.0 1| T8-S1-9 utsrgp 1585.0 1| T36-S1-6
keujtsirdghpognmfl 4670.0 1| T2-S1-10 utsrgp 1570.0 1| T44-S1-2
keujtsirdghpognmfl 4544.0 1| T25-S1-5 utsrg 1465.0 1| T27-S1-6
keujtsirdghpognmfl 4485.0 1| T22-S1-1 utsr 1410.0 1| T46-S1-3
keujtsirdghpognmfl 4450.0 1| T31-S1-6 utsr 1370.0 1| T21-S1-4
keujtsirdghpognmfl 4300.0 1| T45-S1-5 uts 1200.0 1| T38-S1-3
keujtsirdghpognmfl 4165.0 1| T51-S1-3 uts 1180.0 1| T8-S1-5
keujtsirdghpognmfl 4165.0 1| T38-S1-1 ut 1075.0 1| T42-S1-6
keujtsirdghpognmfl 4165.0 1| T51-S1-2 ut 1050.0 1| T37-S1-1
keujtsirdghpognmfl 4140.0 1| T1-S1-1 u 1050.0 1| T37-S1-2
keujtsirdghpognmfl 4118.0 2| T35-S1-1 u 1050.0 1| T37-S1-7
keujtsirdghpognmfl 4005.0 1| T20-S1-7
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.97 50.5 2244.6 4444.2 0.6024
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3.13. Karpel Sayis1i ANOVA ve Tohum Sayisiyla Korelasyon Analizi

Karpel sayilar1 bakimindan genelde ii¢ ve nadirende olsa dort karpelli meyvelere
raslanmistir. Bu veri dort karpelli meyvelerin tohum sayisinin daha yiliksek oldugu
yolundaki diislincelerin  dogrulugunu arastirmak amaciyla alimmistir. Develi
genotiplerine baktigimizda dort karpelli olan genotipleri oldugunu fakat agirlikta ¢
karpelli genotiplerin oldugunu gozlemlenmistir. D33-S2-9 genotipi dort karpelli iken,
D3-5-S2 genotipi li¢ karpelli olarak tespit edilmistir.

Cizelge 3.24. Develi genotiplerinin karpel sayilari.

Duncan Karpel sayisi . Duncan Karpel .
Gruplamasi ort (3-4) N| Genotip Gruplamasi Sa{és_ldf;)rt N | Genotip
a 4.0 1 | D33-S2-9 bc 3.0 3 | D25-1-S2
ba 3.6 3 | D11-1-S2 bc 3.0 3 | D19-6-S2
ba 3.6 3 | D13-3-S2 bc 3.0 3 | D26-3-S2
ba 3.6 3 | D29-4-S2 bc 3.0 3 | D25-2-S2
ba 3.6 3 | D29-5-S2 bc 3.0 3 | D26-7-S2
ba 3.6 3 | D12-3-S2 bc 3.0 3 | D26-8-S2
ba 3.6 3 | D18-4-S2 bc 3.0 2 | D27-3-S2
bac 3.3 3 | D24-3-S2 bc 3.0 3 | D28-2-S2
bac 3.3 3 | D19-3-S2 bc 3.0 3 | D22-3-S2
bac 3.3 3 D9-2-S2 bc 3.0 2 | D25-5-S2
bac 3.3 3 D9-3-S2 bc 3.0 3 | D17-1-S2
bac 3.3 3 | D23-1-S2 bc 3.0 3 | D3-1-S2
bac 3.3 3 | D21-3-S2 bc 3.0 3 | D24-2-S2
bac 3.3 3 | D22-2-S2 bc 3.0 3 | D19-2-S2
bac 3.3 3 | D15-2-S2 bc 3.0 3 | D30-3-S2
bac 3.3 3 D7-4-S2 bc 3.0 3 | D31-5-S2
bac 3.3 3 | D32-2-S2 bc 3.0 3 | D10-2-S2
bac 3.3 3 | D19-4-S2 bc 3.0 1 | D33-S2-1
bac 3.3 3 D2-4-S2 bc 3.0 1 | D33-S2-8
bac 3.3 3 D6-3-S2 bc 3.0 3 | D26-4-S2
bac 3.3 3 | D29-3-S2 bc 3.0 3 | D4-1-S2
bac 3.3 3 | D17-2-S2 bc 3.0 3 | D5-1-S2
bac 3.3 3 D3-2-S2 bc 3.0 3 | D6-5-S2
bac 3.3 3 | D24-1-S2 bc 3.0 3 | D5-4-S2
bac 3.3 3 | D25-4-S2 bc 3.0 3 | D6-2-S2
bac 3.3 3 D2-3-S2 bc 3.0 3 | D16-1-S2
bc 3.0 3 D1-3-S2 bc 3.0 2 D7-2-S2
bc 3.0 3 | D14-3-S2 bc 3.0 3 | D7-1-S2
bc 3.0 3 D2-1-S2 bc 3.0 3 | D3-5-S2
bc 3.0 3 | D10-3-S2 bc 3.0 3 | D10-1-S2
bc 3.0 3 | D14-5-S2 C 2.6 3 | D5-2-S2
bc 3.0 3 | D20-2-S2 c 2.6 3 | D8-2-S2
bc 3.0 3 | D23-3-S2 c 2.6 3 | D19-5-S2
bc 3.0 3 | D15-1-S2
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.36 12.9 0.40 3.15 0.3276
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Tomarza genotiplerine bakildiginda Develideki genotiplere gore dort karpelli sayisinin
daha fazla oldugu gozlenmistir. T22-S1-7, T1-S1-2, T1-S1-3, T21-S1-2, T43-S1-4 ve
T10-S1-9 genotipleri dort karpelli olurken; T8-S1-9, T9-S1-10, T9-S1-8 ve T9-S1-9
genotipleri ti¢ karpellidir.

Cizelge 3.25. Tomarza genotiplerinin karpel sayilari.

Duncan Karpel . Duncan Karpel .
Gruplamasi | sayisi orF; (3-4) N| Genotip Gruplamasi | sayisi orF: (3-4) N| Genotip
a 4.0 1|T22-S1-7 ebdacf 3.0 1| T36-S1-5
ba 4.0 1] T1-S1-2 ebdacf 3.0 1| T36-S1-6
bac 4.0 1| T1-S1-3 ebdacf 3.0 1| T37-S1-1
bdac 4.0 1|T21-S1-2 ebdacf 3.0 1| T37-S1-2
ebdac 4.0 1|T43-S1-4 ebdacf 3.0 1| T37-S1-7
ebdacf 4.0 1|T10-S1-9 ebdacf 3.0 1| T38-S1-1
ebdacf 4.0 1|T25-S1-8 ebdacf 3.0 1| T38-S1-3
ebdacf 4.0 1|T29-S1-7 ebdacf 3.0 1| T38-S1-4
ebdacf 4.0 1|T17-S1-2 ebdacf 3.0 1| T39-S1-1
ebdacf 4.0 1|T43-S1-5 ebdacf 3.0 1| T39-S1-2
ebdacf 4.0 1|T18-S1-4 ebdacf 3.0 1| T39-S1-4
ebdacf 4.0 1|T53-S1-3 ebdacf 3.0 1| T16-S1-4
ebdacf 4.0 1|T53-S1-5 ebdacf 3.0 1| T16-S1-5
ebdacf 4.0 1|T25-S1-5 ebdacf 3.0 1| T17-S1-1
ebdacf 4.0 1|T29-S1-5 ebdacf 3.0 1| T40-S1-7
ebdacf 4.0 1|T41-S1-1 ebdacf 3.0 1| T17-S1-4
ebdacf 4.0 1|T41-S1-2 ebdacf 3.0 1| T30-S1-3
ebdacf 4.0 1|T54-S1-3 ebdacf 3.0 1| T41-S1-5
ebdacf 4.0 1| T2-S1-3 ebdacf 3.0 1| T42-S1-3
ebdacf 4.0 1|T22-S1-1 ebdacf 3.0 1| T42-S1-6
ebdacf 4.0 1|T32-S1-2 ebdacf 3.0 1| T42-S1-9
ebdacf 4.0 1| T8-S1-5 ebdacf 3.0 1| T43-S1-3
ebdacf 4.0 1|T45-51-2 ebdacf 3.0 1| T20-S1-1
ebdacf 3.3 3| T4-S1-1- ebdacf 3.0 1| T20-S1-2
ebdacf 3.0 1|T10-S1-3 ebdacf 3.0 1| T44-S1-2
ebdacf 3.0 1|T18-S1-6 ebdacf 3.0 1| T44-S1-3
ebdacf 3.0 1|T11-S1-2 ebdacf 3.0 1| T44-S1-5
ebdacf 3.0 1|T14-S1-6 ebdacf 3.0 1| T45-S1-1
ebdacf 3.0 1|T10-S1-5 ebdacf 3.0 1| T40-S1-2
ebdacf 3.0 1|T21-S1-8 ebdacf 3.0 1| T45-S1-5
ebdacf 3.0 1|T16-S1-2 ebdacf 3.0 1| T46-S1-1
ebdacf 3.0 1| T2-S1-5 ebdacf 3.0 1| T46-S1-3
ebdacf 3.0 1|T18-S1-9 ebdacf 3.0 1| T47-S1-2
ebdacf 3.0 1|T14-S1-1 ebdacf 3.0 1| T47-S1-4
ebdacf 3.0 1|T21-S1-4 ebdacf 3.0 1| T47-S1-6
ebdacf 3.0 1|T24-S1-7 ebdacf 3.0 1| T48-S1-1
ebdacf 3.0 1|T11-S1-5 ebdacf 3.0 1| T48-S1-3
ebdacf 3.0 1|T2-S1-10 ebdacf 3.0 1| T48-S1-4
ebdacf 3.0 1|T25-S1-3 ebdacf 3.0 1| T5-S1-1
ebdacf 3.0 1|T27-S1-1 ebdacf 3.0 1| T5-S1-2
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Duncan Karpel sayisi . Duncan Karpel sayisi .
Gruplamasi or?t (3-437 N | Genotip Gruplamasi OIPt (3-437 N| Genotip
ebdacf 3.0 1|T27-S1-4 ebdacf 3.0 1| T5-S1-6
ebdacf 3.0 1|T27-S1-6 ebdacf 3.0 1| T51-S1-2
ebdacf 3.0 1|T14-S1-5 ebdacf 3.0 1| T51-S1-3
ebdacf 3.0 1|T28-S1-5 ebdacf 3.0 1| T51-S1-6
ebdacf 3.0 1|T28-S1-6 ebdacf 3.0 1| T53-S1-2
ebdacf 3.0 1|T29-S1-4 ebdacf 3.0 1| T40-S1-4
ebdacf 3.0 1|T20-S1-7 ebdacf 3.0 1| T30-S1-1
ebdacf 3.0 1|T22-S1-2 ebdacf 3.0 1| T30-S1-2
ebdacf 3.0 1| T1-S1-1 ebdacf 3.0 1| T54-S1-5
ebdacf 3.0 1|T24-S1-4 ebdacf 3.0 1| T54-S1-7
ebdacf 3.0 1|T28-S1-3 ebdacf 3.0 1| T55-S1-1
ebdacf 3.0 1|T31-S1-2 ebdacf 3.0 1| T55-S1-3
ebdacf 3.0 1|T31-S1-3 ebdacf 3.0 1| T55-S1-5
ebdacf 3.0 1|T31-S1-6 ebdacf 3.0 1| T56-S1-7
ebdacf 3.0 1|T24-S1-5 ebdacf 3.0 1| T56-S1-8
ebdacf 3.0 1|T32-S1-5 ebdacf 3.0 1| T56-S1-9
ebdacf 3.0 1|T32-S1-8 ebdacf 3.0 1| T57-S1-1
ebdacf 3.0 1|T33-S1-4 ebdacf 3.0 1| T57-S1-4
ebdacf 3.0 1|T33-S1-5 ebdacf 3.0 1| T57-S1-5
ebdacf 3.0 1|T33-S1-7 ebdacf 3.0 1| T8-S1-2
ebdacf 3.0 1|T34-S1-1 ebdcf 3.0 1| T34-S1-3
ebdacf 3.0 1|T34-S1-2 edcf 3.0 1| T8-S1-9
ebdacf 3.0 1|T11-S1-1 edf 3.0 1| T9-S1-10
ebdacf 3.0 2 | T35-S1-1 ef 3.0 1| T9-S1-8
ebdacf 3.0 1|T35-S1-6 f 3.0 1| T9-S1-9
ebdacf 3.0 1|T36-S1-3
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.96 14.8 0.47 3.17 0.7870

Meyvelerdeki karpel sayisi ile elde edilen i¢i dolu tohum sayis1 bakimindan Pearson
korelasyon analizi yapilmasi sonucunda korelasyon katsayisinin ( r) 0.24792 ve p
degerinin < 0.0001 oldugu tespit edilmistir. Bu deger karpel sayisi ile tohum sayisi
arasinda cok hafif ancak istatistiksel anlamda bir iligki oldugunu ortaya koymustur.
Muhtemelen i¢i dolu tohum sayis1 ¢ok sayida faktor tarafindan etkilenmektedir. Genetik
farkliliklar ile beslenme, sulama ve yiikselti farklart gibi ¢evre kosullar1 elde edilecek

dolu tohum sayisin etkileyebilir.
Rakim ile Tohum Sayis1 arasindaki korelasyon analizi

Bu veri farkli rakimlarda yetistirilen farkli genotiplerdeki bitkilerden elde edilen

meyvelerden alimmistir. Geneotip konusunda gelisiglizel bir dagilim esasina

dayanmaktadir. Rakim ile meyve basina tohum sayisi arasinda negatif (-0.3319) bir
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korelasyon degeri bulunmustur. Bu sonug¢ rakim 2000 metreler civarina yiikseldiginde
ici dolu tohum sayisinin azaldigin1 ortaya koymustur. Bunun sebebi gece giindiiz
sicaklik farklarinin yiiksek olmasi, daha diisiik ortalama sicaklik ve bunlarin polen

olusumuna negatif etkileri olabilir.
3.14. Tohum sayisy/meyve

Meyveden c¢ikarilan tohumlar kurutulduktan sonra her meyveden ¢ikan tohum sayisini
belirlemek amaciyla sayilmistir. Marcio (2002) tarafindan yapilan bir ¢alismada birim
alandan elde edilen tohum verimi bitki yogunlugundan etkilenmemistir. Ayrica dogal
yollarla veya elle yapilan tozlamalarda tohum veriminde fark gozlenmemistir.
Tarafimizca yiiriitiilen bu tez ¢alismasi kapsaminda biitiin tozlagmalar elle yapilmistir.

Bu nedenle bu projede elde edilen veriler dogal yontemlerle tozlanan kabak verimlerini

yansitabilir.

Cizelge 3.26. Develi genotiplerinin tohum sayisi/meyve verimi.

Duncan Tohum . Duncan Tohum .

sayist/meyve | N| Genotip sayist/meyve | N| Genotip
gruplamasi (adet) gruplamasi (adet)

a 555.0 1 | D33-S2-8 | lekbjdihgenfm 290.3 3| D3-5-S2
ba 447.0 1 | D33-S2-1 | lekbjdihgenfm 285.3 3 | D22-3-S2
bac 435.6 3 | D30-3-S2 | lekbjdihgenfm 285.3 3 | D20-2-S2
bdac 431.0 2 | D25-5-S2 | lekbjdihgenfm 284.3 3| D5-1-S2
ebdac 422.0 3 | D25-4-S2 | lekbjdihgenfm 278.3 3| D2-3-S2
ebdacf 409.0 3| D21-3-S2 | lekbjdihgenfm 273.3 3| D2-1-S2
ebdagcf 400.0 3 | D12-3-S2 | lekbjdihgenfm 273.0 3 | D19-3-S2
ebdhgcf 385.3 3 | D22-2-S2 | lekjdihgenfm 269.3 3 | D10-3-S2
ebdihgef 369.3 3| D6-3-S2 | lekjdihgenfm 268.6 3| D17-2-S2
ebjdihgef 364.6 3| D23-3-S2 | lekjdihgnfm 258.3 3| D8-2-S2
ekbjdihgcf 360.0 3 | D10-2-S2 | lekjdihgnfm 257.6 3 | D19-4-S2
lekbjdihgcf 341.3 3| D14-3-S2 lekjithgnfm 248.0 3| D1-3-S2
lekbjdihgcf 340.0 3| D32-2-S2 lekjithgnfm 246.6 3 | D26-3-S2
lekbjdihgef 340.0 3 | D29-5-S2 lkjihgnfm 245.0 3| D11-1-S2
lekbjdihgcf 338.0 3 | D19-2-S2 lkjthgnfm 242.3 3 | D13-3-S2
lekbjdihgcf 337.5 2| D7-2-S2 lkjihgnfm 234.6 3| D6-5-S2
lekbjdihgcf 336.0 3 | D18-4-S2 lkjthgnfm 234.0 3| D2-4-S2
lekbjdihgcf 336.0 3 | D24-2-S2 lkjithgnfm 233.3 3| D17-1-S2
lekbjdihgcf 330.0 3| D15-1-S2 lkjithgnm 225.6 3| D5-4-S2
lekbjdihgefm 328.0 3| D26-7-S2 lkjthnm 221.0 3 | D23-1-S2
lekbjdihgenfm 319.0 3 | D24-1-S2 lkjthnm 217.3 3 | D29-3-S2
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Duncan Tohum . Duncan Tohum .
sayismeyve | N | Genotip sayisymeyve |N | Genotip
gruplamasi (adet) gruplamasi (adet)
lekbjdihgenfm 318.0 3 | D28-2-S2 lkjthnm 210.3 3| D5-2-S2
lekbjdihgenfm 318.0 3| D7-1-82 lkjinm 208.0 3 | D24-3-S2
lekbjdihgenfm 318.0 3 | D25-1-S2 lkjinm 205.0 3| D7-4-S2
lekbjdihgenfm 313.0 3 | D19-6-S2 lkjinm 198.0 3 | D26-4-S2
lekbjdihgenfm 312.0 3 | D19-5-S2 lkjinm 196.6 3| D6-2-S2
lekbjdihgenfm 309.6 3 | D14-5-S2 lkjinm 195.3 3 | D31-5-S2
lekbjdihgenfm 309.0 3 | D29-4-S2 Ikjnm 190.6 3| D9-3-S2
lekbjdihgenfm 306.0 3 | D16-1-S2 Iknm 184.0 3| D3-1-S2
lekbjdihgenfm 303.0 3| D9-2-S2 Inm 180.0 1| D33-S2-9
lekbjdihgenfm 302.6 3| D4-1-S2 Inm 167.3 3| D3-2-S2
lekbjdihgenfm 297.0 3 | D15-2-S2 nm 153.5 2 | D27-3-S2
lekbjdihgenfm 293.0 3 | D25-2-S2 n 150.0 3 | D26-8-S2
lekbjdihgenfm 290.3 3 | D10-1-S2
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.53 28.0 80.8 287.9 <.0001

Develi Genotiplerinde Tohum/meyve verimi
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¥ peveli Genotiplerinde Tohum/meyve verimi

Sekil 3.5. Develi genotiplerinde tohum/meyve verimi.

Develi genotiplerine bakildiginda D33-S2-8 genotipi 555.0 adet ile ilk sirada yer alirken

onu D33-S2-1 genotipi 447.0 adet tohum ile takip etmistir. En az tohum g¢ikarilan

genotip ise; 150.0 adet tohum ile D26-8-S2 genotipi olmustur.

Tomarza genotiplerine bakildiginda ise Develi genotiplerine gore tohum sayisinin

oldukca diisiikk oldugu gozlemlenmekle birlikte ilk sirada T2-S1-3 genotipi 599.0 adet
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ile yer alirken, en diisiikk tohum sayis1 olan genotip ise T42-S1-3 genotipi 112.0 adet

belirlenmistir.

Cizelge 3.27. Tomarza genotiplerinin tohum sayisi/meyve verimi.

Genotip Tohum sayisi/meyve (adet) Genotip Tohum sayisi/meyve (adet)
T2-S1-3 599.0 T54-S1-3 357.0
T24-S1-10 563.0 T55-S1-3 357.0
T41-S1-1 548.0 T17-S1-2 357.0
T29-S1-7 525.0 T55-S1-1 357.0
T44-S1-6 524.0 T8-S1-9 352.0
T5-S1-1 510.0 T33-S1-7 349.0
T16-S1-9 509.0 T39-S1-9 344.0
T54-S1-7 502.0 T47-S1-2 341.0
T41-S1-9 498.0 T16-S1-2 339.0
T42-S1-9 494.0 T34-S1-7 338.0
T34-S1-6 491.0 T57-S1-6 338.0
T45-S1-2 481.0 T20-S1-10 334.0
T4-S1-1 480.0 T27-S1-4 332.0
T5-S1-6 479.0 T45-S1-10 331.0
T32-S1-5 474.0 T24-S1-7 330.0
T57-S1-7 470.0 T48-S1-6 329.0
T20-S1-2 469.0 T39-S1-5 328.0
T41-S1-7 462.0 T21-S1-8 328.0
T18-S1-4 461.0 T55-S1-5 327.0
T54-S1-8 459.0 T24-S1-4 326.0
T8-S1-5 458.0 T55-S1-10 320.0
T21-S1-2 458.0 T43-S1-3 320.0
T41-S1-10 455.0 T33-S1-5 319.0
T21-S1-10 450.0 T27-S1-6 319.0
T1-S1-8 447.0 T34-S1-1 316.0
T47-S1-8 447.0 T39-S1-8 315.0
T34-S1-2 445.0 T32-S1-10 314.0
T1-S1-10 441.0 T1-S1-1 314.0
T34-S1-3 430.0 T53-S1-7 311.0
T1-S1-3 428.0 T4-S1-1-8 310.0
T4-S1-1-7 420.0 T14-S1-6 310.0
T17-S1-10 420.0 T10-S1-3 310.0
T38-S1-7 419.0 T43-S1-7 308.0
T29-S1-4 418.0 T57-S1-9 305.0
T46-S1-5 416.0 T53-S1-3 304.0
T44-S1-5 416.0 T36-S1-8 302.0
T25-S1-8 416.0 T14-S1-5 300.0
T31-S1-2 416.0 T25-S1-3 300.0
T10-S1-9 410.0 T55-S1-7 299.0




76

Genotip Tohum sayisi/meyve (adet) Genotip Tohum sayisi/meyve (adet)
T31-S1-3 408.0 T53-S1-2 299.0
T17-S1-4 408.0 T48-S1-8 292.0
T47-S1-9 402.0 T46-S1-8 291.0
T55-S1-9 401.0 T11-S1-2 290.0
T24-S1-8 399.0 T18-S1-6 290.0
T1-S1-2 396.0 T36-S1-3 288.0
T32-S1-2 395.0 T8-S1-2 287.0
T54-S1-5 395.0 T24-S1-5 284.0
T41-S1-5 395.0 T2-S1-10 281.0
T38-S1-1 394.0 T17-S1-6 275.0
T53-S1-5 393.0 T57-S1-4 273.0
T33-S1-4 393.0 T38-S1-9 271.0
T39-S1-2 392.0 T43-S1-5 270.0
T27-S1-1 391.0 T20-S1-7 270.0
T33-S1-8 388.0 T11-S1-5 267.0
T39-S1-4 388.0 T1-S1-6 261.0
T18-S1-9 386.0 T11-S1-1 261.0
T45-S1-5 384.0 T31-S1-6 259.0
T32-S1-8 381.0 T32-S1-9 257.0
T4-S1-1-6 379.0 T10-S1-5 256.0
T5-S1-2 379.0 T55-51-6 252.0
T57-S1-1 378.0 T36-S1-6 252.0
T41-S1-2 378.0 T46-S1-7 249.0
T47-S1-10 376.0 T47-S1-6 248.0
T44-S1-3 376.0 T25-S1-5 238.0
T46-S1-1 376.0 T36-S1-5 237.0
T43-S1-8 374.0 T2-S1-5 233.0
T48-S1-1 370.0 T42-S1-6 232.0
T38-S1-3 370.0 T38-S1-4 231.0
T1-S1-7 367.0 T41-S1-8 223.0
T48-S1-4 366.0 T57-S1-5 216.0
T48-S1-3 366.0 T21-S1-4 215.0
T27-S1-7 365.0 T14-S1-10 202.0
T43-S1-4 365.0 T46-S1-3 201.0
T29-S1-5 364.0 T16-S1-4 195.0
T21-S1-9 363.0 T39-S1-1 185.0
T16-S1-5 363.0 T17-S1-1 157.0
T47-S1-4 362.0 T39-S1-6 137.0
T53-S1-10 359.0 T42-S1-3 112.0
T46-S1-9 358.0
R-Square Coeff Var Root MSE Mean
0.99 13.8 47.5 343.6
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Tomarza genotiplerinde tohum sayisi/meyve
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Sekil 3.6. Tomarza genotiplerinde tohum/meyve verimi.

3.15. Tohum agirh@i/meyve

Develi genotiplerinin tohum agirliklarina bakildiginda; D25-5-S2 genotipi 92.5 g ilk
sirada yer alirken, D27-3-S2 genotipi 30.0 g ile son sirada yer almistir. Seymen (2010)
cerezlik kabaklarla ilgi yaptiklar1 bir ¢alismada ortalama meyve basina tohum verimi
araligimm 30 ile 100 g/meyve olarak degistigini ortaya koymustur. Tarafimizca
yiriitiilen bu ¢alismada ise Develi grubu 30-92.5 g/meyve, Tomarza grubu ise 10-198
g/meyve olarak bulunmustur. Bu ¢alismada hem varyasyonun hem de meyve basina
ortalama tohum veriminin daha yiiksek oldugu sonucuna varilmistir. Genellikle meyve
basina tohum verimi beklenilen diizeyde ve Onceki c¢aligmalarla paralellik
gostermektedir (Abak ve ark., 1990; Murkovi¢ ve ark., 1997; Toprakkaristiran, 1997;
Diizeltir, 2004; Seymen, 2010).



Cizelge 3.28. Develi genotiplerinin tohum agirlig.
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Tohum Tohum
G Duncan agirhgr | N | Genotip Duncan agirhgr | N | Genotip
ruplamasi Gruplamasi
ort (9) ort (9)

a 92.5 2 | D25-5-S2 ebidhagcf 63.3 3| DA4-1-S2
ba 90.0 3 | D15-1-S2 | ebidhagcf 61.6 3| D9-2-S2
ba 88.3 3 | D19-5-S2 ebidhagcf 60.0 2 | D7-2-S2
ba 87.6 3 | D29-5-S2 ebidhagcf 58.3 3| D5-1-S2
ba 87.6 3 | D24-2-S2 | ebidhagef 58.3 3| D7-4-S2
ba 87.5 2 | D28-2-S2 ebidhagcf 57.6 3 | D14-5-S2

bac 86.6 3| D21-3-S2 ebidhagcf 57.6 3| D17-2-S2
bac 86.6 3| D6-3-S2 ebidhagcf 56.6 3| D2-1-S2
bdac 85.0 1 | D33-S2-8 | ebidhagcf 56.6 3| D17-1-S2
ebdac 83.3 3 | D16-1-S2 ebidhagcf 56.6 3 | D23-1-S2
ebdac 83.3 3 | D30-3-S2 ebidhagcf 55.0 3 | D13-3-S2
ebdac 82.6 3 | D25-2-S2 | ebidhagcf 55.0 3 | D12-3-S2
ebdac 82.6 3 | D25-4-S2 ebidhagcf 55.0 1| D33-S2-9
ebdacf 81.6 3| D3-5-S2 ebidhagcf 55.0 3 | D10-1-S2
ebdagcf 80.0 3 | D32-2-S2 ebidhagcf 53.3 3 | D10-3-S2
ebdagcf 79.3 3 | D18-4-S2 | ebidhagcf 51.6 3| D1-3-S2
ebdhagcf 78.0 1| D33-S2-1 ebidhagcf 51.0 3 | D19-4-S2
ebdhagcf 77.6 3 | D29-4-S2 ebidhagcf 50.0 3 | D11-1-S2
ebdhagcf 76.6 3 | D22-2-S2 ebidhagcf 50.0 3| D9-3-S2
ebidhagef 75.0 3 | D19-2-S2 ebidhagcf 49.3 3| D5-4-S2
ebidhagef 75.0 3 | D19-6-S2 | ebidhagcf 48.3 3| D7-1-S2
ebidhagef 73.3 3 | D23-3-S2 ebidhgcf 45.0 3| D6-5-S2
ebidhagcf 72.6 3 | D22-3-S2 ebidhgcf 45.0 3| D3-2-S2
ebidhagef 71.6 3 | D26-3-S2 eidhgef 41.6 3| D6-2-S2
ebidhagef 70.0 3 | D25-1-S2 eidhgcf 41.0 3| D2-4-S2
ebidhagcf 70.0 3 | D26-7-S2 eidhgf 40.0 3 | D26-4-S2
ebidhagef 69.3 3 | D10-2-S2 eidhgf 40.0 3| DB8-2-S2
ebidhagef 69.0 3 | D15-2-S2 eidhgf 39.3 3| D5-2-S2
ebidhagef 68.3 3 | D2-3-S2- ethgf 38.3 3 | D31-5-S2
ebidhagef 68.3 3 | D20-2-S2 thgf 36.6 3 | D29-3-S2
ebidhagef 66.6 3 | D14-3-S2 thg 35.0 3| D3-1-S2
ebidhagef 65.0 3 | D24-1-S2 th 33.3 3 | D26-8-S2
ebidhagef 65.0 3 | D19-3-S2 1 30.0 2 | D27-3-S2
ebidhagef 65.0 3 | D24-3-S2
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.48 32.9 20.8 63.3 0.0028
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Sekil 3.7. Develi genotiplerinin tohum agirligi/meyve veimi.

Tomarza genotiplerinin tohum agirliklarina bakildiginda ise; T5-S1-6 genotipi 198.0
g/meyve ile ilk sirada yer alirken, T42-S1-3 ve T44-S1-2 genotipleri 10.0 g/meyve ile
son sirada yer almistir. Seymen (2010), 60 ¢ekirdek kabagi materyalinde meyve basina
tohum verimini 30.0-100.0 g elde ederken tarafimizca yapilan ¢aligmada bu 10.0 ile
198.0 g/meyve olarak bulunmustur. Bu sonug 1slah adina énemli bir sonugtur. Tomarza
orijinli popiilasyon daha verimli goriiniirken bu sonucta bu iki popiilasyonun saflik
derecelerinin farkli oldugunu da hesaba katmak gerekir ¢linkii Tomarza grubu SO

generasyonunda iken Develi grubu S1 kademesindedir.



Cizelge 3.29. Tomarza genotiplerinin tohum agirlig1.
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Duncan Tf)hurj] . Duncan T9hu[n .
Gruplamasi Zgrltl‘gg)l N Genotip Gruplamasi “;grltrgg)l N Genotip
a 198.0 1| T5-S1-6 | kejsidghprognmfl 90.0 1| T31-S1-3
ba 185.0 1| T45-S1-2 | kejsidghprognmfl 90.0 1| T18-S1-6
bac 170.0 1| T2-S1-3 | kejsidghprognmfl 90.0 1| T16-S1-2
bac 170.0 1| T8-S1-5 | kejsidghprognmfl 90.0 1| T43-S1-5
bdac 160.0 1| T21-S1-2 | kejsidghprognmfl 90.0 1| T20-S1-7
bdac 160.0 1| T40-S1-4 | kejsidghprognmfl 90.0 1| T45-S1-5
ebdac 155.0 1| T9-S1-8 | kejsidghprognmfl 90.0 1| T55-S1-5
ebdac 155.0 1] T9-S1-10 | kejsidghprognmfl 90.0 1| T33-S1-4
ebdac 155.0 1| T9-S1-9 | kejsidghprogntmfl 90.0 1| T31-S1-6
ebdacf 145.0 1| T54-S1-7 |kejstudghprogntmfl 90.0 1| T1-S1-2
ebdagcf 145.0 1| T53-S1-5 | kejsiudghprogntmfl 90.0 1| T8-81-2
ebdhagcf 135.0 1| T40-S1-7 | kejstughprogntmfl 85.0 1| Ti18-S1-9
ebdhagcf 135.0 1| T40-S1-2 | kejstughprogntmfl 85.0 1| T28-S1-6
ebidhagef 133.0 1| T29-S1-7 | kejsiughprogntmfl 85.0 1| T17-S1-2
ejbidhagef 130.0 1| T53-S1-3 | kejsiughprogntmfl 85.0 1| T34-S1-3
ejbidhagef 128.0 1| T20-S1-2 | kejstughprogntmfl 85.0 1| T44-S1-3
ejbidhagcf 128.0 1| T53-S1-2 | kejsiughprogntmfl 85.0 1| T48-S1-4
kejbidhagcf 125.0 1| T38-S1-1 | kejsiughprogntmfl 85.0 1| T8-81-9
kejbidhagcef 125.0 1| T18-S1-4 | kejsiughprogntmfl 85.0 1| T25-S1-5
kejbidhagcf 123.0 1| T5-S1-1 | kejstughprogntmfl 85.0 1| T21-S1-8
kejbidhagcfl 120.0 1| T29-S1-4 | kejsiughprogntmfl 83.5 2| T35-S1-1
kejbidhagcfl 120.0 1| T41-S1-1 | kjstughprogntmfl 83.0 1| T34-S1-1
kejbidhagcfl 120.0 1| T43-S1-3 | kjsiughprogntmfl 83.0 1| T14-S1-5
kejbidhagcfl 120.0 1| T57-S1-1 | kjsiughprogntmfl 80.0 1| T55-S1-1
kejbidhagcfl 120.0 1| T28-S1-3 | kjsughprogntmfl 80.0 1| T46-S1-1
kejbidhagemfl 116.0 1| T24-S1-7 | kjsiughprogntmfl 80.0 1| T36-S1-5
kejbidhagemfl 115.0 1| T30-S1-2 | kjsiughprogntmfl 80.0 1| T16-S1-5
kejbidhagemfl 115.0 1| T54-S1-3 | kjsughprogntmfl 80.0 1| T24-S1-4
kejbidhagemfl 115.0 1| T44-S1-5 | kjsughprogntmfl 75.0 1| T51-S1-3
kejbidhagemfl 115.0 1| T47-S1-4 | Kjsiughprogntmfl 75.0 1| T51-S1-2
kejbidhagemfl 115.0 1| T30-S1-1 | kjstughprogntml 75.0 1| T22-S1-7
kejbidhagemfl 115.0 1| T1-81-3 kjstughprontml 75.0 1| T17-S1-4
kejbidhagemfl 115.0 1| T32-S1-2 kjstughprontml 73.0 1| T27-S1-4
kejbidhagemfl 115.0 1] T30-S1-3 | kjsiughprontml 73.0 1| T47-S1-2
kejbidhagnemfl 115.0 1| T33-S1-5 kjstughprontml 70.0 1| T14-S1-6
kejbidhagnemfl 112.0 1| T48-S1-1 kjstughprontml 70.0 1| T38-S1-4
kejbidhaognemfl 110.0 1| T45-S1-1 kjsiughprontml 70.0 1| T56-S1-8
kejbidhpaogncmfl 110.0 1| T36-S1-3 kjstughprontml 70.0 1| T48-S1-3
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Duncan Tohum . Duncan Tohum .

Gruplamas: aglrgg)l ort |[N| Genotip Gruplamas: agnrzgg)l ort |[N| Genotip
kejbidghpaognemfl 110.0 1| T39-S1-2 kjstughprontml 68.0 1| T10-S1-3
kejbidghpaognemfl 110.0 1| T10-S1-5 kjstugprontml 65.0 1| T41-S1-5
kejbidghpognemfl 110.0 1| T20-S1-1 kjstugprontml 65.0 1| T25-S1-3
kejbidghpognemfl 110.0 1| T43-S1-4 kjstugprontml 65.0 1| T57-S1-5
kejbidghpognemfl 110.0 1| T42-S1-9 kjsugprontml 65.0 1| T41-S1-2
kejbidghpognemfl 105.0 1| T10-S1-9 kjsugprontml 65.0 1| T38-S1-3
kejbidghpogncmfl 105.0 3| T4-S1-1- kjsugprontml 65.0 1| T24-S1-5
kejbidghpogncmfl 105.0 1| T33-S1-7 kjsugprontml 65.0 1] T2-S1-5
kejbidghpognemfl 105.0 1| T34-S1-2 ksugprontml 60.0 1| T57-S1-4
kejbidghpognemfl 105.0 1| T25-S1-8 ksugprontml 60.0 1| T36-S1-6
kejbidghpognemfl 103.0 1| T56-S1-9 sugprontml 55.0 1| T27-S1-6
kejbidghpognemfl 103.0 1| T55-81-3 sugprontml 55.0 1| T56-S1-7
kejbidghprognemfl 103.0 1| T51-S1-6 sugprontmi 55.0 1| T11-S1-5
kejsidghprognemfl 100.0 1| T35-S1-6 sugprontml 55.0 1| T28-S1-5
kejsidghprogncmfl 100.0 1| T1-S1-1 sugprontm 50.0 1| T11-S1-1
kejsidghprogncmfl 100.0 1| T11-81-2 sugprontm 50.0 1| T17-S1-1
kejsidghprognemfl 100.0 1| T29-S1-5 sugpront 45.0 1| T39-S1-1
kejsidghprognemfl 100.0 1| T31-S1-2 sugprot 40.0 1| T16-S1-4
kejsidghprognemfl 100.0 1| T32-S1-5 sugprot 40.0 1| T21-S1-4
kejsidghprognemfl 100.0 1| T2-S1-10 suqprt 40.0 1| T14-S1-1
kejsidghprognemfl 98.0 1| T47-S1-6 sugrt 40.0 1| T46-S1-3
kejsidghprognemfl 95.0 1| T39-S1-4 surt 30.0 1| T37-S1-1
kejsidghprognemfl 95.0 1| T22-S1-1 sut 30.0 1| T37-S1-7
kejsidghprognemfl 95.0 1| T22-S1-2 sut 30.0 1| T37-S1-2
kejsidghprognemfl 95.0 1| T27-S1-1 sut 30.0 1| T42-S1-6
kejsidghprognemfl 93.0 1| T32-S1-8 ut 10.0 1| T42-S1-3
kejsidghprognemfl 93.0 1| T54-S1-5 u 10.0 1| T44-S1-2
kejsidghprognmfl 90.0 1| T5-S1-2

R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.98 30.9 29.1 94.1 0.4706
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Sekil 3.8. Tomarza genotiplerinin tohum agirligi/meyve veimi.

3.16. Tohum indeksi

Meyvelerden ¢ikarilan tohumlar dijital kumpas yardimiyla en ve boy Ol¢timleri alinip,
birbirine oranlartyla tohum indeksi elde edilmistir. Bu kriteri ¢alismamizda
eklememizin sebebi; ¢erezlik kabakta fiyat tohumlarin en/boy oranlarinda en olarak 10-
12 mm olan ve elek iistii kalan dedigimiz tohumlarin fiyat olarak daha yiiksek oldugu ve
piyasada digerlerine gore daha ¢ok tercih edilmesiyle alakalidir. Develi genotiplerine
bakildiginda D33-S2-1 genotipi 2.59 ile ilk sirada yer alirken, D12-3-S2 genotipi 2.26
ile takip etmistir. Tohum indeksi bakimidan en sonda ise D9-2-S2- genotipi 1.53 yer

almustir.




Cizelge 3.30. Develi genotiplerinin tohum indeksi.

Duncan .T°h“”! . Duncan .T°h“”.‘ .
indeksi | N | Genotip indeksi | N | Genotip
Gruplamasi ort Gruplamasi ort
a 2.59 1| D33-S2-1 | ognjmfleikh 1.77 3 | D17-2-S2
b 2.26 3 | D12-3-S2 | ognjmfleikh 1.76 3 | D5-4-S2
b 2.24 1| D33-S2-8 | ognjmfleikh 1.76 3 | D22-2-S2
ch 2.11 3 | D25-4-S2 | ognjmfleikh 1.76 3 | D15-2-S2
chd 2.11 3 | D17-1-S2 | ognjmfleikh 1.75 3 | D26-8-S2
ced 1.97 3 | D7-1-S2- | ognjmfleikh 1.75 3 | D23-1-S2
cfed 1.95 3 | D19-5-S2 | ognjmfleikh 1.75 3 | D19-6-S2
cfed 1.94 3 | D1-3-S2 | ognjmfleikh 1.75 3| D3-1-S2
gcfed 1.94 3 | D15-1-S2 | ognjmfleikh 1.75 3 | D9-3-S2
gcfedh 1.92 3 | D14-3-S2 | ognjmfleikh 1.75 3| D7-2-S2
gcfeidh 1.90 3 | D30-3-S2 | ognjmfleikh 1.75 3 | D8-2-S2
gcfeidh 1.90 1 | D33-S2-9 | ognjmfleikh 1.74 3 | D10-1-S2
gcfeidh 1.89 3 | D21-3-S2 | ognjmfleikh 1.74 3 | D14-5-S2
gcfeidh 1.88 3 | D10-2-S2 | ognjmfleikh 1.74 3 | D19-2-S2
gcfeidh 1.88 3 | D25-5-S2 | ognjmfleikh 1.73 3 | D4-1-S2
gcfeidh 1.88 2 | D27-3-S2 | ognjmfleikh 1.73 3 | D29-3-S2
gjfeidh 1.87 3 | D20-2-S2 | ognjmflikh 1.71 3 | D26-4-S2
gjfeih 1.87 3| D5-2-S2 | ognjmflikh 1.71 3 | D16-1-S2
gjfeikh 1.86 3 | D26-7-S2 | ognjmlikh 1.70 3 | D26-3-S2
gjfeikh 1.85 3 | D19-3-S2 | ognjmlikh 1.70 3 | D31-5-S2
gjfleikh 1.84 3| D7-4-S2 onjmlikh 1.69 3 | D24-3-S2
gjmfleikh 1.82 3 | D24-2-S2 | onjmlikh 1.69 3 | D3-2-S2
gjmfleikh 1.82 3 | D6-3-S2 onjmlikh 1.68 3 | D18-4-S2
gjmfleikh 1.81 3 | D29-5-S2 | onjmlikh 1.68 3 | D25-1-S2
gnjmfleikh 1.81 3 | D6-5-S2 onjmlikh 1.67 3| D2-3-S2
gnjmfleikh 1.80 3 | D29-4-S2 onjmlik 1.67 3 | D19-4-S2
gnjmfleikh 1.80 3 | D24-1-S2 onjmlk 1.63 3 | D6-2-S2
gnjmfleikh 1.80 3 | D11-1-S2 onmlk 1.61 3 | D13-3-S2
gnjmfleikh 1.79 3 | D22-3-S2 onml 1.60 3 | D32-2-S2
gnjmfleikh 1.79 3 | D23-3-S2 onm 1.59 3| D2-4-S2
ognjmfleikh 1.78 3 | D3-5-S2 onm 1.58 3| D2-1-S2
ognjmfleikh 1.78 3 | D10-3-S2 on 1.56 3 | D28-2-S2
ognjmfleikh 1.77 3| D5-1-S2 0 1.53 3| D9-2-S2
ognjmfleikh 1.77 3 | D25-2-S2
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
1.0 0.74 0.11 1.52 <.0001
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Tomarza genotiplerine bakildiginda ise; ilk sirada T44-S1-5 genotipi 4.01 ile gelirken,

en sonda ise T46-S1-1 genotipi 1.60 yer almistir.



Cizelge 3.31. Tomarza genotiplerinin tohum indeksi.

Duncan Gruplamasi Ortalama N Genotip
a 4.01 1 T44-S1-5

a 3.76 1 T41-S1-1

a 3.76 1 T44-S1-3

b 2.79 1 T16-S1-5

ch 2.76 1 T31-S1-2

chd 2.75 1 T56-S1-9

cebd 2.67 1 T17-S1-1
fcebd 2.64 1 T24-S1-7
fcebdg 2.57 1 T43-S1-4
fcehdg 2.46 1 T44-S1-2
fcehidg 2.44 1 T57-S1-1
fehidg 2.43 1 T47-S1-2
fehig 2.42 1 T41-S1-5
fijehig 2.41 1 T38-S1-1
fijehig 2.41 1 T51-S1-6
fjehikg 2.39 1 T51-S1-3
fijehikg 2.39 1 T51-S1-2
fijehikg 2.39 1 T14-S1-6
fjlhikg 2.36 1 T42-S1-9
fjlhikg 2.35 1 T42-S1-6
fjlhikg 2.34 1 T43-S1-3
mjlhikg 2.33 1 T42-S1-3
mjlnhikg 2.33 1 T41-S1-2
mjlnhikg 2.33 1 T29-S1-4
mjolnhikg 2.32 1 T54-S1-3
mjolnhikp 2.28 1 T55-S1-5
mjolnhikp 2.28 1 T34-S1-1
mgqjolnhikp 2.28 1 T1-S1-3
rmgjolnhikp 2.26 1 T38-S1-4
rmgqjolnhikps 2.24 1 T53-S1-5
rmqjolnhiktps 2.22 1 T29-S1-5
rmqjolnuiktps 2.17 1 T1-S1-1
rmgjolnuvktps 2.13 1 T54-S1-7
rmgwolnuvkips 2.12 1 T55-51-3
rmgwolnuvkips 2.11 1 T25-S1-5
rmgwolnuvxtps 2.10 1 T47-S1-4
rmgwolnuvyxtps 2.09 1 T17-S1-4
rmgwolnuvyxtps 2.09 1 T45-S1-1
rmgwoznuvyxtps 2.06 1 T20-S1-1
ragwoznuvyxtps 2.05 1 T47-S1-6
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Duncan Gruplamasi Ortalama N Genotip
ragwozbuvyxtps 2.04 1 T38-S1-3
ragqwozbuvyxtps 2.04 1 T28-S1-3
ragwczbuvyxtps 2.01 1 T33-S1-5
ragwczbuvyxtds 1.99 1 T34-S1-2

rawczbuvyxtds 1.99 1 T56-S1-7
raewczbuvyxtds 1.98 1 T27-S1-4
raewczbufvyxtds 1.98 1 T20-S1-7
aewczbufvyxtds 1.98 1 T36-S1-6
gaewczbufvyxtds 1.97 1 T53-S1-3
gaewczbufvyxtdh 1.96 1 T31-S1-6
gaewczbufvyxtdh 1.95 1 T20-S1-2
gaewczbiufvyxjdh 1.95 1 T11-S1-1
gaewczkbiufvyxjdh 1.94 1 T46-S1-2
gaewclzkbiufvyxjdh 1.94 2 T35-S1-1
gaewmclzkbrufvyxjdh 1.94 1 T32-S1-8
gaewmclzkbrufvyxjdh 1.94 1 T48-S1-1
gaenwmclzkbiufvyxjdh 1.93 1 T32-S1-5
gaenwmclzkbiufvyxjdh 1.92 1 T32-S1-2
gaenwmclzkbiufvyxjdh 1.92 1 T10-S1-9
gaenwmclzkbifvyxjdh 1.92 1 T30-S1-1
gaenwmclzkbifvyxjdh 1.92 1 T30-S1-3
gaenwmclzkbifvyxjdh 1.92 1 T30-S1-2
gaenwmclzkbiofvyxjdh 1.91 1 T53-S1-2
gaenwmclzkbiofvyxjdh 1.90 1 T27-S1-1
gapenwmclzkbiofvyxjdh 1.89 1 T24-S1-4
ggapenwmeclzkbiofvyxjdh 1.89 1 T24-S1-5
ggapenwmclzkbiofryxjdh 1.88 1 T55-S1-1
gqapenwmclzkbiofryxjdh 1.88 1 T39-S1-4
ggapenwmclzkbiofryxjdh 1.88 1 T28-S1-6
ggapensmclzkbiofryxjdh 1.86 1 T8-S1-5
gqapensmclzkbiofryxjdh 1.86 1 T18-S1-9
gqapensmclzkbiofryxjdh 1.86 1 T17-S1-2
gqapensmclzkbiofryxjdh 1.86 1 T39-S1-1
gqapensmclzkbiofryjdh 1.86 1 T35-S1-6
gqapensmclzkbiofrytjdh 1.86 1 T54-S1-5
gqapensmclzkbiofrtjdh 1.85 1 T33-S1-4
ggapensmclzkbiofrtjdh 1.85 1 T21-S1-2
gqapensmclzkbiofrtjdh 1.85 1 T1-S1-2
gqapensmclzkbiofrtjdh 1.85 1 T2-S1-3
ggapensmclzkbiofrtjdh 1.85 1 T56-S1-8
ggapensmclzkbiofrtjdh 1.84 1 T48-S1-3




Duncan Gruplamasi Ortalama N Genotip
ggapensmclzkbiofrutjdh 1.84 3 T4-S1-1-
ggapensmclzkbiofrutjdh 1.84 1 T33-S1-7

ggapensmclkbiofrutjdh 1.83 1 T14-S1-1
gqapensmclvkbiofrutjdh 1.83 1 T18-S1-4
gqpensmclvkbiofrutjdh 1.82 1 T5-S1-2
gqpensmclvkbiofrutjdh 1.82 1 T11-S1-5
gqpensmclvkbiofrutjdh 1.82 1 T25-S1-8
ggpensmclvkbiofrutjdh 1.82 1 T39-S1-2
ggpensmclvkiofrutjdh 1.81 1 T2-S1-10
gqgpensmclvkiofrutjdh 1.81 1 T27-S1-6
ggpensmclvkiofrutjdh 1.81 1 T28-S1-5
ggpensmclvkiofrutjdh 1.81 1 T16-S1-4
ggpensmclvkiofrutjdh 1.80 1 T11-S1-2
ggpensmclvkiofrutjdh 1.80 1 T21-S1-4
ggpensmclvkiofrutjdh 1.80 1 T45-S1-2
gqpensmlvkiofrutjdh 1.78 1 T46-S1-3
ggpensmlvkiofrutjdh 1.78 1 T21-S1-8
gqpensmlvkiofrutjh 1.77 1 T48-S1-4
ggpnsmlvkiofrutjh 1.76 1 T5-S1-1
ggpnsmlvkiorutjh 1.76 1 T10-S1-5
gpnsmlvkiorutjh 1.75 1 T29-S1-7
gpnsmlvkiorutjh 1.75 1 T57-S1-4
gpnsmlvkiorutjh 1.75 1 T22-S1-1
gpnsmlvkiorutj 1.74 1 T36-S1-5
gpnsmlvkorutj 1.73 1 T14-S1-5
gpnsmivkorutj 1.73 1 T5-S1-6
gpnsmivkorutj 1.73 1 T45-S1-5
gpnsmlvkorut 1.73 1 T2-S1-5
gpnsmlvorut 1.73 1 T18-S1-6
gpnsmvorut 1.73 1 T57-S1-5
gpnsmvorut 1.73 1 T34-S1-3
gpnsvorut 1.72 1 T22-S1-2
gpnsvorut 1.72 1 T22-S1-7
gpnsvorut 1.72 1 T25-S1-3
gpsvorut 1.70 1 T9-S1-8
gpsvorut 1.70 1 T9-S1-10
gpsvorut 1.70 1 T9-S1-9
gpsvrut 1.68 1 T10-S1-3
gpsvrut 1.68 1 T16-S1-2
gsvrut 1.67 1 T40-S1-4
svrut 1.67 1 T36-S1-3
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Duncan Gruplamasi Ortalama N Genotip
svut 1.66 1 T8-S1-9
vut 1.64 1 T8-S1-2
vut 1.61 1 T31-S1-3

Y 1.60 1 T46-S1-1
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.99 3.83 0.07 2.02 0.0104

3.17. Tohum Rengi

Calismada 3 farkli ton (agik krem, krem ve koyu krem) olarak gruplandirilip puanlama

sistemine dahil edilmistir. Istenilen dzellikler UPOV kriterlerine gore ve piyasadaki

pazar durumuna gore bakildiginda tohum rengi olarak agik krem tercih edilmektedir.
Develi genotiplerine bakildiginda, D2-1-S2-9, D2-3-S2-3, D2-3-S2-4, D2-3-S2-5, D2-
4-S2-1, D2-4-S2-2, D2-4-S2-9, D3-2-S2-1, D4-1-S2-8, D12-3-S2-4, D12-3-S2-5 ve

D22-2-S2-4 genotipleri acik krem renkli iken, tercih edilmeyen koyu krem renkli olan
genotipler; D3-5-S2-7, D5-1-S2-1, D5-1-S2-2, D9-3-S2-10, D10-2-S2-4, D14-5-S2-5,
D17-2-S2-7, D22-2-S2-3 genotipleridir.




Cizelge 3.32. Develi genotiplerinin tohum rengi.

Genotipler Tohum Rengi Genotipler Tohum Rengi Genotipler Tohum Rengi
D1-3-S2-1 Krem D9-3-S2-10 Koyu Krem D22-2-S2-1 Krem
D1-3-S2-3 Acik Krem D10-2-S2-4 Koyu Krem D22-2-S2-2 Krem
D1-3-S2-4 Krem D10-2-S2-5 Acik Krem D22-2-S2-3 Koyu Krem
D1-3-S2-5 Krem D10-2-S2-8 Koyu Krem D22-2-S2-4 Acik Krem
D1-3-S2-6 Krem D10-2-S2-9 Krem D22-2-S2-5 Krem
D2-1-S2-5 Krem D12-3-S2-2 Krem D22-2-S2-7 Krem
D2-1-S2-8 Krem D12-3-S2-3 Krem D22-2-S2-8 Koyu Krem
D2-1-S2-9 Ac¢ik Krem D12-3-S2-4 Acik Krem D22-2-S2-9 Koyu Krem
D2-1-S2-10 Krem D12-3-S2-5 Acik Krem D22-3-S2-1 Koyu Krem
D2-3-S2-2 Krem D12-3-S2-6 Krem D22-3-S2-2 Koyu Krem
D2-3-S2-3 Agik Krem D12-3-S2-7 Krem D22-3-S2-4 Koyu Krem
D2-3-S2-4 Acik Krem D14-3-S2-4 Krem D22-3-S2-5 Krem
D2-3-S2-5 Acik Krem D14-3-S2-5 Acik Krem D22-3-S2-10 Krem
D2-3-S2-9 Krem D14-3-S2-6 Agik Krem D23-1-S2-2 Krem
D2-4-S2-1 Acik Krem D14-3-S2-9 Acik Krem D23-1-S2-4 Krem
D2-4-S2-2 Acik Krem D14-3-S2-10 Krem D23-1-S2-9 Koyu Krem
D2-4-S2-3 Krem D14-5-S2-2 Krem D23-3-S2-2 Krem
D2-4-S2-7 Krem D14-5-S2-3 Krem D23-3-S2-6 Ac¢ik Krem
D2-4-S2-9 Acik Krem D14-5-S2-5 Koyu Krem D23-3-S2-7 Krem
D3-2-S2-1 Acik Krem D14-5-S2-6 Krem D24-1-S2-1 Koyu Krem
D3-2-S2-2 Ac¢ik Krem D14-5-S2-8 Agik Krem D24-1-S2-2 Krem
D3-2-S2-3 Krem D14-5-S2-10 Koyu Krem D24-1-S2-4 Krem
D3-2-S2-4 Acik Krem D15-1-S2-1 Koyu Krem D24-1-S2-5 Krem
D3-2-52-5 Acik Krem D15-1-S2-3 Krem D24-1-S2-6 Koyu Krem
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Genotipler Tohum Rengi Genotipler Tohum Rengi Genotipler Tohum Rengi
D3-2-52-6 Krem D15-1-S2-6 Krem D24-1-S2-9 Krem
D3-2-S2-8 Acik Krem D15-1-S2-9 Krem D24-3-S2-1 Koyu Krem
D3-5-S2-1 Acik Krem D16-1-S2-4 Acik Krem D24-3-S2-2 Koyu Krem
D3-5-S2-7 Koyu Krem D16-1-S2-5 Acik Krem D24-3-S2-6 Krem
D3-5-S2-8 Krem D16-1-S2-8 Krem D24-3-S2-7 Krem
D3-5-S2-9 Krem D16-1-S2-10 Acik Krem D25-2-S2-3 Krem
D3-5-52-10 Krem D17-1-S2-2 Acik Krem D25-2-S2-4 Krem
D4-1-S2-3 Krem D17-1-S2-3 Acik Krem D25-2-S2-7 Koyu Krem
D4-1-S2-5 Krem D17-1-S2-4 Krem D25-2-S2-8 Krem
D4-1-S2-7 Krem D17-2-S2-1 Acik Krem D25-2-S2-10 Krem
D4-1-S2-8 Acik Krem D17-2-S2-4 Acik Krem D25-5-S2-3 Krem
D4-1-S2-10 Acik Krem D17-2-S2-7 Koyu Krem D25-5-S2-5 Acik Krem
D5-1-S2-1 Koyu Krem D17-2-S2-8 Krem D25-5-S2-6 Krem
D5-1-S2-2 Koyu Krem D18-4-S2-1 Koyu Krem D25-5-52-8 Krem
D5-1-S2-6 Krem D18-4-S2-4 Krem D26-3-S2-4 Koyu Krem
D5-1-S2-8 Acik Krem D18-4-S2-5 Koyu Krem D26-3-S2-8 Koyu Krem
D5-1-S2-10 Krem D18-4-S2-9 Koyu Krem D26-3-S2-9 Acik Krem
D5-2-S2-1 Krem D19-2-S2-1 Krem D26-4-S2-3 Krem
D5-2-S2-3 Koyu Krem D19-2-S2-4 Acik Krem D26-4-S2-4 Krem
D5-2-S2-4 Krem D19-2-S2-8 Krem D26-4-S2-5 Koyu Krem
D5-2-S2-5 Koyu Krem D19-2-S2-10 Krem D26-4-S2-6 Koyu Krem
D5-4-S2-2 Krem D19-3-S2-2 Koyu Krem D26-4-S2-7 Acik Krem
D5-4-S2-3 Koyu Krem D19-3-S2-3 Krem D26-4-S2-8 Krem
D5-4-S2-4 Koyu Krem D19-3-S2-4 Koyu Krem D26-4-S2-9 Acik Krem
D5-4-S2-5 Koyu Krem D19-3-S2-5 Koyu Krem D26-4-S2-10 Krem
D5-4-S2-7 Krem D19-3-S2-6 Koyu Krem D27-3-S2-1 Krem
D5-4-52-8 Krem D19-3-S2-7 Krem D27-3-S2-4 Koyu Krem
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Genotipler Tohum Rengi Genotipler Tohum Rengi Genotipler Tohum Rengi
D6-3-S2-1 Acik Krem D19-3-S2-8 Koyu Krem D27-3-S2-5

D6-3-S2-2 Krem D19-3-S2-10 Koyu Krem D27-3-S2-6 Acik Krem
D6-3-S2-3 Acik Krem D19-4-S2-1 Acik Krem D28-2-S2-1 Krem
D6-3-S2-4 Acik Krem D19-4-S2-2 Krem D28-2-S2-4 Koyu Krem
D6-3-S2-5 Krem D19-4-S2-3 Acik Krem D28-2-S2-6 Koyu Krem
D6-3-S2-6 Koyu Krem D19-4-S2-4 Acik Krem D28-2-S2-7 Koyu Krem
D6-3-S2-9 Koyu Krem D19-4-S2-5 Agik Krem D28-2-52-9 Koyu Krem
D6-5-S2-2 Krem D19-4-S2-6 Krem D28-2-S2-10 Krem
D6-5-S2-4 Krem D19-4-S2-7 Krem D29-3-S2-1 Acik Krem
D6-5-S2-7 Acik Krem D19-4-S2-8 Krem D29-3-S2-2 Acik Krem
D6-5-S2-9 Krem D19-4-S2-10 Krem D29-3-S2-3 Krem
D7-1-S2-1 Agik Krem D19-5-S2-1 Krem D29-3-S2-7 Koyu Krem
D7-1-S2-2 Krem D19-5-S2-2 Acik Krem D29-3-S2-10 Krem
D7-1-S2-10 Krem D19-5-S2-3 Krem D29-4-S2-1 Krem
D7-2-S2-2 Koyu Krem D19-5-S2-4 Krem D29-4-S2-2 Krem
D7-2-S2-3 Koyu Krem D19-5-S2-5 Krem D29-4-S2-3 Krem
D7-2-S2-4 Acik Krem D19-5-S2-7 Acik Krem D29-4-S2-5 Krem
D7-2-S2-6 Koyu Krem D19-5-S2-8 Krem D29-4-S2-6 Krem
D7-2-S2-8 Koyu Krem D19-5-S2-9 Krem D29-4-S2-8 Krem
D7-2-S2-9 Krem D19-5-S2-10 Agik Krem D29-4-S2-10 Krem
D7-2-S2-10 Krem D19-6-S2-2 Krem D29-5-S2-2 Krem
D8-2-S2-3 Krem D19-6-S2-5 Krem D29-5-S2-3 Ac¢ik Krem
D8-2-S2-4 Koyu Krem D19-6-S2-7 Krem D29-5-S2-5 Krem
D8-2-S2-5 Acik Krem D20-2-S2-1 Koyu Krem D29-5-S2-9 Krem
D8-2-S2-6 Krem D20-2-S2-8 Krem D30-3-S2-3 Krem
D8-2-S2-7 Krem D20-2-S2-10 Krem D30-3-S2-7 Krem
D8-2-52-8 Koyu Krem D21-3-S2-1 Koyu Krem D30-3-S2-8 Krem
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Genotipler Tohum Rengi Genotipler Tohum Rengi Genotipler Tohum Rengi
D8-2-S2-10 Koyu Krem D21-3-S2-2 Krem D30-3-S2-10 Krem
D9-2-S2-1 Koyu Krem D21-3-S2-3 Krem D31-5-S2-1 Krem
D9-2-S2-4 Acik Krem D21-3-S2-4 Koyu Krem D31-5-S2-2 Koyu Krem
D9-2-S2-5 Krem D21-3-S2-5 Koyu Krem D31-5-S2-4 Koyu Krem
D9-2-S2-8 Krem D21-3-S2-6 Krem D31-5-S2-7 Krem
D9-2-S2-9 Krem D21-3-S2-7 Koyu Krem D31-5-S2-10 Acik Krem
D9-3-S2-2 Krem D21-3-S2-8 Koyu Krem D33-S2-1 Krem
D9-3-S2-5 Krem D21-3-S2-9 Koyu Krem D33-S2-8 Krem
D9-3-S2-7 Koyu Krem D21-3-S2-10 Krem D33-S2-9 Krem
D9-3-S2-8 Koyu Krem

Tomarza gentiplerine bakildiginda istenien 6zellik olarak agik krem renkli olan genotipler; T1-S1-2, T1-S1-6, T2-S1-10, T4-S1-1-6, T5-S1-1,
T25-S1-8, T29-S1-5, T31-S1-3, T48-S1-1, T53-S1-3, T55-S1-9 ve T57-S1-5 genotipleri olurken, koyu krem olan genotipler; T2-S1-3, T8-S1-5,
T10-S1-5, T20-S1-7, T21-S1-10, T32-S1-9, T34-S1-2, T39-S1-9, T43-S1-3, T43-S1-7, T43-S1-8, T46-S1-3, T47-S1-10’dir.
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Cizelge 3.33. Tomarza genotiplerinin tohum rengi.

Genotipler Tohum Rengi Genotipler Tohum Rengi Genotipler Tohum Rengi
T1-S1-1 Krem T24-S1-10 Krem T42-S1-9 Acik Krem
T1-S1-2 Agik Krem T25-S1-3 Krem T43-S1-3 Koyu Krem
T1-S1-3 Krem T25-S1-5 Krem T43-S1-4 Acik Krem
T1-S1-6 Acik Krem T25-S1-8 Acik Krem T43-S1-5 Acik Krem
T1-S1-7 Krem T27-S1-1 Krem T43-S1-7 Koyu Krem
T1-S1-8 Krem T27-S1-4 Krem T43-S1-8 Koyu Krem
T1-S1-10 Krem T27-S1-6 Krem T44-S1-2 Acik Krem
T2-S1-3 Koyu Krem T27-S1-7 Krem T44-S1-3 Krem
T2-S1-5 Krem T29-S1-4 Krem T44-S1-5 Koyu Krem
T2-S1-10 Acik Krem T29-S1-5 Acik Krem T44-S1-6 Acik Krem

T4-S1-1-2 Krem T29-S1-7 Krem T45-S1-2 Koyu Krem

T4-S1-1-6 Acik Krem T31-S1-2 Krem T45-S1-5 Krem

T4-S1-1-7 Acik Krem T31-S1-3 Acik Krem T45-S1-10 Acik Krem

T4-S1-1-8 Krem T31-S1-6 Krem T46-S1-1 Acik Krem
T5-S1-1 Acik Krem T32-S1-2 Krem T46-S1-2 Koyu Krem
T5-S1-2 Acik Krem T32-S1-5 Acik Krem T46-S1-3 Koyu Krem
T5-S1-6 Acik Krem T32-S1-8 Krem T46-S1-5 Koyu Krem
T8-S1-2 Krem T32-S1-9 Koyu Krem T46-S1-7 Acik Krem
T8-S1-5 Koyu Krem T32-S1-10 Krem T46-S1-8 Acik Krem
T8-S1-9 Krem T33-S1-4 Acik Krem T46-S1-9 Krem
T10-S1-3 Krem T33-S1-5 Krem T47-S1-2 Acik Krem
T10-S1-5 Koyu Krem T33-S1-7 Acik Krem T47-S1-4 Koyu Krem
T10-S1-9 Krem T33-S1-8 Krem T47-S1-6 Acgik Krem
T11-S1-1 Agik Krem T34-S1-1 Krem T47-S1-8 Koyu Krem
T11-S1-2 Krem T34-S1-2 Koyu Krem T47-S1-9 Krem
T11-S1-5 Koyu Krem T34-S1-3 Acik Krem T47-S1-10 Koyu Krem
T14-S1-5 Acik Krem T34-S1-6 Acik Krem T48-S1-1 Acik Krem
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Genotipler Tohum Rengi Genotipler Tohum Rengi Genotipler Tohum Rengi
T14-S1-6 Krem T34-S1-7 Krem T48-S1-3 Acik Krem
T14-S1-10 Acik Krem T36-S1-3 Koyu Krem T48-S1-4 Acik Krem
T16-S1-2 Krem T36-S1-5 Krem T48-S1-6 Koyu Krem
T16-S1-4 Acik Krem T36-S1-6 Krem T48-S1-8 Krem
T16-S1-5 Krem T36-S1-8 Koyu Krem T53-S1-2 Krem
T16-S1-9 Koyu Krem T38-S1-1 Krem T53-S1-3 Acik Krem
T17-S1-1 Krem T38-S1-3 Krem T53-S1-5 Krem
T17-S1-2 Krem T38-S1-4 Krem T53-S1-7 Acik Krem
T17-S1-4 Krem T38-S1-7 Acik Krem T53-S1-10 Koyu Krem
T17-S1-6 Acik Krem T38-S1-9 Krem T54-S1-3 Krem
T17-S1-10 Krem T39-S1-1 Krem T54-S1-5 Krem
T18-S1-4 Krem T39-S1-2 Krem T54-S1-7 Krem
T18-S1-6 Krem T39-S1-4 Krem T54-S1-8 Krem
T18-S1-9 Acik Krem T39-S1-5 Krem T55-S1-1 Acik Krem
T20-S1-2 Krem T39-S1-6 Koyu Krem T55-51-3 Krem
T20-S1-7 Koyu Krem T39-S1-8 Krem T55-S1-5 Koyu Krem
T20-S1-10 Krem T39-S1-9 Koyu Krem T55-S1-6 Krem
T21-S1-2 Agik Krem T41-S1-1 Koyu Krem T55-S1-7 Krem
T21-S1-4 Krem T41-S1-2 Krem T55-S1-9 Acik Krem
T21-S1-8 Agik Krem T41-S1-5 Krem T55-S1-10 Koyu Krem
T21-S1-9 Acik Krem T41-S1-7 Koyu Krem T57-S1-1 Koyu Krem
T21-S1-10 Koyu Krem T41-S1-8 Agik Krem T57-S1-4 Krem
T24-S1-4 Krem T41-S1-9 Koyu Krem T57-S1-5 Acik Krem
T24-S1-5 Krem T41-S1-10 Koyu Krem T57-S1-6 Krem
T24-S1-7 Krem T42-S1-3 Krem T57-S1-7 Krem
T24-S1-8 Acik Krem T42-S1-6 Acik Krem T57-S1-9 Koyu Krem
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3.18. 1000 Tohum Agirhg:

Develi genotiplerinde 1000 tohum agirhigr 6zelligi bakimindan ilk sirada 314.419 ile
D24-3-S2 genotipi olurken onu 305.56 g ile D33-S2-9 ve 303.35 g ile D3-2-S2- takip
etmektedir. En son sirada ise; 146.38 g ile D8-2-S2- ve 143.20 g ile D12-3-S2 gelmistir.

Cizelge 3.34. Develi genotiplerinin 1000 tohum agirhigi.

Duncan 1000 tohum . Duncan 1000 tohum .
Gruplamasi | agirhg (g) N | Genotip Gruplamasi | agirhg (g) N'| Genotip
a 314.41 3 | D24-3-S2 ebdagcf 213.55 2 | D27-3-S2
ba 305.56 1 | D33-S2-9 ebdagcf 213.41 3 | D26-7-S2
bac 303.35 3 | D3-2-S2 ebdagcf 212.45 3 | D17-2-S2
bac 297.71 3 | D26-3-S2 ebdagcf 211.15 3 | D6-2-S2
bdac 291.84 2 | D28-2-S2 ebdagcf 209.88 3 | DA4-1-S2
ebdac 285.90 3 | D7-4-S2 ebdagcf 208.03 3 | D9-2-S2
ebdac 285.03 3 | D3-5-S2 ebdagcf 207.77 3 | D5-1-S2
ebdac 283.33 3 | D19-5-S2 ebdagcf 207.61 3 | D26-4-S2
ebdac 280.94 3 | D16-1-S2 ebdagcf 207.49 3 | D24-1-S2
ebdac 278.45 3 | D15-1-S2 ebdagcf 206.51 3 | D2-1-S2
ebdac 278.05 3 | D25-2-S2 ebdagcf 202.48 3 | D22-2-S2
ebdacf 270.52 3 | D29-5-S2 ebdagcf 201.27 3 | D19-4-S2
ebdagcf 260.85 3 | D24-2-S2 ebdagcf 200.07 3 | D23-3-S2
ebdagcf 257.62 3 | D22-3-S2 ebdagcf 198.89 3 | D31-5-S2
ebdagcf 257.04 3 | D32-2-S2 ebdagcf 198.75 3 | D25-4-S2
ebdagcf 255.25 3 | D29-4-S2 ebdagcf 196.53 3 | D14-3-S2
ebdagcf 253.06 3 | D23-1-S2 ebdagcf 193.70 3 | D30-3-S2
ebdagcf 250.84 3 | D9-3-S2 ebdagcf 193.21 3 | D10-2-S2
ebdagcf 248.63 3 | D18-4-S2 ebdagcf 192.97 3 | D11-1-S2
ebdagcf 243.35 3 | D17-1-S2 ebdgcf 192.11 3 | D6-5-S2
ebdagcf 242.18 3 | D2-3-S2 ebdgcf 190.32 3 | D10-3-S2
ebdagcf 239.95 3 | D20-2-S2 ebdgcf 190.21 3 | D3-1-S2
ebdagcf 237.78 3 | D19-6-S2 ebdgcf 189.65 3 | D10-1-S2
ebdagcf 236.13 3 | D6-3-S2 ebdgcf 187.80 3 | D5-2-S2-
ebdagcf 234.31 3 | D19-3-S2 ebdgcf 183.65 3 | D14-5-S2
ebdagcf 231.07 3 | D5-4-S2 edgcf 182.49 3 | D2-4-S2
ebdagcf 229.26 3 | D15-2-S2 edgf 174.50 1 | D33-S2-1
ebdagcf 221.70 3 | D19-2-S2 edgf 171.06 2 | D7-2-S2
ebdagcf 220.12 3 | D25-1-S2 egf 168.31 3 | D29-3-S2
ebdagcf 219.48 3 | D21-3-S2 gf 154.99 3 | D7-1-S2
ebdagcf 217.49 3 | D13-3-S2 gf 153.15 1 | D33-S2-8
ebdagcf 215.58 3 | D26-8-S2 g 146.38 3 | D8-2-S2
ebdagcf 215.22 2 | D25-5-S2 g 143.20 3 | D12-3-S2
ebdagcf 214.11 3 | D1-3-S2
R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F
0.43 24.7 55.5 223.9 0.0380
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Tomarza genotiplerinin SAS programinda 29 harften daha fazla gruplandirma ¢iktig1

i¢in calismamizda liste halinde paylasmakla birlikte, ilk siradaki genotipler sirasiyla;
474.45 g ile T39-S1-6, 429.69 g ile T10-S1-5, 428.09 g ile T53-S1-2 genotipleri
olurken, son sirada ise; 144.93 g ile T44-S1-2, 132.45 g ile T36-S1-8, 129.31 g ile T42-
S1-6 ve 89.29 g ile T42-S1-3 olmustur.

Cizelge 3.35. Tomarza genotiplerinin 1000 tohum agirligi.

Genotipler 1000 tohum agirhig: (g) Genotipler 1000 tohum agirhg (g)
T39-S1-6 474.45 T21-S1-8 259.15
T10-S1-5 429.69 T10-S1-9 256.10
T53-S1-2 428.09 T57-S1-7 255.32
T53-S1-3 427.63 T29-S1-7 253.33
T5-S1-6 413.36 T25-S1-8 252.40
T55-S1-6 408.73 T24-S1-4 245.40
T47-S1-6 395.16 T33-S1-8 244.85
T55-S1-9 394.01 T39-S1-4 244.85
T45-S1-2 384.62 T32-S1-8 244.09
T36-S1-3 381.94 T39-S1-1 243.24
T43-S1-3 375.00 T27-S1-1 242.97
T8-S1-5 371.18 T8-S1-9 241.48
T53-S1-5 368.96 T39-S1-9 241.28
T33-S1-5 360.50 T5-S1-1 241.18
T25-S1-5 357.14 T31-S1-2 240.38
T2-S1-10 355.87 T38-S1-7 238.66
T39-S1-8 355.56 T17-S1-2 238.10
T24-S1-7 351.52 T36-S1-6 238.10
T21-S1-2 349.34 T5-S1-2 237.47
T46-S1-5 348.56 T46-S1-9 237.43
T31-S1-6 347.49 T34-S1-2 235.96
T11-S1-2 344.83 T54-S1-5 235.44
T36-S1-5 337.55 T45-S1-5 234.38
T20-S1-7 333.33 T55-S1-10 234.38
T43-S1-5 333.33 T48-S1-4 232.24

T45-S1-10 332.33 T33-S1-4 229.01

T20-S1-10 329.34 T24-S1-5 228.87
T1-S1-10 328.80 T54-S1-8 228.76
T17-S1-6 327.27 T1-S1-2 227.27
T48-S1-8 325.34 T43-S1-7 227.27
T54-S1-3 322.13 T44-S1-3 226.06

T53-S1-10 320.33 T4-S1-1-8 225.81
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Genotipler 1000 tohum agirhg (g) Genotipler 1000 tohum agirhigi (g)
T48-S1-6 319.15 T14-S1-6 225.81
T1-S1-1 318.47 T4-51-1-6 224.27
T17-S1-1 318.47 T41-S1-8 224.22
T47-S1-4 317.68 T55-S1-1 224.09
T57-S1-1 317.46 T34-S1-6 224.03
T38-S1-1 317.26 T46-S1-8 223.37
T39-S1-5 314.02 T42-S1-9 222.67
T8-S1-2 313.59 T38-S1-9 221.40
T57-S1-9 311.48 T46-S1-7 220.88

T24-S1-10 310.83 T31-S1-3 220.59
T57-S1-6 310.65 T16-S1-5 220.39
T18-S1-6 310.34 T21-S1-9 220.39
T38-S1-4 303.03 T18-S1-9 220.21
T48-S1-1 302.70 T27-S1-4 219.88

T4-S1-1-2 302.08 T57-S1-4 219.78
T47-S1-8 302.01 T10-S1-3 219.35
T27-S1-7 301.37 T41-S1-1 218.98
T43-S1-4 301.37 T1-S1-7 217.98
T57-S1-5 300.93 T25-S1-3 216.67
T33-S1-7 300.86 T47-S1-2 214.08

T47-S1-10 297.87 T46-S1-1 212.77

T41-S1-10 296.70 T32-S1-5 210.97
T34-S1-7 295.86 T11-S1-5 205.99
T43-S1-8 294.12 T16-S1-4 205.13
T32-S1-2 291.14 T4-S1-1-7 202.38
T53-S1-7 289.39 T17-S1-10 202.38
T54-S1-7 288.84 T46-S1-3 199.00
T55-S1-3 288.52 T14-S1-10 198.02
T29-S1-4 287.08 T34-S1-3 197.67
T2-S1-3 283.81 T32-S1-9 194.55
T39-S1-2 280.61 T11-S1-1 191.57
T1-S1-8 279.64 T48-S1-3 191.26
T44-S1-6 276.72 T24-S1-8 187.97
T14-S1-5 276.67 T21-S1-4 186.05
T44-S1-5 276.44 T17-S1-4 183.82
T55-S1-5 275.23 T38-S1-3 175.68
T29-S1-5 274.73 T27-S1-6 172.41
T20-S1-2 272.92 T41-S1-2 171.96
T18-S1-4 271.15 T41-S1-5 164.56
T2-S1-5 270.39 T47-S1-9 161.69
T1-S1-3 268.69 T41-S1-9 160.64
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Genotipler 1000 tohum agirhga (g) | Genotipler | 1000 tohum agirhig (g)
T1-51-6 268.20 T32-51-10 159.24
T55-S1-7 267.56 T44-S1-2 144.93
T16-S1-2 265.49 T36-51-8 132.45
T16-S1-9 265.23 T42-51-6 129.31
T34-S1-1 262.66 T42-S1-3 89.29

T21-51-10 262.22 T46-S1-2 0.00
T41-S1-7 259.74

R-Square Coeff Var Root MSE Mean Pr>F

0.99 15.7 42.9 272.1 0.2254

3.19. Tohum Sekli

Meyvelerden ¢ikarilan tohumlar dijital kumpas yardimiyla tohumlarin en ve boy

Olctimleri alinip, birbirine oranlart ile tohum sekli belirlenmistir. Develi genotiplerine

bakildiginda istenilen 6zellik olan eliptik sekline sahip genotipler; D2-1-S2-5, D2-1-S2-
8, D2-1-S2-9, D2-3-S2-2, D2-4-S2-3, D6-5-S2-7, D7-2-S2-2, D8-2-S2-5, D14-3-S2-9,
D19-2-S2-4, D19-2-S2-8, D19-4-S2-1, D19-4-S2-8, D22-2-S2-1 ve D25-2-S2-7dir.

Cizelge 3.36. Develi genotiplerinin tohum sekilleri.

Genotipler Tohum Sekli Genotipler Tohum Sekli
D1-3-S2-1 Genis Eliptik D19-2-S2-8 Eliptik
D1-3-S2-3 Genis Eliptik D19-2-52-10 Genis Eliptik
D1-3-S2-4 Genis Eliptik D19-3-82-2 Genis Eliptik
D1-3-S2-5 Genis Eliptik D19-3-S2-3 Eliptik
D1-3-S2-6 Genis Eliptik D19-3-S2-4 Eliptik
D2-1-S2-5 Eliptik D19-3-S2-5 Genis Eliptik
D2-1-52-8 Eliptik D19-3-S2-6 Eliptik
D2-1-52-9 Eliptik D19-3-S2-7 Genis Eliptik
D2-1-S2-10 Dar Eliptik D19-3-S2-8 Genis Eliptik
D2-3-52-2 Eliptik D19-3-S2-10 Genis Eliptik
D2-3-S2-3 Eliptik D19-4-S2-1 Eliptik
D2-3-52-4 Eliptik D19-4-S2-2 Eliptik
D2-3-S2-5 Genis Eliptik D19-4-S2-3 Eliptik
D2-3-52-9 Eliptik D19-4-S2-4 Genis Eliptik
D2-4-S2-1 Eliptik D19-4-S2-5 Genis Eliptik
D2-4-S2-2 Dar Eliptik D19-4-S2-6 Genis Eliptik
D2-4-52-3 Eliptik D19-4-S2-7 Genis Eliptik
D2-4-52-7 Eliptik D19-4-S2-8 Eliptik
D2-4-52-9 Eliptik D19-4-S2-10 Genis Eliptik
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Genotipler Tohum Sekli Genotipler Tohum Sekli
D3-2-S2-1 Eliptik D19-5-S2-1 Genis Eliptik
D3-2-S2-2 Eliptik D19-5-S2-2 Genis Eliptik
D3-2-52-3 Eliptik D19-5-S2-3 Genis Eliptik
D3-2-S2-4 Genis Eliptik D19-5-S2-4 Dar Eliptik
D3-2-S2-5 Eliptik D19-5-S2-5 Genis Eliptik
D3-2-S2-6 Genis Eliptik D19-5-S2-7 Genis Eliptik
D3-2-S2-8 Eliptik D19-5-S2-8 Genis Eliptik
D3-5-S2-1 Genis Eliptik D19-5-S2-9 Genis Eliptik
D3-5-52-7 Eliptik D19-5-S2-10 Genis Eliptik
D3-5-S2-8 Eliptik D19-6-52-2 Eliptik
D3-5-S2-9 Genis Eliptik D19-6-52-5 Eliptik
D3-5-S2-10 Genis Eliptik D19-6-S2-7 Eliptik
D4-1-S2-3 Genis Eliptik D20-2-S2-1 Eliptik
D4-1-S2-5 Genis Eliptik D20-2-S2-8 Genis Eliptik
D4-1-S2-7 Eliptik D20-2-S2-10 Genis Eliptik
D4-1-S2-8 Eliptik D21-3-S2-1 Eliptik
D4-1-S2-10 Eliptik D21-3-S2-2 Genis Eliptik
D5-1-S2-1 Genis Eliptik D21-3-S2-3 Genis Eliptik
D5-1-S2-2 Eliptik D21-3-S2-4 Genis Eliptik
D5-1-S2-6 Eliptik D21-3-S2-5 Genis Eliptik
D5-1-52-8 Genis Eliptik D21-3-S2-6 Genis Eliptik
D5-1-52-10 Eliptik D21-3-S2-7 Genis Eliptik
D5-2-S2-1 Eliptik D21-3-S2-8 Genis Eliptik
D5-2-S2-3 Genis Eliptik D21-3-S2-9 Genis Eliptik
D5-2-S2-4 Genis Eliptik D21-3-52-10 Genis Eliptik
D5-2-S2-5 Genis Eliptik D22-2-S2-1 Eliptik
D5-4-52-2 Eliptik D22-2-52-2 Eliptik
D5-4-S2-3 Genis Eliptik D22-2-S2-3 Eliptik
D5-4-S2-4 Eliptik D22-2-S2-4 Genis Eliptik
D5-4-52-5 Eliptik D22-2-S2-5 Genis Eliptik
D5-4-S2-7 Genis Eliptik D22-2-S2-7 Genis Eliptik
D5-4-5S2-8 Eliptik D22-2-S2-8 Genis Eliptik
D6-3-S2-1 Eliptik D22-2-52-9 Eliptik
D6-3-S2-2 Eliptik D22-3-S2-1 Eliptik
D6-3-52-3 Genis Eliptik D22-3-S2-2 Genis Eliptik
D6-3-52-4 Eliptik D22-3-S2-4 Genis Eliptik
D6-3-S2-5 Genis Eliptik D22-3-S2-5 Eliptik
D6-3-S2-6 Genis Eliptik D22-3-52-10 Eliptik
D6-3-52-9 Genis Eliptik D23-1-52-2 Eliptik
D6-5-S2-2 Genis Eliptik D23-1-S2-4 Eliptik
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Genotipler Tohum Sekli Genotipler Tohum Sekli
D6-5-52-4 Genis Eliptik D23-1-S2-9 Eliptik
D6-5-S2-7 Eliptik D23-3-52-2 Genis Eliptik
D6-5-52-9 Eliptik D23-3-S2-6 Eliptik
D7-1-S2-1 Genis Eliptik D23-3-S2-7 Genis Eliptik
D7-1-52-2 Genis Eliptik D24-1-S2-1 Eliptik
D7-1-S2-10 Genis Eliptik D24-1-52-2 Genis Eliptik
D7-2-S2-2 Eliptik D24-1-S2-4 Eliptik
D7-2-52-3 Eliptik D24-1-S2-5 Eliptik
D7-2-S2-4 Genis Eliptik D24-1-S2-6 Genis Eliptik
D7-2-52-6 Genis Eliptik D24-1-S2-9 Genis Eliptik
D7-2-S2-8 Genis Eliptik D24-3-52-1 Eliptik
D7-2-S2-9 Eliptik D24-3-S2-2 Eliptik
D7-2-S2-10 Genis Eliptik D24-3-52-6 Eliptik
D8-2-S2-3 Eliptik D24-3-S2-7 Genis Eliptik
D8-2-S2-4 Genis Eliptik D25-2-S2-3 Genis Eliptik
D8-2-S2-5 Eliptik D25-2-S2-4 Eliptik
D8-2-S2-6 Eliptik D25-2-52-7 Eliptik
D8-2-52-7 Eliptik D25-2-S2-8 Genis Eliptik
D8-2-S2-8 Eliptik D25-2-52-10 Genis Eliptik
D8-2-S2-10 Genis Eliptik D25-5-S2-3 Genis Eliptik
D9-2-52-1 Eliptik D25-5-S2-5 Genis Eliptik
D9-2-S2-4 Dar Eliptik D25-5-52-6 Eliptik
D9-2-52-5 Dar Eliptik D25-5-52-8 Genis Eliptik
D9-2-52-8 Eliptik D26-3-S2-4 Eliptik
D9-2-S2-9 Eliptik D26-3-52-8 Eliptik
D9-3-52-2 Genis Eliptik D26-3-S2-9 Genis Eliptik
D9-3-S2-5 Eliptik D26-4-S2-3 Eliptik
D9-3-S2-7 Eliptik D26-4-S2-4 Eliptik
D9-3-S2-8 Eliptik D26-4-S2-5 Genis Eliptik
D9-3-52-10 Eliptik D26-4-52-6 Eliptik
D10-2-S2-4 Genis Eliptik D26-4-S2-7 Genis Eliptik
D10-2-52-5 Genis Eliptik D26-4-52-8 Eliptik
D10-2-S2-8 Genis Eliptik D26-4-S2-9 Genis Eliptik
D10-2-S2-9 Genis Eliptik D26-4-S2-10 Eliptik
D12-3-52-2 Genis Eliptik D27-3-S2-1 Eliptik
D12-3-S2-3 Genis Eliptik D27-3-S2-4 Genis Eliptik
D12-3-S2-4 Genis Eliptik D27-3-S2-5

D12-3-S2-5 Genis Eliptik D27-3-S2-6 Genis Eliptik
D12-3-52-6 Genis Eliptik D28-2-S2-1 Dar Eliptik
D12-3-S2-7 Genis Eliptik D28-2-S2-4 Eliptik
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Genotipler Tohum Sekli Genotipler Tohum Sekli
D14-3-S2-4 Genis Eliptik D28-2-52-6 Eliptik
D14-3-S2-5 Genis Eliptik D28-2-S2-7 Eliptik
D14-3-S2-6 Genis Eliptik D28-2-52-9 Eliptik
D14-3-52-9 Eliptik D28-2-52-10 Eliptik
D14-3-S2-10 Genis Eliptik D29-3-S2-1 Eliptik
D14-5-S2-2 Eliptik D29-3-S2-2 Genis Eliptik
D14-5-52-3 Eliptik D29-3-52-3 Eliptik
D14-5-S2-5 Genis Eliptik D29-3-S2-7 Genis Eliptik
D14-5-S2-6 Genis Eliptik D29-3-52-10 Eliptik
D14-5-52-8 Eliptik D29-4-S2-1 Eliptik
D14-5-S2-10 Eliptik D29-4-S2-2 Genis Eliptik
D15-1-S2-1 Genis Eliptik D29-4-S2-3 Genis Eliptik
D15-1-52-3 Genis Eliptik D29-4-52-5 Eliptik
D15-1-S2-6 Genis Eliptik D29-4-S2-6 Genis Eliptik
D15-1-S2-9 Genis Eliptik D29-4-52-8 Eliptik
D16-1-S2-4 Eliptik D29-4-S2-10 Genis Eliptik
D16-1-S2-5 Eliptik D29-5-S2-2 Genis Eliptik
D16-1-52-8 Eliptik D29-5-52-3 Eliptik
D16-1-52-10 Eliptik D29-5-52-5 Eliptik
D17-1-52-2 Genis Eliptik D29-5-52-9 Eliptik
D17-1-S2-3 Genis Eliptik D30-3-S2-3 Genis Eliptik
D17-1-S2-4 Genis Eliptik D30-3-S2-7 Genis Eliptik
D17-2-S2-1 Genis Eliptik D30-3-S2-8 Genis Eliptik
D17-2-S2-4 Eliptik D30-3-52-10 Eliptik
D17-2-52-7 Eliptik D31-5-52-1 Eliptik
D17-2-S2-8 Eliptik D31-5-52-2 Eliptik
D18-4-52-1 Eliptik D31-5-S2-4 Eliptik
D18-4-52-4 Eliptik D31-5-52-7 Eliptik
D18-4-52-5 Eliptik D31-5-52-10 Eliptik
D18-4-S2-9 Genis Eliptik D33-S2-1 Genis Eliptik
D19-2-S2-1 Genis Eliptik D33-52-8 Genis Eliptik
D19-2-S2-4 Eliptik D33-S2-9 Genis Eliptik

Tomarza genotiplerine baktigimizda eliptik sekle sahip genotipler; T1-S1-6, T2-S1-5,
T5-S1-6, T16-S1-9, T18-S1-6, T21-S1-8, T29-S1-7, T36-S1-3, T38-S1-7, T45-S1-5,
T46-S1-3, T48-S1-4, T57-S1-4’dir.




Cizelge 3.37. Tomarza genotiplerinin tohum sekilleri.
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Genotipler Tohum Sekli Genotipler Tohum Sekli
T1-S1-1 Genis Eliptik T34-S1-7 Genis Eliptik
T1-S1-2 Genis Eliptik T36-S1-3 Eliptik
T1-S1-3 Genis Eliptik T36-S1-5 Eliptik
T1-S1-6 Eliptik T36-S1-6 Genis Eliptik
T1-S1-7 Eliptik T36-S1-8 Genis Eliptik
T1-S1-8 Genis Eliptik T38-51-1 Genis Eliptik

T1-S1-10 Eliptik T38-S1-3 Genis Eliptik
T2-S1-3 Genis Eliptik T38-S1-4 Genis Eliptik
T2-S1-5 Eliptik T38-S1-7 Eliptik

T2-S1-10 Genis Eliptik T38-S1-9 Genis Eliptik

T4-S1-1-2 Genis Eliptik T39-S1-1 Genis Eliptik

T4-S1-1-6 Genis Eliptik T39-81-2 Genis Eliptik

T4-S1-1-7 Eliptik T39-S1-4 Genis Eliptik

T4-51-1-8 Genis Eliptik T39-S1-5 Genis Eliptik
T5-S1-1 Eliptik T39-S1-6 Eliptik
T5-81-2 Genis Eliptik T39-51-8 Genis Eliptik
T5-S1-6 Eliptik T39-S1-9 Genis Eliptik
T8-S1-2 Eliptik T41-S1-1 Genis Eliptik
T8-S1-5 Genis Eliptik T41-S1-2 Genis Eliptik
T8-S1-9 Eliptik T41-S1-5 Genis Eliptik

T10-S1-3 Eliptik T41-S1-7 Genis Eliptik

T10-S1-5 Eliptik T41-51-8 Genis Eliptik

T10-S1-9 Genis Eliptik T41-S1-9 Genis Eliptik

T11-S1-1 Genis Eliptik T41-51-10 Genis Eliptik

T11-S1-2 Genis Eliptik T42-S1-3 Genis Eliptik

T11-S1-5 Genis Eliptik T42-S1-6 Genis Eliptik

T14-S1-5 Eliptik T42-S1-9 Genis Eliptik

T14-S1-6 Genis Eliptik T43-S1-3 Genis Eliptik

T14-S1-10 Genis Eliptik T43-S1-4 Genis Eliptik

T16-S1-2 Eliptik T43-S1-5 Genis Eliptik

T16-S1-4 Genis Eliptik T43-S1-7 Genis Eliptik

T16-S1-5 Genis Eliptik T43-S1-8 Genis Eliptik

T16-S1-9 Eliptik T44-S1-2 Genis Eliptik

T17-S1-1 Genis Eliptik T44-S1-3 Genis Eliptik

T17-S1-2 Genis Eliptik T44-S1-5 Genis Eliptik

T17-S1-4 Genis Eliptik T44-51-6 Genis Eliptik

T17-S1-6 Eliptik T45-S1-2 Genis Eliptik

T17-S1-10 Genis Eliptik T45-S1-5 Eliptik

T18-S1-4 Genis Eliptik T45-S1-10 Genis Eliptik
T18-S1-6 Eliptik T46-S1-1 Eliptik
T18-S1-9 Genis Eliptik T46-S1-2 Genis Eliptik




102

Genotipler Tohum Sekli Genotipler Tohum Sekli
T20-S1-2 Genis Eliptik T46-S1-3 Eliptik
T20-S1-7 Genis Eliptik T46-S1-5 Eliptik

T20-S1-10 Genis Eliptik T46-S1-7 Eliptik
T21-S1-2 Genis Eliptik T46-S1-8 Genis Eliptik
T21-S1-4 Genis Eliptik T46-S1-9 Genis Eliptik
T21-S1-8 Eliptik T47-S1-2 Genis Eliptik
T21-S1-9 Genis Eliptik T47-S1-4 Genis Eliptik

T21-S1-10 Eliptik T47-S1-6 Genis Eliptik
T24-S1-4 Genis Eliptik T47-S1-8 Genis Eliptik
T24-S1-5 Genis Eliptik T47-S1-9 Genis Eliptik
T24-S1-7 Genis Eliptik T47-S1-10 Genis Eliptik
T24-S1-8 Genis Eliptik T48-S1-1 Genis Eliptik

T24-S1-10 Genis Eliptik T48-S1-3 Genis Eliptik
T25-S1-3 Eliptik T48-S1-4 Eliptik
T25-S1-5 Genis Eliptik T48-S1-6 Eliptik
T25-S1-8 Genis Eliptik T48-S1-8 Genis Eliptik
T27-S1-1 Genis Eliptik T53-S1-2 Genis Eliptik
T27-S1-4 Genis Eliptik T53-S1-3 Genis Eliptik
T27-S1-6 Genis Eliptik T53-S1-5 Genis Eliptik
T27-S1-7 Genis Eliptik T53-S1-7 Genis Eliptik
T29-S1-4 Genis Eliptik T53-S1-10 Genis Eliptik
T29-S1-5 Genis Eliptik T54-S1-3 Genis Eliptik
T29-S1-7 Eliptik T54-S1-5 Genis Eliptik
T31-S1-2 Genis Eliptik T54-S1-7 Genis Eliptik
T31-S1-3 Eliptik T54-S1-8 Genis Eliptik
T31-S1-6 Genis Eliptik T55-S1-1 Genis Eliptik
T32-S1-2 Genis Eliptik T55-S1-3 Genis Eliptik
T32-S1-5 Genis Eliptik T55-S1-5 Genis Eliptik
T32-S1-8 Genis Eliptik T55-S1-6 Genis Eliptik
T32-S1-9 Genis Eliptik T55-S1-7 Genis Eliptik

T32-S1-10 Genis Eliptik T55-S1-9 Genis Eliptik
T33-S1-4 Genis Eliptik T55-S1-10 Genis Eliptik
T33-S1-5 Genis Eliptik T57-S1-1 Genis Eliptik
T33-S1-7 Genis Eliptik T57-S1-4 Eliptik
T33-S1-8 Genis Eliptik T57-S1-5 Eliptik
T34-S1-1 Genis Eliptik T57-S1-6 Eliptik
T34-S1-2 Genis Eliptik T57-S1-7 Genis Eliptik
T34-S1-3 Eliptik T57-S1-9 Genis Eliptik
T34-S1-6 Genis Eliptik




3.20. Citlama Kolayhg
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Develi den toplanan 73 farkli genotipin ¢itlama koayligina bakilip iyi olanlara 5 ve kotii

olanlara 1 puan verilmis olup, iyi olan genotipler asagida siralanmistir. Cizelge 3.38.” de

sadece 5 puan alan genotipler farkli 6zellikler bakimindan da dstiin goriildiiyse

belirtilmis olup (aroma, dolgunluk, tat vs.), digerlerine gore hem c¢itlama kolaylig

bakimindan hem tat, dolgunluk ve aroma bakimindan iistiin olanlar

[T 13

ile

isaretlenmistir. D3-1-S2 genotipi ¢itlama kolayligi bakimindan 5 puan almigken, D7-3-

S2 genotipi hem ¢itlama kolayligi bakimindan hem de aroma 6zelligi bakimindan diger

genotiplere gore daha iyi oldugu belirtilmistir.

Cizelge 3.38. Develi genotiplerinin ¢itlama kolayligi

Genotip | Ozellikleri Genotip | Ozellikleri
D3-1-S2 D15-4-S2 | Aroma
D5-2-S2 D17-1-S2 | Aroma
D6-2-S2 | Aroma * D17-2-S2

D7-3-S2  |Aroma* D23-1-S2 | Aroma
D7-4-S2 D23-3-S2 | Aroma *
D9-2-S2 D24-1-S2 | Aroma *
D10-1-S2 |Aroma* D24-2-S2 | Aroma
D11-1-S2 D24-4-S2

D13-3-S2 D25-1-S2

D13-4-S2 | Dolgun D27-3-S2

D13-5-S2 D31-5-S2

D15-1-S2 D32-2-S2

D15-2-S2 | Aroma* D32-1-S2 | **

Tomarzadan toplanan 57 genotip Develi tohumlarinda oldugu gibi ¢itlama kolayligina

gore en 1y1 olanlar yazilmistir. Tohumlarin ¢itlama kolayligina bakilirken ayn1 zamanda

aroma, dolgun olma 6zellikleri de dikkate alinip iistiin 6zellik gosteren genotipler tablo

da belirtilmistir.




Cizelge 3.39. Tomarza genotiplerinin ¢itlama kolaylig.
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Genotip | Ozellikleri Genotip | Ozellikleri
T1-S1-1 |* T27-S1-1 | Aroma
T2-S1-1 T30-S1-1
T4-S1-1 T31-S1-1
T6-S1-1  |* T32-S1-1 |Aroma
T8-S1-1 | Aroma ** T36-S1-1 |*
T9-S1-1 | Aroma* T37-S1-1

T10-S1-1 |* T39-S1-1
T11-S1-1 |* T42-S1-1 |*
T13-S1-1 |* T44-S1-1
T14-S1-1 || T45-S1-1
T15-S1-1 T46-S1-1
T17-S1-1 |* T47-S1-1 | Tadi
T19-S1-1 T49-S1-1 | **
T20-S1-1 |* T50-S1-1 |*
T21-S1-1 T51-S1-1
T22-S1-1 | Aroma T52-S1-1 | **
T23-S1-1 T56-S1-1
T25-S1-1 | ** T57-S1-1
T26-S1-1

3.21. Tartili Derecelendirme

Calismanin basinda kullanilan tartili derecelendirme deki bazi o6zellikler ¢ikarilip

gbzlem ve dnemli gordiigiimiiz 6zellikler eklenerek (polen canlilik testi, ilk ¢igeklenme

stiresi) yeni bir Tartil1 Derecelendirme olusturup, goreceli puanlama yapilarak 500 puan

tizerinden genotipler degerlendirilip 400 puan ve {istii olanlar iimitvar genotip olarak

belirlenmistir.




Cizelge 3.40. Tartili Derecelendirme Tablosu.
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NO Kriterler Simif Simif Puam Goreceli Puan

<200 1

1 |Bin Tohum Agirlig1 (g) 200-300 3 20
> 300 5
<250 2

2 | Tohum Sayisi/Meyve (adet) 250-500 4 20
> 500 5
< 80 2

3 |Polen Canlilik Testi (%) 80-90 4 10
>90 5
Dar eliptik 4

4 | Tohum Sekli Eliptik 5 15
Genis eliptik 4
3.0-6.0 4

5 |[Meyve Agirhigr (kg) 6.0 < 5 15
3.0 > 3
<15 1

6 [Tohum Indeksi (boy/en ) 1.5-2.0 3 10
>2.0 5
<50 5

7 |1k Cigeklenme Siiresi (giin) 50-55 3 10
> 55 1

TOPLAM 100

Develi genotiplerinin tartili derecelendirme puani yiiksek ¢ikan genotipler sirasiyla; 385
puanla D19-6-S2 genotipi, 380 puanla D20-2-S2 ve D2-1-S2 genotipi, 375 puanla D29-
5-S2, D16-1-S2 ve D24-3-S2 genotipi olurken, son sirada 165 puanla D11-1-S2 ve 155
puanla D3-1-S2 genotipi olmustur. Onceki ¢aligmalarda (Diizeltir, 2004; Seymen, 2010)

400 ve tlizeri puan alanlar timitvar olarak kabul edilmisken Develi gentoipi Sl

kademesinde oldugu i¢in ve en yiiksek puan alan genotipimiz (D19-6-S2) 385 puan

oldugundan dolayr 350 puan ve iistiinii Kayseri i¢in timitvar genotipler olarak kabul

ettik.




Cizelge 3.41. Develi genotiplerinin tartili derecelendirme degerleri.

Genotip 1090 t?hum sa;soltlllljlrer;fve Polen cal;llllk Tohum ;\gﬁ}ﬁg Tohum ilk"gig(?kleflme TOPLAM
agirhg (g) (adet) orani (%) sekli @ indeksi siiresi (giin)
1 | D19-6-S2 60 80 50 75 60 30 30 385
2 | D20-2-S2 60 80 40 60 60 30 50 380
3 | D2-1-S2 60 80 40 75 45 30 50 380
4 | D29-5-S2 60 80 40 75 60 30 30 375
5 | D16-1-S2 60 80 40 75 60 30 30 375
6 | D24-3-S2 100 40 40 75 60 30 30 375
7 | D26-3-S2 100 40 40 75 60 30 30 375
8 | D18-4-S2 60 80 40 75 60 30 30 375
9 | D28-2-S2 100 80 75 60 30 30 375
10 | D15-1-S2 60 80 50 60 60 30 30 370
11 | D25-5-S2 60 80 50 60 60 30 30 370
12 | D9-2-S2 60 80 50 75 45 30 30 370
13| D3-2-S2 100 40 40 75 45 30 30 360
14 | D22-3-S2 60 80 40 75 45 30 30 360
15| D4-1-S2 60 80 40 60 60 30 30 360
16 | D3-5-S2 60 80 40 60 60 30 30 360
17| D2-3-S2 60 80 40 75 45 30 30 360
18 | D5-1-S2 60 80 40 75 45 30 30 360
19 | D19-4-S2 60 80 40 60 60 30 30 360
20 | D19-3-S2 60 80 50 60 45 30 30 355
21 | D19-2-S2 60 80 40 75 60 30 10 355
22 | D11-1-S2 20 40 45 30 30 165
23 | D3-1-S2 20 40 20 45 30 155

90T



Tomarza genotiplerine bakildiginda tartili derecelendirme puani en yiiksek olan genotipler; 455 puanla T47-S1-4 genotipi olurken bunu 445
puanla T36-S1-3 genotipleri takip etmektedir. En diisiik puan alan genotipler ise; 145 puanla T9-S1-10, T9-S1-8 ve T9-S1-9 genotipleri, 120
puanla T14-S1-10 genotipi olmustur.

Cizelge 3.42. Tomarza genotiplerinin tartili derecelendirme degerleri.

Genotip 1090 t?hum sa;;.l?lﬂg've Polen canhihk Tohum ;\gl?ﬁ/gel Tohum ilk"gig(?kle'pme TOPLAM
agirhg (g) orani (%) sekli indeksi siiresi (giin)
(adet) (9)
1 T47-S1-4 100 80 40 60 75 50 50 455
2 T36-S1-3 100 80 50 75 60 30 50 445
3 T1-S1-1 100 80 50 60 60 50 30 430
4 T5-S1-6 100 80 40 75 75 30 30 430
5 T18-S1-6 100 80 50 75 60 30 30 425
6 T53-S1-3 100 80 50 60 75 30 30 425
7 T29-S1-7 60 100 40 75 75 30 30 410
8 T5-S1-1 60 100 40 75 75 30 30 410
9 T8-S1-2 100 80 50 75 75 30 410
10 | T45-S1-2 100 80 50 60 60 30 30 410
11 | T29-S1-5 60 80 50 60 75 50 30 405
12 | T33-S1-5 100 80 60 60 50 50 400
13 | T33-S1-7 100 80 40 60 60 30 30 400
14 | T53-S1-2 100 80 40 60 60 30 30 400
159 | T9-S1-10 40 75 30 145
161 | T9-S1-9 40 75 30 145
162 | T14-S1-10 20 40 60 120
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SONUC VE ONERILER

S1 ve S2 Kademesinde 2015-2016 yillarinda ¢erezlik kabak yetistiriciliginin yogun
olarak yapildig1 bolgeler olan Kayseri ili Develi ve Tomarza ilgelerinden toplanan 130
genotiple yapilan bu ¢alismada, hem kendileme (saflastirma) calismalar1 yapilirken bir
yandan da UPOV parametrelerinden yararlanarak morfolojik 6zellikler belirlenmistir.
Bu iki merkez Tiirkiye gerezlik kabak tiretiminin 1/3’nii tiretmektedir ve buradaki
genetik materyaller bu yogunlukta ilk kez toplanmis ve calisilmistir. Bolge kendine has
ozellikler tagimaktadir. Erciyes Daginin 2000 metreyi asan eteklerinden 1150 metreye
kadar uzanan rakimlarla dagdan kaynaklanacak etkiler sonucu lokal uyumlu tipler
ortaya ¢ikmis olabilir. Bu ¢alismadan elde edilen genel sonu¢ ve Oneriler asagidaki

gibidir:

1. Develi ve Tomarza ilgelerinden toplanan genotiplerin hem kademeleri farkli hem de
istatistiksel analizdeki kolayliklar nedeniyle ayr1 ayri incelenmistir. 2. Cikis oran1 ve
hizi ile ilgili yapilan analizler sonucunda Develi genotiplerinden D3-2-S2 genotipi iki
0zellik bakimindan da ilk siralamada yer almistir. Tomarza genotiplerinde de T1-S1 ve

T46-S1 genotipleri ayn1 sekilde belirlenmistir.

3. Rakim ile meyve basina tohum sayisi arasinda negatif (-0.3319) bir kolerasyon
degeri bulunmustur. Bu sonu¢ rakim 2000 metreler civarma yiikseldiginde i¢i dolu
tohum sayisinin azaldigim1 ortaya koymustur. Bunun sebebi gece giindiiz sicaklik
farklarinin yiiksek olmasi, daha diisiik ortalama sicaklik ve bunlarin polen olusumuna

negatif etkileri olabilir.

4. Genel meyve gorintisti ile tohum agirligr arasindaki korelasyon (0.5339)
bakildiginda diger o6zelliklere gore daha yiiksek ¢ikmis olup, goriintii olarak yliksek

puan verdigimiz genotipler tohum agirlig1 olarak da ilk siralarda yer almistir (D25-4-S2,
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D32-2-S2, D19-5-S2, D33-S2-9, D33-S2-8). Ayrica tohum sayisi ve genel meyve

gorintiisii arasinda korelasyon (0.421) olumlu bulunmustur.

5. Afit ve kiilleme kriterleri incelenirken 130 genotip aymi tarla ve ayni bakim,
giibreleme sartlarina birakildigi halde bazi1 genotiplerde afit ve kiillemeye hig
rastlanilmamasi bunun gibi bir¢ok hastalik ve zararli miicadelesinde genotipler arasinda
dogal bir savunma mekanizmasinin olmasi ve bu genotiplerin ayni zamanda diger
Ozellikler bakimindan ( polan canlilik, tohum sayisi, goriintii vb.) da istiin olanlarin
belirlenmesi ¢erezlik kabak alaninda Tiirkiye {iretimi en yogun olan bdlgemiz agisindan

Onemlidir.

6. Genotipler arasinda ilk ¢iceklenme siiresine de bakildiginda ayni giinlerde ekilmesine
ragmen bazi genotipler oldukca farkli zamanlarda cicek acarak erkencilikle ilgili
degerlendirme yapmamiza sebep olmus olup, ayrica kendilenme zamanlarindaki ayni
anda hem erkek hem disi ¢icek acip bir an 6nce meyve baglayip hasat olgunluguna
ulasan genotiplerimiz oldugu gibi sadece disi ¢igek veya erkek ¢igek agma egilime girip
yetistirme siiresinde olumsuz bir 06zellik olarak ortaya c¢ikan genotiplerde
gozlemlenmistir. Cikis hizi, ilk ¢igeklenme, kendilenme zamani ve son olarak hasat
zamani gibi kriterler bakimindan hem Tomarza genotipleri hemde Develi genotipleri
incelenmis olup, hasat tarihleri arasinda Develi genotiplerinde 117-103 giin, Tomarza
genotiplerinde 122-102 giin arasinda hasat olgunluguna ulasan genotipler arasindaki bu

farkliliklar erkencilik agisindan bize olumlu sonuglar vermistir.

7. Bir¢ok oOzellik bakimindan analiz edilen genotipler tartili derecelendirme verilen
puanlamaya gore siralandiginda {iimitvar olan genotipler belirlenmistir ve bu
genotiplerde hala acilim ve farkliliklar bulunmakla birlikte iizerinde saflastirma
islemleri devam ettirilmeli hatlarin  durultulmas: i¢in kendilemeler yerine
dihaploidizasyon teknolojisinden de yararlanilabilir. Islah hatlarinda seleksiyon asamasi
sonunda, kendi aralarinda veya diger kabak c¢esitleriyle melezlemeler yapilabilir ve

boylece degisik ozellikler yoniinden heterosis 6zelligi de incelenebilir.

8. Gelisim formlarmin farkli olmas1 (dik, yayilict) genotipler arasindaki tohum sayisi,
meyve sayisi, gorlintii, afit ve kiilleme gibi kriterleri nasil etkiledigi ile ilgili caligmalar

devam etmelidir.
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9. Bu calismanin asil ¢ikis kaynagi olan polen canlilik testi, biitiin bakim ve giibreleme
arazi sartlarmin ayni olmasina ragmen genotipler arasinda bir¢ok farkliligin olmasi
polen canliligimin tohum sayisi, karpel sayisi, tohum sayisi, 1000 tohum agirhigi gibi
ozelliklerle olumlu bir kolerasyon olup olmadig: ile ilgili bizi ¢alismaya tesvik etmis
olup, pozitif bir sonu¢ bulunamamistir (polen canlilik-spad r degeri -0.0062, polen
canlilik-karpel sayis1 r degeri -0.08, polen canlilik-tohum sayis1 r degeri -0.0088, polen
canlilik- 1000 tohum agirligi r degeri 0.13).

10. Tartili Derecelendirmede 500 tam puan iizerinde 400 puan ve iizeri olan genotipler
timitvar olarak belirlenmis olup, bolgenin ihtiyaci olan ¢esit belirlenmesinde

kullanilmaya ve ¢alismalara devam ettirilmesi a¢isindan 6nem teskil etmektedir.

11. hatlarin tanimlanmasinda molekiiler verilerin kullanilmas1 ger¢cek genetik iligkileri
ortaya koymada etkin rol oynayabilir. Boylece heterotik gruplar daha etkin bir sekilde

ortaya konulabilir.

12. Kabak c¢ekirdegi tohumlart biyokimyasal agidan son derece kiymetli
bilesiklere/iceriklere sahiptir. Calisilan hatlar bu maddeler agisindan varyasyon

gosterebilir ve 1slahta firsatlar sunabilir.
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